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Schizosaccharomyces pombe  
 
             G  *  *  S  A  K  *  R  *  T  G  *  A  T  R  Q  A  D  F  *  F1 
           M  A  S  N  Q  P  N  N  G  E  Q  D  E  Q  L  A  K  Q  T  S    F2 
            W  L  V  I  S  Q  I  T  V  N  R  M  S  N  S  P  S  R  L  L   F3 
        1  ATGGCTAGTAATCAGCCAAATAACGGTGAACAGGATGAGCAACTCGCCAAGCAGACTTCT  60 
 
             T  V  D  V  C  K  G  T  Y  V  Y  A  *  S  C  S  L  H  S  F  F1  
           K  L  S  M  S  A  K  A  P  T  F  T  P  K  A  A  P  F  I  P    F2  
            N  C  R  C  L  Q  R  H  L  R  L  R  L  K  L  L  P  S  F  L   F3  
       61  AAACTGTCGATGTCTGCAAAGGCACCTACGTTTACGCCTAAAGCTGCTCCCTTCATTCCT  120 
 
             F  P  T  Y  V  F  *  L  E  H  H  P  Y  V  L  R  *  L  L  V  F1  
           S  F  Q  R  T  F  F  N  *  N  T  I  H  M  S  *  D  D  C  L    F2  
            L  S  N  V  R  F  L  I  R  T  P  S  I  C  L  E  M  I  A  C   F3  
      121  TCTTTCCAACGTACGTTTTTTAATTAGAACACCATCCATATGTCTTGAGATGATTGCTTG  180 
 
 
             L  S  K  K  I  I  N  F  L  L  G  P  G  F  V  P  V  N  N  I  F1  
           F  *  V  K  K  L  L  T  S  C  *  A  P  D  L  Y  L  *  T  I    F2  
            F  K  *  K  N  Y  *  L  L  A  R  P  R  I  C  T  C  E  Q  Y   F3  
      181   TTTTAAGTAAAAAAATTATTAACTTCTTGCTAGGCCCCGGATTTGTACCTGTGAACAATA  240 
 
             A  G  G  Y  P  Y  A  Q  Y  T  G  Q  G  Q  N  S  N  S  P  H  F1  
           L  L  V  V  I  L  M  P  N  I  Q  A  K  D  K  T  A  T  R  H    F2  
            C  W  W  L  S  L  C  P  I  Y  R  P  R  T  K  Q  Q  L  A  T   F3  
      241  TTGCTGGTGGTTATCCTTATGCCCAATATACAGGCCAAGGACAAAACAGCAACTCGCCAC  300 
 
 

Neurospora crassa 
 
          M  S  G  N  V  Q  N  N  W  E  E  A  A  D  Q  D  E  R  L  A    F1 
           C  P  E  T  F  R  T  T  G  R  R  L  P  T  R  M  S  A  W  R   F2 
            V  R  K  R  S  E  Q  L  G  G  G  C  R  P  G  *  A  P  G  A  F3 
       1  ATGTCCGGAAACGTTCAGAACAACTGGGAGGAGGCTGCCGACCAGGATGAGCGCCTGGCG  60 
 
          R  Q  T  Q  Q  Q  M  N  I  N  A  G  T  F  R  P  G  A  A  A    F1 
           A  R  P  S  N  R  *  T  S  T  L  V  P  S  A  P  V  P  L  P   F2 
            P  D  P  A  T  D  E  H  Q  R  W  Y  L  P  P  R  C  R  C  L  F3 
      61  CGCCAGACCCAGCAACAGATGAACATCAACGCTGGTACCTTCCGCCCCGGTGCCGCTGCC  120 
 
          F  T  P  G  A  P  S  F  T  P  G  Q  F  A  A  P  G  F  T  P    F1 
           S  P  P  A  P  P  P  S  P  P  A  S  S  P  L  P  A  S  L  P   F2 
            H  P  R  R  P  L  L  H  P  R  P  V  R  R  S  R  L  H  S  P  F3 
     121  TTCACCCCCGGCGCCCCCTCCTTCACCCCCGGCCAGTTCGCCGCTCCCGGCTTCACTCCC  180 
 
          Q  Y  Q  Q  Q  Y  Y  G  G  A  Q  Q  G  Y  G  G  G  Y  P  Q    F1 
           S  T  S  S  N  I  T  A  A  P  S  R  A  T  A  V  A  T  P  S   F2 
            V  P  A  A  I  L  R  R  R  P  A  G  L  R  R  W  L  P  P  V  F3 
     181  CAGTACCAGCAGCAATATTACGGCGGCGCCCAGCAGGGCTACGGCGGTGGCTACCCCCAG  240 
 
          Y  G  Q  Q  G  Y  G  Q  Y  N  N  Q  Q  Q  Q  G  Y  G  A  V    F1 
           T  A  S  R  A  T  D  S  T  T  T  S  S  S  R  A  M  A  L  F   F2 
            R  P  A  G  L  R  T  V  Q  Q  P  A  A  A  G  L  W  R  C  L  F3 
     241  TACGGCCAGCAGGGCTACGGACAGTACAACAACCAGCAGCAGCAGGGCTATGGCGCTGTT  300 



  H. K. Edskes et al.  13 SI 
 

 
          Y  G  Q  Q  G  Y  N  Q  G  Y  G  R  P  P  L  V  R  T  V  F    F1 
           T  A  S  R  D  I  T  R  A  T  V  G  R  R  L  F  V  Q  S  L   F2 
            R  P  A  G  I  *  P  G  L  R  *  A  A  A  C  S  Y  S  L  *  F3 
     301  TACGGCCAGCAGGGATATAACCAGGGCTACGGTAGGCCGCCGCTTGTTCGTACAGTCTTT  360 
 
          D  R  G  I  *  L  I  D  V  D  S  R  P  T  T  T  T  T  T  T    F1 
           I  E  E  S  N  *  *  T  W  I  A  G  Q  Q  Q  Q  Q  Q  Q  Q   F2 
            S  R  N  L  T  D  R  R  G  *  Q  A  N  N  N  N  N  N  N  N  F3 
     361  GATCGAGGAATCTAACTGATAGACGTGGATAGCAGGCCAACAACAACAACAACAACAACA  420 
 
          T  T  I  R  W  L  P  A  E  P  G  L  P  A  E  A  T  A  E  P    F1 
           Q  Q  Y  G  G  Y  Q  Q  N  Q  G  Y  Q  Q  R  Q  Q  Q  N  R   F2 
            N  N  T  V  V  T  S  R  T  R  A  T  S  R  G  N  S  R  T  A  F3 
     421  ACAACAATACGGTGGTTACCAGCAGAACCAGGGCTACCAGCAGAGGCAACAGCAGAACCG  480 
 
 
 
Figure S3   Introns (ATGC) removed from NM domains of S. pombe and N. crassa SUP35. 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


