Mon Jun 09, 2014 23:53 -0400
pDL950.gb
Text Map
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1 GAATTCtgcccttcttcagggcttaatttttaagagecgtcaccttcatggtggtcagtgegtectgetgatgtgectcagTATCACCGCCAGTGGTALEta 100
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL1
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

101 tgtCAACACCGCCAGAGATAattTATCACCGCAGATGGTTatctgtatgttttttatatgaatttattttttgcaggggggcattgtttggtaggtgaga 200
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL2
SOOOO555555555>5>>
OL3
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

201 gatctgaattgctatgtttagtgagttgtatctatttatttttcaataaatacaattggttatgtgttttgggggcgatcgtgaggcaaagaaaacccgg 300

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

301 cgctgaggccgggttattcttgttctctggtcaaattatatagttggaaaacaaggatgcatatatgaatgaacgatgcagaggcaatgeccgatggegat 400

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

401 agtgggtatcatgtagccgcttatgctggaaagaagcaataacccgcagaaaaacaaagctccaagctcaacaaaactaagggcatagacaataactacce 500

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

501 gatgtcatatacccatactctctaatcttggccagtcggecgegttctgettecgattagaaacgtcaaggcagcaatcaggattgcaatcatggttectg 600

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

601 catatgatgacaatgtcgccccaagaccatctctatgagctgaaaaagaaacaccaggaatgtagtggcggaaaaggagatagcaaatgcttacgataac 700

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

701 gtaaggaattattactatgtaaacaccaggcatgattctgttccgcataattactcctgataattaatccttaactttgecccacctgecttttaaaacat 800

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

801 tccagtatatcacttttcattcttgcgtagcaatatgccatctcttcagectatctcagecattggtgaccttgttcagaggegectgagagatggecttttt 900

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

901 ctgatagataatgttctgttaaaatatctccggcctcatcttttgcecccgcaggctaatgtctgaaaattgaggtgacgggttaaaaataatatccttgge 1000

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1001 aaccttttttatatcccttttaaattttggcttaatgactatatccaatgagtcaaaaagctccecttcaatatctgttgeccctaagacctttaatata 1100

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1101 tcgccaaatacaggtagcttggcttctaccttcaccgttgttcggeccgatgaaatgcatatgcataacatecgtcectttggtggttceccctecatcagtgget 1200

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1201 ctatctgaacgcgctctccactgcttaatgacattcctttecccgattaaaaaatctgtcagatcggatgtggtcggeccgaaaacagttctggcaaaace 1300

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1301 aatggtgtcgccttcaacaaacaaaaaagatgggaatcccaatgattcgtcatctgecgaggectgttcttaatatcttcaactgaagetttagagegattt 1400

1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1401 atcttctgaaccagactcttgtcatttgttttggtaaagagaaaagtttttccatcgattttatgaatatacaaataattggagccaacctgcaggtgat 1500

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1501 gattatcagccagcagagaattaaggaaaacagacaggtttattgagcgcttatctttcectttatttttgetgeggtaagtcgecataaaaaccattett 1600



1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1601 cataattcaatccatttactatgttatgttctgaggggagtgaaaattcccctaattcgatgaagattcttgectcaattgttatcagetatgegecgace 1700

1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1701 agaacaccttgccgatcagccaaacgtctCCTAGGaaggcgacgtgegtcectcaagetgetettgtgttaatggtttettttttgtgetcatacgttaaa 1800

1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1801 tcTATCACCGCAAGGGATARaatatcTAACACCGTGCGTGTITGactattttACCTCTGGCGGTGATRatggttgcatgtactaaggaggttgtatggaaca 1900
<LLLLLLLLLLLLLLLKL

OR1
<LK
OR2
<LK
OR3
1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1901 acgcataACCGGTGGTAGCGGTTACATTGGAAGTCATACCTGTGTGCAATTACTGCAGCAAATAACGTAAAAACCCGCTTCGGCGGGTTTTTTTATGGGG 2000

2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2001 GGAGTTTAGGGATCCGCCTACCTTTCACGAGTTGCGCAGTITTGTCTGCAAGACTCTATGAGAAGCAGATAAGCGATAAGTTTGCTCAACATCTTCTCGGG 2100

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2101 CATAAGTCGGACACCATGGCATCACAGTATCGTGATGACAGAGGCAGGGAGTGGGACAAAATTGAAATCAAATAATGATTTTATTTTGACTGATAGTGAC 2200

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2201 CTGTTCGTTGCAACAAATTGATAAGCAATGCTTITTTTATAATGCCAACTTAGTATAAAAAAGCTGAACGAGAAACGTAAAATGATATAAATATCAATATA 2300

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2301 TTAAATTAGATTTTGCATAAAAAACAGACTACATAATACTGTAAAACACAACATATGCAGTCACTATGAATCAACTACTTAGATGGTATTAGTGACCTGT 2400

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2401 AACAGAGCATTAGCGCAAAGCTTGGCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATC 2500

2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
2501 CCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGG 2600
W R N S E E A R T DR P S Q 0 L R S L N G E W
1
D D e S S
LacZ alpha

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2601 CGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTC 2700

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2701 GCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATT 2800

2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

2801 AGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCCGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGCTGGAGTTCACGTTCCTCAATAGTGGACTCTTGTTCCAAAC 2900

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
2901 TGGAACAACACTCAACCCTATCTICGGTCTATTCTTITTGATTTATAAGGGATTITTTCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAA 3000
3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

3001 TTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGTTTATAATTTCAGGTGGCATCTITTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTITTCTAAATAC 3100

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200



3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

4101

4201

4301

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCT 3200
3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGT 3300
3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TACATCGAACTGGATCTCAATAGTGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCG 3400
SSSS5555555555555555555>5>>>>>
Amp R (pDL plasmids)

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGARAAAGCA 3500
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACRAACGATCGGAGGACCG 3600
SSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 555>
Amp R (pDL plasmids)

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCARAACGACGAGCGTG 3700
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACACCACGATGCCTGTAGTAATGGTAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGA 3800
SSSS55555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATC 3900
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGARATAGACAGATCGCTG 4000
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGAT 4100
SSS555555555555555555>>>>>>>
Amp R (pDL plasmids)

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCT 4200
D D S S S e S
ColEl origin

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCTTGAGATCCTTTITTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAARAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTC 4300
D D D b b
ColEl origin

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACC 4400
D D D b e
ColEl origin



4401

4501

4601

4701

4801

4901

5001

5101

5201

5301

5401

5501

5601

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGAT 4500
D D b b e
ColEl origin

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAG 4600
D D e D
ColEl origin

4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGC 4700
D e D S
ColEl origin

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGC 4800
D e D
ColEl origin

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGCGGTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCT 4900
>S>>>>>>>>
ColEl origin

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCC 5000
5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCAT 5100
5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATT 5200
SS>>>>S>5>>555>>>>>>>>>
LacO
5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACGAATTTAATACGACTCACTATAGGGAATTTCTAGACCTTCCCGTTTCGCTCAAGTTAGTATAARAAAGCAGGCTTCAACGGAGCTCGTCGACCCGGGT 5300
S>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
T7
5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACCgttgaatactcatactcttcctttttcaatattattgaagcatttatcagggttattgtctcatgagecggatacatatttgaatgtatttagaaaaa 5400
5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
taaacaaaagagtttgtagaaacgcaaaaaggccatccgtcaggatggecttctgettaatttgatgectggecagtttatggegggegtectgeccgeca 5500
5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ccctcecgggecgttgettecgecaacgttcaaatceccgeteccggeggatttgtectactcaggagagegttcaccgacaaacaacagataaaacgaaaggece 5600
5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680
* * * * * * * * * * * * * * * *

cagtctttcgactgagcctttegttttatttgatgectggcagttcectactectecgecatggggagaccccacactaccatecgg 5683



Mon Jun 09, 2014 23:50 -0400
pDL955.gb
Text Map
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1 GAATTCtgcccttcttcagggcttaatttttaagagecgtcaccttcatggtggtcagtgegtectgetgatgtgectcagTATCACCGCCAGTGGTALEta 100
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL1
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

101 tgtCAACACCGCCAGAGATAattTATCACCGCAGATGGTTatctgtatgttttttatatgaatttattttttgcaggggggcattgtttggtaggtgaga 200
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL2
SOOOO555555555>5>>
OL3
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

201 gatctgaattgctatgtttagtgagttgtatctatttatttttcaataaatacaattggttatgtgttttgggggcgatcgtgaggcaaagaaaacccgg 300

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

301 cgctgaggccgggttattcttgttctctggtcaaattatatagttggaaaacaaggatgcatatatgaatgaacgatgcagaggcaatgeccgatggegat 400

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

401 agtgggtatcatgtagccgcttatgctggaaagaagcaataacccgcagaaaaacaaagctccaagctcaacaaaactaagggcatagacaataactacce 500

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

501 gatgtcatatacccatactctctaatcttggccagtcggecgegttctgettecgattagaaacgtcaaggcagcaatcaggattgcaatcatggttectg 600

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

601 catatgatgacaatgtcgccccaagaccatctctatgagctgaaaaagaaacaccaggaatgtagtggcggaaaaggagatagcaaatgcttacgataac 700

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

701 gtaaggaattattactatgtaaacaccaggcatgattctgttccgcataattactcctgataattaatccttaactttgecccacctgecttttaaaacat 800

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

801 tccagtatatcacttttcattcttgcgtagcaatatgccatctcttcagectatctcagecattggtgaccttgttcagaggegectgagagatggecttttt 900

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

901 ctgatagataatgttctgttaaaatatctccggcctcatcttttgcecccgcaggctaatgtctgaaaattgaggtgacgggttaaaaataatatccttgge 1000

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1001 aaccttttttatatcccttttaaattttggcttaatgactatatccaatgagtcaaaaagctccecttcaatatctgttgeccctaagacctttaatata 1100

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1101 tcgccaaatacaggtagcttggcttctaccttcaccgttgttcggeccgatgaaatgcatatgcataacatecgtcectttggtggttceccctecatcagtgget 1200

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1201 ctatctgaacgcgctctccactgcttaatgacattcctttecccgattaaaaaatctgtcagatcggatgtggtcggeccgaaaacagttctggcaaaaCC 1300

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1301 TAGGaaggcgacgtgcgtcctcaagctgctcttgtgttaatggtttettttttgtgectcatacgttaaatcTATCACCGCAAGGGATAaatatcTAACAC 1400

<<<<<<
OR2
<<CLLLLLLLLLLLLLLKL
OR3
1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1401 CGTGCGTIGTTGactatttTACCTCTGGCGGTGATAatggttgcatgtactaaggaggttgtatggaacaacgcataACCGGTGGTAGCGGTTACATTGGA 1500



1501

1601

1701

1801

1901

2001

2101

2201

2301

2401

2501

2601

2701

2801

2901

LLLL L L L L L LLLLKLKL

OR1
<LLLLLLLKLKL LKL
OR2
1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AGTCATACCTGTGTGCAATTACTGCAGCAAATAACGTAAAAACCCGCTTCGGCGGGTTTITTTTATGGGGGGAGTTTAGGGATCCGCCTACCTTTCACGAG 1600
1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTGCGCAGTTTGTCTGCAAGACTCTATGAGAAGCAGATAAGCGATAAGTTTGCTCAACATCTTCTCGGGCATAAGTCGGACACCATGGCATCACAGTATC 1700
1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GTGATGACAGAGGCAGGGAGTGGGACAAAATTGAAATCAAATAATGATTTTATTTTGACTGATAGTGACCTGTTCGTTGCAACAAATTGATAAGCAATGC 1800
1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTTTTTATAATGCCAACTTAGTATAAAAAAGCTGAACGAGAAACGTAAAATGATATAAATATCAATATATTAAATTAGATTTTGCATAAAAAACAGACTA 1900
1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CATAATACTGTAAAACACAACATATGCAGTCACTATGAATCAACTACTTAGATGGTATTAGTGACCTGTAACAGAGCATTAGCGCAAAGCTTGGCACTGG 2000
2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGARAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGA 2100
W R N S E E
1
SS>>>>>>>>>>>>>>>
LacZ alpha

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACG 2200
AR T D R P S Q 0 L R S L N G E W
7
SS>>>>S55>555555555555555555555555555555555>5555>5>5>>
LacZ alpha

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTC 2300

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCC 2400

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGCTGGAGTTCACGTTCCTCAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTAT 2500

2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCTTTTGATTTATAAGGGATTTTTCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGT 2600

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTATAATTTCAGGTGGCATCTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATA 2700

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCT 2800

2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAATAGTGGTAAGA 2900

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGA 3000



3001

3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

4101

SSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555>
Amp R (pDL plasmids)

3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGARAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTA 3100
SSSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACARACATGG 3200
SSSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GGGATCATGTAACTCGCCTITGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCARACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGTAATGGTAACAAC 3300
SSSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGC 3400
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAARATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCT 3500
SSSS55555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGARATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTA 3600
SSSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 5>
Amp R (pDL plasmids)

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATG 3700

>>>>>

ColEl origin

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTITTCTGCGCGTAATCT 3800
D D D b b b
ColEl origin

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGC 3900
D D e b b b
ColEl origin

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCAGATACCAAATACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTA 4000
D D e b e
ColEl origin

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTT 4100
D D D b b
ColEl origin

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGC 4200



4201

4301

4401

4501

4601

4701

4801

4901

5001

5101

5201

D D b b
ColEl origin

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGC 4300
D D b b e
ColEl origin

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAARAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTT 4400
D D
ColEl origin

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCTGCGGTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCG 4500
4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGG 4600
4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTC 4700
4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGAATTTAATACGACTCACTATAGGGAATT 4800
S>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
T7
SS>>>5S>>>>5>5>>>>>>>>>
LacO
4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCTAGACCTTCCCGTTTCGCTCAAGTTAGTATAAAAAAGCAGGCTTCAACGGAGCTCGTCGACCCGGGTACCgttgaatactcatactecttectttttca 4900
4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
atattattgaagcatttatcagggttattgtctcatgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaaagagtttgtagaaacgcaaaaag 5000
5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gccatccgtcaggatggecttctgettaatttgatgectggcagtttatggecgggegtectgeccgecaccctecgggecgttgettegecaacgttcaaa 5100
5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
tccgctceccggeggatttgtectactcaggagagegttcaccgacaaacaacagataaaacgaaaggcccagtctttcecgactgagectttegttttattt 5200
5210 5220 5230 5240 5250
* * * * * * * * * *

gatgcctggcagttccecctactctecgecatggggagaccccacactaccatcgg 5252



Mon Jun 09, 2014 23:54 -0400
pDL1051.gb
Text Map
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1 gaattctgcccttcttcagggecttaatttttaagagegtcaccttcatggtggtcagtgegtectgetgatgtgetcagtatcaccgecagtggtattta 100
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL1
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

101 tgtcaacaccgccagagataatttatcaccgcagatggttatctgtatgttttttatatgaatttattttttgcaggggggecattgtttggtaggtgaga 200
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL2
SOOOO555555555>5>>
OL3
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

201 gatctgaattgctatgtttagtgagttgtatctatttatttttcaataaatacaattggttatgtgttttgggggcgatcgtgaggcaaagaaaacccgg 300

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

301 cgctgaggccgggttattcttgttctctggtcaaattatatagttggaaaacaaggatgcatatatgaatgaacgatgcagaggcaatgeccgatggegat 400

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

401 agtgggtatcatgtagccgcttatgctggaaagaagcaataacccgcagaaaaacaaagctccaagctcaacaaaactaagggcatagacaataactacce 500

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

501 gatgtcatatacccatactctctaatcttggccagtcggecgegttctgettecgattagaaacgtcaaggcagcaatcaggattgcaatcatggttectg 600

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

601 catatgatgacaatgtcgccccaagaccatctctatgagctgaaaaagaaacaccaggaatgtagtggcggaaaaggagatagcaaatgcttacgataac 700

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

701 gtaaggaattattactatgtaaacaccaggcatgattctgttccgcataattactcctgataattaatccttaactttgecccacctgecttttaaaacat 800

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

801 tccagtatatcacttttcattcttgcgtagcaatatgccatctcttcagectatctcagecattggtgaccttgttcagaggegectgagagatggecttttt 900

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

901 ctgatagataatgttctgttaaaatatctccggcctcatcttttgcecccgcaggctaatgtctgaaaacctaggecggegttataagcatttaatgecattga 1000

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1001 tgccattaaataaagcaccaacgcctgactgccccatccccatcttgtctgecgacagattecctgggataagecaagttcatttttetttttttcataaat 1100

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1101 tgctttaaggcgacgtgcgtcctcaagctgctcecttgtgttaatggtttecttttttgtgectcatacgttaaatctatcaccgcaagggataaatatctaac 1200

<<<<
OR2
<LLLLLLLLLLLLLLLKL
OR3
1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1201 accgtgcgtgttgactattttacctctggcggtgataatggttgcatgtactaaggaggttgtatggaacaacgcataaccctgaaagattatgcaatge 1300
<LLLLLLLLLLLLLLLKL

OR1
<LLLLL L L L L L LKL
OR2
1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1301 gctttgggcaaaccaagacagctgcagcaaataacgtaaaaacccgecttcecggegggtttttttatggggggagtttagggatcecgectacctttcacgag 1400



1401

1501

1601

1701

1801

1901

2001

2101

2201

2301

2401

2501

2601

2701

2801

1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ttgcgcagtttgtctgcaagactctatgagaagcagataagcgataagtttgctcaacatcttctecgggcataagtcggacaccatggcatcacagtate 1500

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gtgatgacagaggcagggagtgggacaaaattgaaatcaaataatgattttattttgactgatagtgacctgttcgttgcaacaaattgataagcaatge 1600

1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ttttttataatgccaacttagtataaaaaagctgaacgagaaacgtaaaatgatataaatatcaatatattaaattagattttgcataaaaaacagacta 1700

1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cataatactgtaaaacacaacatatgcagtcactatgaatcaactacttagatggtattagtgacctgtaacagagcattagcgcaaagcttggcactgg 1800

<KL
M13-fwd
1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ccgtcgttttacaacgtcgtgactgggaaaaccctggegttacccaacttaatcgecttgcagecacateccecectttegecagetggegtaatagecgaaga 1900
W R N S E E

1
<<LLLLLLLLLLLKL SS>>>>>>>>>>>>>>>
M13-fwd LacZ alpha
1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ggcccgcaccgatcgeccttcecccaacagttgegecagectgaatggecgaatgggacgegecctgtageggegecattaagegeggegggtgtggtggttacg 2000
A R T DR P S Q 0 L R S L N G E W

7

SS5>>>>>5>5S55555555555555555555555555555555555>5>>>>

LacZ alpha

2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cgcagcgtgaccgctacacttgccagcecgecctagegeccgetectttegetttettececttectttetegecacgttegecggettteccegtcaagete 2100

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

taaatcgggggctccctttagggttccgatttagtgectttacggcacctcgaccccaaaaaacttgattagggtgatggttcacgtagtgggecatcgee 2200

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ccgatagacggtttttcgeccctttgacgectggagttcacgttectcaatagtggactecttgttccaaactggaacaacactcaaccctatcteggtctat 2300

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tcttttgatttataagggatttttccgatttcggectattggttaaaaaatgagctgatttaacaaaaatttaacgcgaattttaacaaaatattaacgt 2400

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ttataatttcaggtggcatctttcggggaaatgtgcgecggaaccectatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatccgectcatgagacaata 2500

2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

accctgataaatgcttcaataatattgaaaaaggaagagtatgagtattcaacatttccgtgtcgeccttattececcttttttgeggecattttgecttect 2600

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gtttttgctcacccagaaacgctggtgaaagtaaaagatgctgaagatcagttgggtgcacgagtgggttacatcgaactggatctcaatagtggtaaga 2700

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
tccttgagagttttcgeccccgaagaacgttttceccaatgatgagecacttttaaagttctgetatgtggegeggtattatceccecgtattgacgeccgggecaaga 2800
P e S S
Amp R (pDL plasmids)

2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gcaactcggtcgccgcatacactattctcagaatgacttggttgagtactcaccagtcacagaaaagcatcttacggatggcatgacagtaagagaatta 2900



2901

3001

3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

SSSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
tgcagtgctgccataaccatgagtgataacactgcggccaacttacttctgacaacgatcggaggaccgaaggagctaaccgettttttgecacaacatgg 3000
D D b b e
Amp R (pDL plasmids)

3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gggatcatgtaactcgccttgatcgttgggaaccggagectgaatgaageccataccaaacgacgagecgtgacaccacgatgectgtagtaatggtaacaac 3100
D e D S
Amp R (pDL plasmids)

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gttgcgcaaactattaactggcgaactacttactctagcttcccggcaacaattaatagactggatggaggcggataaagttgcaggaccacttectgege 3200
D D e D
Amp R (pDL plasmids)

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
tcggccecttcecggetggetggtttattgetgataaatctggagecggtgagegtgggtectegeggtatcattgcagecactggggeccagatggtaageect 3300
D D b D e b D b b
Amp R (pDL plasmids)

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
cccgtatcgtagttatctacacgacggggagtcaggcaactatggatgaacgaaatagacagatcgctgagataggtgectcactgattaagecattggta 3400
D b D b b P
Amp R (pDL plasmids)

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
actgtcagaccaagtttactcatatatactttagattgatttaaaacttcatttttaatttaaaaggatctaggtgaagatcctttttgataatctcatg 3500
>>>>>
ColEl origin

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
accaaaatcccttaacgtgagttttcgttccactgagecgtcagacccecgtagaaaagatcaaaggatcttcttgagatectttttttetgegegtaatet 3600
D D S S
ColEl origin

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gctgcttgcaaacaaaaaaaccaccgctaccagecggtggtttgtttgecggatcaagagectaccaactcectttttccgaaggtaactggettcagecagage 3700
D D D b b b
ColEl origin

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gcagataccaaatactgtccttctagtgtagccgtagttaggeccaccacttcaagaactctgtagcaccgectacatacctcecgetcectgectaatectgtta 3800
D D e b b b
ColEl origin

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ccagtggctgctgccagtggcgataagtecgtgtcttaccgggttggactcaagacgatagttaccggataaggcgcageggtcegggectgaacggggggtt 3900
D D e b e
ColEl origin

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
cgtgcacacagcccagcttggagcgaacgacctacaccgaactgagatacctacagecgtgagectatgagaaagecgeccacgettcecccgaagggagaaagge 4000
D D D b b
ColEl origin

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ggacaggtatccggtaagcggcagggtcggaacaggagagcgcacgagggagettccagggggaaacgectggtatcectttatagtectgtegggtttege 4100



4101

4201

4301

4401

4501

4601

4701

4801

4901

5001

D D b b
ColEl origin

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
cacctctgacttgagcgtcgatttttgtgatgectecgtcaggggggecggagectatggaaaaacgeccagcaacgeggectttttacggttectggectttt 4200
D D
ColEl origin

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gctgcggttttgctcacatgttctttcecctgegttatceccctgattctgtggataaccgtattaccgectttgagtgagetgataccgetegecgecagecg 4300

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

aacgaccgagcgcagcgagtcagtgagcgaggaagcggaagagcgcecccaatacgcaaaccgectctcececcgegegttggecgattcattaatgecagetgg 4400

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cacgacaggtttcccgactggaaagcgggcagtgagecgcaacgcaattaatgtgagttagetcactcattaggcacceccaggetttacactttatgette 4500

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cggctcgtatgttgtgtggaattgtgagcggataacaatttcacacaggaaacagctatgaccatgattacgaatttaatacgactcactatagggaatt 4600

SSSS>>SSSS>S>>>>>>>>> SESS>>S>S>>>>>>>>>>>
Ml3-rev T7
SESSSSSSSS>S>>>>>>>>>>>
LacO
4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tctagaccttccecgtttcegectcaagttagtataaaaaagcaggcttcaacggagectcgtcgaccecgggtaccgttgaatactcatactettectttttca 4700

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

atattattgaagcatttatcagggttattgtctcatgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaaagagtttgtagaaacgcaaaaag 4800

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gccatccgtcaggatggecttctgettaatttgatgectggcagtttatggecgggegtectgeccgecaccctecgggecgttgettegecaacgttcaaa 4900

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tccgctceccggeggatttgtectactcaggagagegttcaccgacaaacaacagataaaacgaaaggcccagtctttcecgactgagectttegttttattt 5000

5010 5020 5030 5040 5050

* * * * * * * * * *

gatgcctggcagttccecctactctecgecatggggagaccccacactaccatcgg 5052



Mon Jun 09, 2014 23:57 -0400
pDL2317.gb
Text Map
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1 gaattctgcccttcttcagggecttaatttttaagagegtcaccttcatggtggtcagtgegtectgetgatgtgetcagtatcaccgecagtggtattta 100
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL1
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

101 tgtcaacaccgccagagataatttatcaccgcagatggttatctgtatgttttttatatgaatttattttttgcaggggggecattgtttggtaggtgaga 200
SS>>>>>>>>>>>>>>>

OL2
SOOOO555555555>5>>
OL3
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

201 gatctgaattgctatgtttagtgagttgtatctatttatttttcaataaatacaattggttatgtgttttgggggcgatcgtgaggcaaagaaaacccgg 300

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

301 cgctgaggccgggttattcttgttctctggtcaaattatatagttggaaaacaaggatgcatatatgaatgaacgatgcagaggcaatgeccgatggegat 400

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

401 agtgggtatcatgtagccgcttatgctggaaagaagcaataacccgcagaaaaacaaagctccaagctcaacaaaactaagggcatagacaataactacce 500

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

501 gatgtcatatacccatactctctaatcttggccagtcggecgegttctgettecgattagaaacgtcaaggcagcaatcaggattgcaatcatggttectg 600

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

601 catatgatgacaatgtcgccccaagaccatctctatgagctgaaaaagaaacaccaggaatgtagtggcggaaaaggagatagcaaatgcttacgataac 700

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

701 gtaaggaattattactatgtaaacaccaggcatgattctgttccgcataattactcctgataattaatccttaactttgecccacctgecttttaaaacat 800

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

801 tccagtatatcacttttcattcttgcgtagcaatatgccatctcttcagectatctcagecattggtgaccttgttcagaggegectgagagatggecttttt 900

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

901 ctgatagataatgttctgttaaaatatctccggcctcatcttttgcecccgcaggctaatgtctgaaaattgaggtgacgggttaaaaataatatccttgge 1000

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1001 aaccttttttatatcccttttaaattttggcttaatgactatatccaatgagtcaaaaagctccecttcaatatctgttgeccctaagacctttaatata 1100

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1101 tcgccaaatacaggtagcttggcttctaccttcaccgttgttcggeccgatgaaatgcatatgcataacatecgtcectttggtggttceccctecatcagtgget 1200

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1201 ctatctgaacgcgctctccactgcttaatgacattcctttecccgattaaaaaatctgtcagatcggatgtggtcggeccgaaaacagttctggcaaaace 1300

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1301 aatggtgtcgccttcaacaaacaaaaaagatgggaatcccaatgattcgtcatctgecgaggectgttcttaatatcttcaactgaagetttagagegattt 1400

1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1401 atcttctgaaccagactcttgtcatttgttttggtaaagagaaaagtttttccatcgattttatgaatatacaaataattggagccaacctgcaggtgat 1500

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1501 gattatcagccagcagagaattaaggaaaacagacaggtttattgagcgcttatctttcectttatttttgetgeggtaagtcgecataaaaaccattett 1600



1601

1701

1801

1901

2001

2101

2201

2301

2401

2501

2601

2701

2801

2901

3001

1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cataattcaatccatttactatgttatgttctgaggggagtgaaaattcccctaattcgatgaagattcttgetcaattgttatcagetatgegecgace 1700

1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

agaacaccttgccgatcagccaaacgtctcttcaggccactgactagecgataactttceccccacaacggaacaactctcattgecatgggatcattgggtac 1800

1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tgtgggtttagtggttgtaaaaacacctgaccgctatccctgatcagtttcttgaaggtaaactcatcacccecccaagtctggectatgcagaaatcacctg 1900

1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gctcaacagcctgctcagggtcaacgagaattaacattccgtcaggaaagettggettggagectgttggtgeggtcatggaattaccttcaacctcaag 2000

2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ccagaatgcagaatcactggcttttttggttgtgcttacccatctctecgecatcacctttggtaaaggttctaagetcaggtgagaacatcecctgectga 2100

2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

acatgagaaaaaacagggtactcatactcacttctaagtgacggctgcatactaaccgcttcatacatctcgtagatttctctggecgattgaagggectaa 2200

2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

attcttcaacgctaactttgagaatttttgcaacctaggcggecgttataagcatttaatgcattgatgeccattaaataaagcaccaacgectgactgece 2300

2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

catccccatcttgtctgecgacagattcctgggataageccaagttcatttttetttttttcataaattgetttaaggecgacgtgegtecctcaagetgetet 2400

2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tgtgttaatggtttcttttttgtgctcatacgttaaatctatcaccgcaagggataaatatctaacaccgtgegtgttgactattttacctctggeggtg 2500

<<LLLLLLLLLLLL
OR1
<LCLLLLLLLLLLLLLLKL
OR2
<LLLLLLLLLLLLLLLKL
OR3
2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ataatggttgcatgtactaaggaggttgtatggaacaacgcataaccctgaaagattatgcaatgcgectttgggcaaaccaagacagctgcagcaaataa 2600
<<<
OR1

2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cgtaaaaacccgcttcggegggtttttttatggggggagtttagggatccgectacctttcacgagttgegecagtttgtectgcaagactectatgagaage 2700

2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

agataagcgataagtttgctcaacatcttctcgggcataagtcggacaccatggcatcacagtatcgtgatgacagaggcagggagtgggacaaaattga 2800

2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

aatcaaataatgattttattttgactgatagtgacctgttcgttgcaacaaattgataagcaatgcttttttataatgccaacttagtataaaaaagectg 2900

2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

aacgagaaacgtaaaatgatataaatatcaatatattaaattagattttgcataaaaaacagactacataatactgtaaaacacaacatatgcagtcact 3000

3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

atgaatcaactacttagatggtattagtgacctgtaacagagcattagcgcaaagcttggcactggecegtegttttacaacgtecgtgactgggaaaacce 3100
<LLLLLLLLLLLLLLLLL
M13-fwd

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200



3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

4101

4201

4301

4401

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
tggcgttacccaacttaatcgecttgcagcacatcccectttegecagetggegtaatagecgaagaggeccgecaccgatecgeecttecccaacagttgege 3200
W R N S E E A R T D R P S QO QO L R
1
D S e S S e S
LacZ alpha

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
agcctgaatggcgaatgggacgcgeccctgtageggegecattaagegeggegggtgtggtggttacgegecagegtgacecgetacacttgecagegecctag 3300
S L N G E W
18
S>>>>>>>>>>>>>>>>>
LacZ alpha

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cgcccgcectectttegetttetteccttectttetegecacgttegecggetttececegtcaagetctaaatecgggggetecctttagggttececgatttag 3400

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tgctttacggcacctcgaccccaaaaaacttgattagggtgatggttcacgtagtgggeccatcecgeccecgatagacggtttttegecctttgacgetggag 3500

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

ttcacgttcctcaatagtggactcttgttccaaactggaacaacactcaaccctatctcggtctattettttgatttataagggattttteccgatttegg 3600

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cctattggttaaaaaatgagctgatttaacaaaaatttaacgcgaattttaacaaaatattaacgtttataatttcaggtggcatctttcggggaaatgt 3700

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gcgcggaacccctatttgtttatttttctaaatacattcaaatatgtatccgectcatgagacaataaccctgataaatgcttcaataatattgaaaaagg 3800

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

aagagtatgagtattcaacatttccgtgtcgececttattceccttttttgeggecattttgecttectgtttttgetcacccagaaacgetggtgaaagtaa 3900

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

aagatgctgaagatcagttgggtgcacgagtgggttacatcgaactggatctcaatagtggtaagatccttgagagttttcgecccgaagaacgttttee 4000

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
aatgatgagcacttttaaagttctgctatgtggcgecggtattatccecgtattgacgeccgggcaagagcaactcecggtcgecgecatacactattcectcagaat 4100
D D D b b D
Amp R (pDL plasmids)

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gacttggttgagtactcaccagtcacagaaaagcatcttacggatggcatgacagtaagagaattatgcagtgctgccataaccatgagtgataacactg 4200
D D D b b
Amp R (pDL plasmids)

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
cggccaacttacttctgacaacgatcggaggaccgaaggagctaaccgecttttttgcacaacatgggggatcatgtaactcgecttgatecgttgggaace 4300
D D D b
Amp R (pDL plasmids)

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ggagctgaatgaagccataccaaacgacgagcgtgacaccacgatgcctgtagtaatggtaacaacgttgcgcaaactattaactggcgaactacttact 4400
D D D b b
Amp R (pDL plasmids)

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ctagcttcccggcaacaattaatagactggatggaggcggataaagttgcaggaccacttctgegeteggecctteccggetggetggtttattgetgata 4500
D D D b e
Amp R (pDL plasmids)



4501

4601

4701

4801

4901

5001

5101

5201

5301

5401

5501

5601

5701

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
aatctggagccggtgagegtgggtctcecgeggtatcattgcagecactggggeccagatggtaagecctececgtategtagttatctacacgacggggagtca 4600
D D b b e
Amp R (pDL plasmids)

4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ggcaactatggatgaacgaaatagacagatcgctgagataggtgcctcactgattaagcattggtaactgtcagaccaagtttactcatatatactttag 4700
SSS>>SS55>S>SS55S55555S5555S555555555555555555555555555>5>5555>5>>>>
Amp R (pDL plasmids)

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
attgatttaaaacttcatttttaatttaaaaggatctaggtgaagatcctttttgataatctcatgaccaaaatcccttaacgtgagttttecgttccact 4800
P e S S S S S
ColEl origin

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
gagcgtcagaccccgtagaaaagatcaaaggatcttcttgagatcctttttttctgegegtaatctgetgettgcaaacaaaaaaaccaccgectaccage 4900
D e D
ColEl origin

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ggtggtttgtttgccggatcaagagctaccaactctttttccgaaggtaactggecttcagcagagegecagataccaaatactgtecttectagtgtageecg 5000
D D o S S
ColEl origin

5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
tagttaggccaccacttcaagaactctgtagcaccgcctacatacctcegectctgectaatectgttaccagtggetgectgeccagtggecgataagtegtgte 5100
D D S D o
ColEl origin

5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ttaccgggttggactcaagacgatagttaccggataaggcgcagecggtcgggectgaacggggggttecgtgcacacageccagettggagegaacgaccta 5200
D D S D S
ColEl origin

5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
caccgaactgagatacctacagcgtgagctatgagaaagcgccacgcttcccgaagggagaaaggcggacaggtatcecggtaageggcagggtecggaaca 5300
D D D b b b
ColEl origin

5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ggagagcgcacgagggagcttccagggggaaacgcecctggtatcectttatagtecctgtecgggtttecgecacctectgacttgagegtecgatttttgtgatget 5400
D D D b b
ColEl origin

5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
cgtcaggggggcggagcctatggaaaaacgccagcaacgcggectttttacggttectggecttttgetgeggttttgetcacatgttetttectgegtt 5500
SS>>>>S55>55555>555555555555555555555>>>>>>>
ColEl origin

5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

atcccctgattctgtggataaccgtattaccgectttgagtgagectgataccgectcgecgcagecgaacgaccgagecgcagcgagtcagtgagegaggaa 5600

5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680 5690 5700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

gcggaagagcgcccaatacgcaaaccgectcectecccecgegegttggecgattcattaatgcagetggcacgacaggtttecccgactggaaagegggcagtg 5700

5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780 5790 5800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

agcgcaacgcaattaatgtgagttagctcactcattaggcaccccaggctttacactttatgettcecggetegtatgttgtgtggaattgtgageggata 5800



5801

5901

6001

6101

6201

6301

5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870 5880 5890 5900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

acaatttcacacaggaaacagctatgaccatgattacgaatttaatacgactcactatagggaatttctagaccttcccgtttcgectcaagttagtataa 5900

SSSS>>SSSS>>>>>>>>>>> SS>S>>S>S>>>>>>>>>>>
Ml3-rev T7
5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970 5980 5990 6000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

aaaagcaggcttcaacggagctcgtcgacccgggtaccgttgaatactcatactcttectttttcaatattattgaagecatttatcagggttattgtcte 6000

6010 6020 6030 6040 6050 6060 6070 6080 6090 6100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

atgagcggatacatatttgaatgtatttagaaaaataaacaaaagagtttgtagaaacgcaaaaaggccatccgtcaggatggecttctgettaatttga 6100

6110 6120 6130 6140 6150 6160 6170 6180 6190 6200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

tgcctggcagtttatggecgggegtcctgeccgecacccectececgggecgttgettecgecaacgttcaaateccgeteccggeggatttgtectactcaggagag 6200

6210 6220 6230 6240 6250 6260 6270 6280 6290 6300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

cgttcaccgacaaacaacagataaaacgaaaggcccagtctttcgactgagectttegttttatttgatgectggcagttcectactectegecatggggag 6300

6310

* * *

accccacactaccatcgg 6318



Mon Jun 09, 2014 23:55 -0400
pZDX139.gb
Text Map
10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
1 GAATTCTGCCCTTCTTCAGGGCTTAATTTTTAAGAGCGTCACCTTCATGGTGGTCAGTGCGTCCTGCTGATGTGCTCAGTATCACCGCCAGTGGTATTTA 100
SESS5555555555>>5>>

OL1
110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

101 TGTCAACACCGCCAGAGATAATTTATCACCGCAGATGGTTATCTGTATGTTTITTITATATGAATTTATTITTTITGCAGGGGGGCATTGTTTGGTAGGTGAGA 200
SESS555555555>5>>>

OL2
SESS>>5>>>>>>>>>>
OL3
210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

201 GATCTGACGGCAGTTATCTGGAAGATCAGGATATGTGGCGGATGAGCGGCATTTTCCGTGACGTCTCGTTGCTGCATAAACCGACTACACAAATCAGCGA 300

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

301 TTTCCATGTTGCCACTCGCTTTAATGATGATTTCAGCCGCGCTGTACTGGAGGCTGAAGTTCAGATGTGCGGCGAGTTGCGTGACTACCTACGGGTAACA 400

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

401 GTTTCTTTATGGCAGGGTGAAACGCAGGTCGCCAGCGGCACCGCGCCTTTCGGCGGTGAAATTATCGATGAGCGTGGTGGTTATGCCGATCGCGTCACAC 500

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

501 TACGTCTGAACGTCGAAAACCCGAAACTGTGGAGCGCCGAAATCCCGAATCTCTATCGTGCGGTGGTTGAACTGCACACCGCCGACGGCACGCTGATTGA 600

610 620 630 640 650 660 670 680 690 700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

601 AGCAGAAGCCTGCGATGTCGGTTTCCGCGAGGTGCGGATTGAAAATGGTCTGCTGCTGCTGAACGGCAAGCCGTTGCTGATTCGAGGCGTTAACCGTCAC 700

710 720 730 740 750 760 770 780 790 800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

701 GAGCATCATCCTCTGCATGGTCAGGTCATGGATGAGCAGACGATGGTGCAGGATATCCTGCTGATGAAGCAGAACAACTTTAACGCCGTGCGCTGTTCGC 800

810 820 830 840 850 860 870 880 890 900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

801 ATTATCCGAACCATCCGCTGTIGGTACACGCTGTGCGACCGCTACGGCCTGTATGTGGTGGATGAAGCCAATATTGAAACCCACGGCATGGTGCCAATGAA 900

910 920 930 940 950 960 970 980 990 1000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

901 TCGTCTGACCGATGATCCGCGCTGGCTACCGGCGATGAGCGAACGCGTAACGCGAATGGTGCAGCGCGATCGTAATCACCCGAGTGTGATCATCTGGTCG 1000

1010 1020 1030 1040 1050 1060 1070 1080 1090 1100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1001 CTGGGGAATGAATCAGGCCACGGCGCTAATCACGACGCGCTGTATCGCTGGATCAAATCTGTCGATCCTTCCCGCCCGGTGCAGTATGAAGGCGGCGGAG 1100

1110 1120 1130 1140 1150 1160 1170 1180 1190 1200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1101 CCGACACCACGGCCACCGATATTATTTGCCCGATGTACGCGCGCGTGGATGAAGACCAGCCCTTCCCGGCTGTGCCGAAATGGTCCATCAAAAAATGGCT 1200

1210 1220 1230 1240 1250 1260 1270 1280 1290 1300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1201 TTCGCTACCTGGAGAGACGCGCCCGCTGATCCTTTGCGAATACGCCCACGCGATGGGTAACAGTCTTGGCGGTTTCGCTAAATACTGGCAGGCGTTTCGT 1300

1310 1320 1330 1340 1350 1360 1370 1380 1390 1400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1301 CAGTATCCCCGTTTACAGGGCGGCTTCGTCTGGGACTGGGTGGATCAGTCGCTGATTAAATATGATGAARACGGCAACCCGTGGTCGGCTTACGGCGGTG 1400

1410 1420 1430 1440 1450 1460 1470 1480 1490 1500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1401 ATTTTGGCGATACGCCGAACGATCGCCAGTTCTGTATGAACGGTCTGGTCTTTGCCGACCGCACGCCGCATCCAGCGCTGACGGAAGCAAAACACCAGCA 1500

1510 1520 1530 1540 1550 1560 1570 1580 1590 1600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

1501 GCAGTTTTTCCAGTTCCGTTTATCCGGGCAAACCATCGAAGTGACCAGCGAATACCTGTTCCGTCATAGCGATAACGAGCTCCTGCACTGGATGGTGGCG 1600



1601

1701

1801

1901

2001

2101

2201

2301

2401

2501

2601

2701

2801

2901

3001

1610 1620 1630 1640 1650 1660 1670 1680 1690 1700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CTGGATGGTAAGCCGCTGGCAAGCGGTGAAGTGCCTCTGGATGTCGCTCCACAAGGTARACAGTTGATTGAACTGCCTGAACTACCGCAGCCGGAGAGCG 1700
1710 1720 1730 1740 1750 1760 1770 1780 1790 1800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCGGGCAACTCTGGCTCACAGTACGCGTAGTGCAACCGAACGCGACCGCATGGTCAGAAGCCGGGCACATCAGCGCCTGGCAGCAGTGGCGTCTGGCGGA 1800
1810 1820 1830 1840 1850 1860 1870 1880 1890 1900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AAACCTCAGTGTGACGCTCCCCGCCGCGTCCCACGCCATCCCGCATCTGACCACCAGCGARATGGATTTTTGCATCGAGCTGGGTAATAAGCGTTGGCAA 1900
1910 1920 1930 1940 1950 1960 1970 1980 1990 2000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTTAACCGCCAGTCAGGCTTTCTTTCACAGATGTGGATTGGCGATAARAAAACAACTGCTGACGCCGCTGCGCGATCAGTTCACCCGTGCACCGCTGGATA 2000
2010 2020 2030 2040 2050 2060 2070 2080 2090 2100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ACGACATTGGCGTAAGTGAAGCGACCCGCATTGACCCTAACGCCTGGGTCGAACGCTGGAAGGCGGCGGGCCATTACCAGGCCGAAGCAGCGTTGTTGCA 2100
2110 2120 2130 2140 2150 2160 2170 2180 2190 2200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GTGCACGGCAGATACACTTGCTGATGCGGTGCTGATTACGACCGCTCACGCGTGGCAGCATCAGGGGAAAACCTTATTTATCAGCCGGARAAACCTACCGG 2200
2210 2220 2230 2240 2250 2260 2270 2280 2290 2300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ATTGATGGTAGTGGTCAAATGGCGATTACCTAGGCGGCGTTATAAGCATTTAATGCATTGATGCCATTAAATAAAGCACCAACGCCTGACTGCCCCATCC 2300
2310 2320 2330 2340 2350 2360 2370 2380 2390 2400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCATCTTGTCTGCGACAGATTCCTGGGATAAGCCAAGTTCATTTTITCTTTTTITTCATARATTGCTTTAAGGCGACGTGCGTCCTCAAGCTGCTCTTGTGT 2400
2410 2420 2430 2440 2450 2460 2470 2480 2490 2500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TAATGGTTTCTTTTTTGTGCTCATACGTTAAATCTATCACCGCAAGGGATAAATATCTAACACCGTGCGTGTTGACTATTTTACCTCTGGCGGTGATAAT 2500
L L L L L L L L LLLKLKLKL
OR1
LLLL L L L L L L LLLLKLKL
OR2
L L L L L L L L LLLLKLKL
OR3
2510 2520 2530 2540 2550 2560 2570 2580 2590 2600
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GGTTGCATGTACTAAGGAGGTTGTATGGAACAACGCATAACCCTGAAAGATTATGCAATGCGCTTTGGGCAAACCAAGACAGCTGCAGCAAATAACGTAA 2600
2610 2620 2630 2640 2650 2660 2670 2680 2690 2700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AAACCCGCTTCGGCGGGTTTTTTTATGGGGGGAGTTTAGGGATCCGCCTCGAGTTCCTCAGCGTCGGACACCATGGCATCACAGTATCGTGATGACAGAG 2700
2710 2720 2730 2740 2750 2760 2770 2780 2790 2800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCAGGGAGTGGGACAAAATTGAAATCAAATAATGATTTTATTTTGACTGATAGTGACCTGTTCGTTGCAACAAATTGATAAGCAATGCTTTTTTATAATG 2800
2810 2820 2830 2840 2850 2860 2870 2880 2890 2900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCAACTTAGTATAAAAAAGCTGAACGAGAAACGTAAAATGATATAAATATCAATATATTAAATTAGATTTTGCATAAAAAACAGACTACATAATACTGTA 2900
2910 2920 2930 2940 2950 2960 2970 2980 2990 3000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AAACACAACATATGCAGTCACTATGAATCAACTACTTAGATGGTATTAGTGACCTGTAACAGAGCATTAGCGCAAAGCTTGGCACTGGCCGTCGTTTTAC 3000
3010 3020 3030 3040 3050 3060 3070 3080 3090 3100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

AACGTCGTGACTGGGAARACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGA 3100
W R N s E E A R T D
1
SS>>>>>>5>>S55>>5555>55>>>>>>
LacZ alpha

3110 3120 3130 3140 3150 3160 3170 3180 3190 3200



3101

3201

3301

3401

3501

3601

3701

3801

3901

4001

4101

4201

4301

4401

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACC 3200
R P S 0 0 L R S L N G E W

11

D S

LacZ alpha

3210 3220 3230 3240 3250 3260 3270 3280 3290 3300

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGC 3300

3310 3320 3330 3340 3350 3360 3370 3380 3390 3400

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCCGATAGACGGT 3400

3410 3420 3430 3440 3450 3460 3470 3480 3490 3500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TTTTCGCCCTTTGACGCTGGAGTTCACGTTCCTCAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTITTGATTTA 3500

3510 3520 3530 3540 3550 3560 3570 3580 3590 3600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TAAGGGATTTTTCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGTTTATAATTTCAG 3600

3610 3620 3630 3640 3650 3660 3670 3680 3690 3700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GTGGCATCTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAAT 3700

3710 3720 3730 3740 3750 3760 3770 3780 3790 3800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTITTGCTCAC 3800

3810 3820 3830 3840 3850 3860 3870 3880 3890 3900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAATAGTGGTAAGATCCTTGAGAGTT 3900

3910 3920 3930 3940 3950 3960 3970 3980 3990 4000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCG 4000
SSSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 5>
Amp R (pDL plasmids)

4010 4020 4030 4040 4050 4060 4070 4080 4090 4100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAARAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCC 4100
SSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 5555555555555 555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

4110 4120 4130 4140 4150 4160 4170 4180 4190 4200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTITTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAA 4200
SSSS555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

4210 4220 4230 4240 4250 4260 4270 4280 4290 4300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGTAATGGTAACAACGTTGCGCAAACT 4300
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

4310 4320 4330 4340 4350 4360 4370 4380 4390 4400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
ATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAARAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCG 4400
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

4410 4420 4430 4440 4450 4460 4470 4480 4490 4500
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAG 4500
SSS5555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 55>
Amp R (pDL plasmids)

4510 4520 4530 4540 4550 4560 4570 4580 4590 4600



4501

4601

4701

4801

4901

5001

5101

5201

5301

5401

5501

5601

5701

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCA 4600
SSS55555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555 5>

Amp R (pDL plasmids)

4610 4620 4630 4640 4650 4660 4670 4680 4690 4700
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
AGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCARAAATCCCT 4700
SS>>>>>>>>>>>>>>>
ColEl origin

4710 4720 4730 4740 4750 4760 4770 4780 4790 4800
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTITTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAA 4800
D D e D S
ColEl origin

4810 4820 4830 4840 4850 4860 4870 4880 4890 4900
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAA 4900
D e D
ColEl origin

4910 4920 4930 4940 4950 4960 4970 4980 4990 5000
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
TACTGTCCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCT 5000
D D b
ColEl origin

5010 5020 5030 5040 5050 5060 5070 5080 5090 5100
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGC 5100
D D o
ColEl origin

5110 5120 5130 5140 5150 5160 5170 5180 5190 5200
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCC 5200
D D S D S
ColEl origin

5210 5220 5230 5240 5250 5260 5270 5280 5290 5300
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTT 5300
D D D b b b D
ColEl origin

5310 5320 5330 5340 5350 5360 5370 5380 5390 5400
* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
GAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGARAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGCGGTTTTG 5400
D D IS IS
ColEl origin

5410 5420 5430 5440 5450 5460 5470 5480 5490 5500

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCG 5500

5510 5520 5530 5540 5550 5560 5570 5580 5590 5600

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTT 5600

5610 5620 5630 5640 5650 5660 5670 5680 5690 5700

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *
CCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGT 5700

5710 5720 5730 5740 5750 5760 5770 5780 5790 5800

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

TGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGAATTTAATACGACTCACTATAGGGAATTTCTAGACCTTCC 5800
S>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
T7
SS>>>5S>5>>5>5>>>>>>>>>
LacO



5801

5901

6001

6101

6201

5810 5820 5830 5840 5850 5860 5870 5880 5890 5900

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CGTTTCGCTCAAGTTAGTATAAAAAAGCAGGCTTCAACGGAGCTCGTCGACCCGGGTACCGTTGAATACTCATACTCTTCCTTITTTCAATATTATTGAAG 5900

5910 5920 5930 5940 5950 5960 5970 5980 5990 6000

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

CATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAAAGAGTTTGTAGAAACGCAAAAAGGCCATCCGTCAG 6000

6010 6020 6030 6040 6050 6060 6070 6080 6090 6100

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GATGGCCTTCTGCTTAATTTGATGCCTGGCAGTTTATGGCGGGCGTCCTGCCCGCCACCCTCCGGGCCGTTGCTTCGCAACGTTCAAATCCGCTCCCGGC 6100

6110 6120 6130 6140 6150 6160 6170 6180 6190 6200

* * * * * * * * * * * * * * * * * * * *

GGATTTGTCCTACTCAGGAGAGCGTTCACCGACAAACAACAGATAAAACGAAAGGCCCAGTCTTTCGACTGAGCCTTTCGTTTTATTTGATGCCTGGCAG 6200

6210 6220 6230 6240

* * * * * * * *

TTCCCTACTCTCGCATGGGGAGACCCCACACTACCATCGG 6240
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