ScAtgll 0 o MADADEYSTAPTQQEITPLQTTATIINAISGECITTNVDF---FV 42

PFAtgll YTKNKSDLFNNYNLNESLNDSYKDKTFEELKSQL I KQKNLNSCLSLKLKSITHIKLNNLFL 60

ScAtgll SLDKFKQF IARKWK1PPDQLL I LLPYGNKLKPSMFKELL INRSFTLN----DFYVYDRRL 98

PFfAtgll KKNEFEKT INNKIKETELQFL I 1QNVTHENKG 1P ISKELKEQEKHLQNSHENVAIYDTHE 120
ScAtgll FSLVSKPTPTNLLTSKDSNPMNSPNSNDLTETLEYLIKNSHISQYQGSDT IMIKPMPSPL 158
PFfAtgll TENNDKKKLYTNFHNEEKDHLKCLLEEYSKTLE1'YKMGKIQLEFELKCCKEKLNEEIEKN 180
ScAtgll EDADVDLS--RLNYHSVTSLLTTNLGWLSALEIDVHYFKS-—===————- LIPDIIAHIK 206
PTAtgll NNYNNKMKSYE IHIDVVKNENCKNLEELNDLKLQLEKTKSENNQNYVKNKILNDEKNNLD 240
ScAtgll RIFDGLTVCSQYLKLYCFDVES—=======—=————————— LYNSNVQFLNQLVDNGMTS 247
PFfAtgll KINNDLKIKIKNFKTLLNDAQNKEY ILNNFTQKIFNTITYLKNNDEHNFLNDKIHNKLDI 300
ScAtgll KWEKCFNDTLSKLTALEGDSLQKFINIESLLEN-—--- EKSVKILNHSINGKLNKIKRET 302
PTAtgll NQDQIYVQTELYIDI IS-SSIRNL INFKKTLEERNVELEKVTHEMKELRKEL ILKKKNYE 359
ScAtgll DENASFRDIITVNIDRLRQMFTPNESK---FELEDQMAESFEVLVSEMRTRSRNVLDKEE 359
PFfAtgll ELRLKLNHLECVERDSVKINSEKEKGEKV 1 YELKEKLDNDEK I INDLKKKNSYQVYKMKD 419
ScAtgll EEFNSQEFLKSMN---VMLEKD-----——--- KKESVKTLFTISQALYSQIGELIDLKKS 406
PFAtgll YEKRENNL INE INKLKLF ITEENKMTVERGNEMNNKKLEEMKQKNKEL INNLND ISDELKN 479
ScAtgll LOQKHAVAILGN IAFTQME ILG IKRLLLNECNKDLELYKKYEVEFAQVEDLPLIYGLYLIE 466
PFfAtgll CIEQVNSVSRNMANVEKEKEN I INELQILRMKNDTMRKR I SKFVEQEKVLKFKLYTLNND 539
ScAtgll KYRRLSWFQQUILSFISNFNQDLELFKQNELRTRNKWVKNFGSIATVFCEDLLSSSDFKRL 526
PFAtgll IFSKNEKLNDMQKKLNDVNEKYKNIVECLNNYKTEHKEQIEKKIERINTLKQNYYYLKKE 599
ScAtgll NEYHSHTSPPNEDEEDENENS IANYRQDLVKVSQAIDNYMTQIKETDVSEP I IDLLSKTL 586
PFfAtgll YDLKNKELEKN IEHGKKLEHELSHCYEENQKLNEE I KRRNSF IKNKDRKIDLLTNIENEL 659
ScAtgll FETKRFHI1YSNFKN---NNNNSSNGNSISPEGS IALKSDDVVKGYKTRIKKLESLLHEF 643
PFfAtgll LKKKE INNIKLMEKQNV IKNNEQLLKD IKDENEKMNEHVNKLQNEL IKRELQNKCISKDI 719
ScAtgll QYS—————- DIGHWPQGVLN--THLKPFRGSATS INK----KKFLGASVLLEPANISEVN 691
PTAtgll EFCKKEKEDK IKNLEDDLLEKKKCIENLKDEL IN IKKKMEDKMHMTNEMDLLSNKVEELN 779
ScAtgll - IDSVSQANNHQ IQELESNVDDLLHQLQLLKEENNRKSMQ I SEMGKK1SDLEVEKTAYRE 750
PFfAtgll RINKTYEKNIVELNNELDV IKKKLNDEEFLKEEEKKKN IDMVYKIKEYEIQIKEKENEID 839
ScAtgll TLTNLNQELARLTNEEQSHRTE IFTLNASFKKQLND I ISQDNEKIEK----LTGDYDDVS 806
PTAtgll SLKKNEQNLHVLKNEELNEKE I ILKN--KYDKEINMI TEQYNKK IQEEKDMLNNKIKSMD 897
ScAtgll KSRERLQMDLDESNKKHEQEVN-—————————— LLKADIERLGKQIVTSEKSYAETNSSS 855
PFfAtgll QTHKNQ I EEMQEENKKELKRLKNVCDMNLQSQ I L IKENEKHMQEKVEEYKNLLKQKDQEL 957
ScAtgll MEKGEKFET IPLAEDPGRENQISAYTQTLQDRIFD--—-1ISTNIFILENIGLLLTFDNN 911
PFfAtgll KNTIQEYDERIEIQNKEMED I VNDCEEKLKQAK INNKKLTTATNMANNNNMLMDENLKEK 1017

Figure S1. Alignment of the yeast Atgll (ScAtgll) and its putative P. falciparum homolog
(PfAtg11) was performed using the Clustal W2 program. Shown are conserved residues (in
red).



