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GGCTGAACCTTTGGGAACCTCGTCCCAGAAC
TTAR
GGCTGAACCTTTGGGAACCTTTTTTTAAAGGCTGAAACTTTGTACACCTCGTCCCAAAAA
TTAR

*

ACACTTAGCATCAGCCTCCAATGGCCAGTTGGGTTGTATCAGAATGTAGTTTAAGACCCT
BEEEETAGCATCAGCCTCCAATGGCCAGTTGGGTTGTATCAGAATGTAGTTTAAGACCCT
CCACTTAGCATCAGCCTCCAATGGCCAGTTGGGTTGTATCAGAATGTAGTTTAAGACCCT
BEEEETAGCATCAGCCTCCAATGGCCAGTTGGGTTGTATCAGAATGTAGTTTAAGACCCT

ER R Rk kb ki h h h h h R R R ik R R R R R R h b b b b b b b b b b i 3

TCACTGCCGTCAAAATCCACCATAAACCTAGACCTTCATTACCTTCAAACACCATTAATG
TCACTGCCGTCAAAATCCACCATAAACCTAGACCTTCATTACCTTCAAACACCATTAATG
TCACTGCCGTTAAAATCCACCACAAACCTAGACCTTCATTACCTTCAAACACCATTAATG
TCACTGCCGTTAAAATCCACCACAAACCTAGACCTTCATTACCTTCAAACACCATTAATG

Rk ik ki S kb kb b b b b b I S I I I S S S S S S S S S S S e S S e S S S

CTTTCAAGTTCAAACCTTTACCATGTTCTGCATTCAAGGTCCCAACTTTATGGTCTAAAG
CTTTCAAGTTCAAACCTTTACCATGTTCTGCATTCAAGGTCCCAACTTTATGGTCTAAAG
CTTTCAAGTTCAAACCTTTACCGTGTTCTTCATTCAAGGTCCCAACTTTATGGTCTAAAG
CTTTCAAGTTCAAACCTTTACCGTGTTCTTCATTCAAGGTCCCAACTTTATGGTCTAAAG

Rk ik ki kb h b e b b I S i I S i S S S S S S S S S S S S S S

GTAGAAACTTGGGGGGATTGGGGCTGTTGAATGTGAGTGCTCCATTGAAAGTGACAATAA
GTAGAAACTTGGGGGGATTGGGGCTGTTGAGTGTGAGTGCTCCATTGAAAGTGACAATAA
GTAGAAACTTAGGGGGGTTGGGGTTGTTGAATGTGAGTGCTCCATTGAAAGTGACAATAA
GTAGAAACTTAGGGGGGTTGGGGTTGTTGAATGTGAGTGCTCCATTGAAAGTGACAATAA

KAKKAKAKAKAKAAKX KAAKXKAKX *AAAA*K* *hkhkhkhk *hAAdAdAAAAAAAAAAAAAAAAA A A A AN A KK

CTAGTGAAGAAGATAAAGGTAAAGAAGAGAGCACCACTGATGGGGTTAATAATGGTGAGT
CTAGTGAAGAAGATAAAGGTAAAGAAGAGAGCACCACTGATGGGGTTAATAATGGTGAGT
CTAGTGAAGAAGATAAAGGTAAAGAAGAGAGCGCCATTGATGGGGTTAATAATGGTGAGT
CTAGTGAAGAAGATAAAGGTAAAGAAGAGAGCGCCATTGATGGGGTTAATAATGGTGAGT

Rk ik ik kb kb b b b I b b I I I i i I S I A S S S S S S S e S

TTGACCCTGGTGCAGCACCTCCTTTTAAGTTGTCTGATATTAAAGCTGCAATACCAAAAC
TTGACCCTGGTGCAGCACCTCCTTTTAAGTTGTCTGATATTAAAGCTGCAATACCAAAAC
TTGACCCTGGTGCAGCACCTCCTTTTAAGTTGTCTGATATTAAAGCTGCAATACCAAAAC
TTGACCCTGGTGCAGCACCTCCTTTTAAGTTGTCTGATATTAAAGCTGCAATACCAAAAC

Rk ik kb ke I e I I I I S I S I S S S S I S S S S S

ATTGTTGGGTTAAAGATCCATGGAGATCTATGAGTTATGTTGTGAGAGATGTTGTTGTTG
ATTGTTGGGTTAAAGATCCATGGAGATCTATGAGTTATGTTGTGAGAGATGTTGTTGTTG
ATTGTTGGGTTAAAGATCCATGGAGATCTATGAGTTATGTTGTGAGAGATGTTGTTGTTG
ATTGTTGGGTTAAAGATCCATGGAGATCTATGAGTTATGTTGTGAGAGATGTTGTTGTTG

Rk ik ki bk kR e I I I I S S S S S S S S SR S

TGTTTGGATTGGCTGCTGTTGCTGCTTATTTCAATAACTGGTTTGTTTGGCCACTTTATT
TGTTTGGATTGGCTGCTGTTGCTGCTTATTTCAATAACTGGTTTGTTTGGCCACTTTATT
TGTTTGGATTGGCTGCTGTTGCTGCTTATTTCAATAACTGGTTTGTTTGGCCACTTTATT
TGTTTGGATTGGCTGCTGTTGCTGCTTATTTCAATAACTGGTTTGTTTGGCCACTTTATT

Rk ik bk kb kR I I e I I I I I I i S S S S S S S S S S S I I S S

GGATTGCTCAAGGAACCATGTTTTGGGCACTTTTTGTTCTTGGTCATGACTGGTAAATAA
GGATTGCTCAAGGAACCATGTTTTGGGCACTTTTTGTTCTTGGTCATGACTGGTAAATAA
GGATTGCTCAAGGAACCATGTTTTGGGCACTTTTTGTTCTTGGTCATGACTGGTAAAAAA
GGATTGCTCAAGGAACCATGTTTTGGGCACTTTTTGTTCTTGGTCATGACTGGTAAATAA

Rk ik ki kb kR e I I I I i i i S S S S S S S S S S S S S S S S

TAATTATCCTGTTTTGCTTGTCTCCTTCTGTTTGTCACTTTTGGACCATAAAAACATTGA
TAATTATCCTGTTTTGCTTGTCTCCTTCTGTTTGTCACTTTTGGACCATAAAAACATTGA
TAATTACCCTGTTTTGCTTGTCTTCTTCTGTTTGTCACTTCTGGACCATAAAAACATTGA
TAATCACCCTGTTTTGCTTGTCTTCTTCTGTTTGTCACTTCTGGAGCATAAAAACATTGA

KAKAK K KAAKXKAKAKAKAKAKAKAXA KA A K*K* *hhhhhhkhhhkhhkhkhkhk, K khkk k K,k kk kk kk kkhkhkhkh kk k k%%

ATTTGGACATTGACATTGGTCTTGTTCTT----TTTTTTTTTTTTTTTTGCAGTGGACAT
ATTTGGACATTGACATTGGTCTTGTTCTTCTTCTTTTTTTTTTTTTTTTGCAGTGGACAT
ATTTGGACATTGACATTGGTCTTGTTCTT-—----— CTTTTTTTTTTT--GCAGTGGACAT

ATTTGGACATTGACATTGGTCTTGTTCTT-----— CTTTTTTTTTTTTTGCAGTGGACAT

ARk ki ik ik kb ik kb I b I I I i KAXKKKKK KK KK *hkkkkkkkkk Kk
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GGTAGTTTTTCCAATAATCCAGCTTTGAATAGTGTTGCAGGTCATCTTCTTCATTCTTCA
GGTAGTTTTTCCAATAATCCAGCTTTGAATAGTGTTGCAGGTCATCTTCTTCATTCTTCA
GGTAGTTTTTCCAATAATCCAGCTTTGAATAGTGTTGCAGGTCATCTTCTTCATTCTTCA
GGTAGTTTTTCCAATAATCCAGCTTTGAATAGTGTTGCAGGTCATCTTCTTCATTCTTCA

R R R R R R R S S S S

ATCCTTGTTCCATACCATGGATGGTCAGTTCTCTGAACTTTTTCTTTTGGTCAAATTCTG
ATCCTTGTTCCATACCATGGATGGTCAGTTCTCTGAACTTTTTCTTTTGGTCAAATTCTG
ATCCTTGTTCCATACCATGGATGGTTAGTTCTCTGAACTTTTTCTTTTGGTTAAATTCTG
ATCCTTGTTCCATACCATGGATGGTTAGTTCTCTGAACTTTTTCTTTTGGTTAAATTCT -

R R R R S R R R R R I I S

CTATTAGTCCCTCTACTTTACAGAAATTGTTAATTTGGTCATTTTTAATCCTTGTAATTT
CTATTAGTCCCTCTACTTTACAGAAATTGTTAATTTGGTCATTTTTAATCCTTGTAATTT
CTATTAGTCCCTCTACTTTACAGAAATTGTTAATTTGGTCATTTTTAATCCTTGTAATTT
CTATTAGTCCCTCTACTTTACAGAAATTATTAATTTGGTCATTTTTAATCCTTGTAATTT

R R R R R I R R R R I S S S S S S S

CAGTCCGCACTGCTATTTTCAAAATTCAATGCAGTTATACCTATAATGCTTTTTCAGCAT
CAGTCCGCACTGCTATTTTCAAAATTCAATGTAGTTATACGTGTAATGCTTTTTCAGCAT
CAGTCTGCACTGCTATTTTCAAAATTCAATGCAGTTATACGTGTAATGCTTTTTCAGCAT
CAGTCTGCACTGCTATTTTCAAAATTCAATGCAGTTATACGTGTAATGCTTTTTCAGCAT

KAKKAK KAAKAAKAKAAKAAKAAKAAAAAAAAAKAA A, , KA hkhhhkhkhk K, K,k hkhkhkhkhk A hk A A Ak k kK

GTTATTTCAACATATTACTTACTAAAAATCTGGTTAATAGATTAACGACTATTATTTACT
GTTATTTCAACATATTACTTACTAAAAATCTGGTTAATAGATTAACGACTATTATTTACT
GTTATTTCAACATATTATTTACTAAAAATCCAGTTAATAGATTAACAACTATCATCTACT
GTTATTTCAACATATTATTTACTAAAAATCCGGTTAATAGATTAACGACTATCATCTACT

KAKKKAKAKAKAKAAAKAK KA KA, ), K kK k Ak kA kkhk%k hhkhkkkhkkhkhkkhkkhkk *khkkhkkk *k K*hkkk

TCAAGCTTGAAATTTCAAAATTCAAAATCTGTA-GGACTTAGAATGATCCAATTAGAGAA
TCAAGCTTGAAATTTCAAAATTCAAAATCTGTA-GGACTTAGAATAATCCAATTAGAGAA
TCAAGCTTGAAATTTCAAAATTCAAAATCTGTAAGGACTTAGAATGATCTAATTAGAGAA
TCAAGCTTGAAATTTCAAAATTCAAAATCTGTAAAGACTTAGAATGATCCAATTAGAGAA

R R R R I I I S Kk hkkkhkkhkkk K*hkk kkkkkkkkkk

TACAGACTAAATCTACAACTGTACACAGTACAAGACTAGTAATTGAATTTAACCAATAAG
TACGGACTAAATCTACAACTGTACACAGTACAAGACTAGTAATTGAATTTAACCAATAAG
TATGGACTAAATCTACAACTGTACACAATACAAGACTAGTAATTGAATTTAACCAATAAG
TATGAACTAAATCTACAACTGTACACAGTACAAGACTATTAATTGAATTTAACCAATAAG

* K R R R R R I S R A i S R I S I

GATTAAAATTGGTCAAATTAAAGTATAAGGACTAAATTCACAACTTTTACAAAGTACAGG
GATTAAAATTGGTCAAATTAAAGTATAAGGACTAAATCCACAACTTTTACAAAGTACAGG
GATTAAAATTGGTCAAACTAAAGTATAAGGACTAAATCCACAACTTTTACAAAGTACAGG
GATTAAAATTAGTCAAATTAAAGTATAAGGACTAAATCCACAACTTTTACAAAGTACAAG

KAKKKAKAKAKAAKN KAAKAKAKAK, KAAAAKAKAKAAKAAAAAA A K A, hAhk kA hk A A h A A A A AR A A K K K

GACTAATTGCAGAATTTAACATTTACTTTTATATCCAATTACCAACTTCTTTCAACAATT
GACTAATTGCAGAATTTAACATTTACTTTTATATCCAATTACCAACTTCTTTCAACAATT
GACTTATAGCAGAATTTAACATTTACTTTTATATCCAATTACCAACTTCTTTCAACAATT
GAATTATAGCAGAATTTAACATTTACTTTTATATCCAATTACCAACTTCTTTCAACAATT

KKk K AK AR A A A A A A A A A A A A A A A AR A A A A AR A A A AR AR A A A A A A A A AR A AR A A AR A KK

TTGATCGTATATGCAGGAGAATTAGCCATAGAACTCATCACCAGAATCATGGGCACATCG
TTGATCGTATATGCAGGAGAATTAGCCATAGAACTCATCACCAGAATCACGGGCACGTCG
TTGATCATATATGCAGGAGAATTAGCCATAGAACTCATCACCAGAATCACGGGCATGTCG
TTGATCATATATGCAGGAGAATTAGCCATAGAACTCATCACCAGAATCACGGGCATGTCG

R R R R S o R R R R S * Kk

AAAATGACGAGTCATGGCATCCGGTAATGTCGGCCACCACAACCCTTTCTTACATGTAAA
AAAATGACGAGTCATGGCATCCGGTAATGTTGGCCACCACAACCCTTTCTTACATGTAAA
AAAATGACGAGTCATGGCATCCGGTAATGTCCGCCGCCACAACCCTTTCTTACATGTAAA
AAAATGACGAGTCATGGCATCCGGTAACGTCCGCCGCCACAACCCTTTCTTACATGTAAA

R R R S S S S hhkk hAhkkhkkkhkkhkhkkhkkhkhkkhkkkhkkxk*k

TTTTCATTACAAGTGAGTAATTTCTTTACCTTTTATTGCAGTTGTCTGAGAAAATTTACA
TTTTCATTACAAGTGAGTAATTTCTTTACCTTTTATTGCAGTTGTCTGAGAAAATTTACA
TTTTCATTACAAGTGAGTAATTTCTTTACCTTTTATGGCAGTTGTCTGAGAAAATTTACA
TTTTCATTACAAGTGAGTAATTTCTTTACCTTTTATGGCAGTTGTCTGAGAAAATTTACA

R R R R R R R I I e I e S S I S S S S S S
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AGAGTTTGGACAATGCAACAAGATTATTGAGGTTCACCTTGCCTTTCCCTATGCTTGCTT
AGAGTTTGGACAATGCAACAAGATTATTGAGGTTCACCTTGCCTTTCCCTATGCTTGCTT
AGAGTTTGGACAATGCAACAAGATTATTGAGGTTCACCCTGCCTTTCCCTATGCTTGCTT
AGAGTTTGGACAATGCAACAAGATTATTGAGGTTCACCCTGCCTTTCCCTATGCTTGCTT

R R R R R R R R

ATCCTATCTATCTGGTAAGCCATAGATGTTGGATTCGGTTTACGAATCGAGTGATTCGTG

ATCCTATCTATCTGGTAAGCCATAGATGTTGGATTCGGTTTACGAATCGAGTGATTCGTG
ATCCTATCTATCTGGTAAGCCATAGATGTTGGATTCGGTTTACGAATCAAATGAT----A
ATCCTATCTATCTGGTAAGCCATAGATGTTGGATTCGGTTTACGAATCGAATGAT----A

KKK KKK KA A A KA KA A AR AR A A AAAAAAAAAAAAAA A AR AR A AR AR A A, A, & kK kK

TTTATATTGACTCATGTTGTTTCCGATCAACAGTGGAGTCGAAGTCCCGGAAAAAAGGGT
TTTATATTGACTCATGTTGTTTCCGATAAACAGTGGAGTCGAAGTCCCGGAAAAAAGGGT
TTTATATTGACTCATGTTGTTTACGGTCAACAGTGGAGTCGAAGTCCCGGAAAAAAGGGT
TTTATATTGACTCATGTTGTTTACGGTCAACAGTGGAGTCGAAGTCCCGGAAAAAAGGGT

KAKKKAKAKAKAKAKAKAKAKAKAKAKAAAAAAKX KAk K A AAAAAAAA A AR A A AR AR A AR AR AR A A AR KKK

TCACATTTCCATCCGGACAGTGATTTATTTGTCCCAAATGAAAGGAAAGATATAATCACC
TCACATTTCCATCCAGACAGTGATTTATTTGTCCCAAATGAAAGGAAAGATATAATCACC
TCACATTTCCATCCAGACAGTGATTTATTTGTCCCAAATGAAAGGAAAGATATAATCACC
TCACATTTCCATCCAGACAGTGATTTATTTGTCCCAAATGAAAGGAAAGATATAATCACC

KAKKKAKAKAKAKAKAKAKAAKR A A A A A A A A A A A A A A A A A A A A A A A AR A A AR AR A AR AR AR A A AR A A K

TCAACTGCTTGTTGGACGGCAATGGTTGGCTTGCTTGCATATTTGTCTTTTGCAATGGGA
TCAACTGCTTGTTGGACGGCAATGGTTGGCTTGCTTGCATATTTGTCTTTTGCAATGGGA
TCAACTGCTTGTTGGACAGCAATGGTTGGCTTGCTTGCATATTTGTCGTTTACAATGGGA

TCAACTGCTTGTTGGACAGCAATGGTT TTTACAATGGGA

KAKKKAKAKAKAKAKAKAKAKAKAKAAKN AAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA A, K, KAk *k KAk kKA k%%

CCAATGCCATTGCTTAAACTCTACGGCATCCCTTATGCGGTACATGCTTCAGTTCCTACA
CCAATGCCATTGCTTAAACTCTACGGCATCCCTTATGCGGTACATGCTTCAGTTCCTACA
CCAATGCCATTGCTTAAACTCTACGGCATCCCTTATGCGGTACATGCTTCAGTTCCTACA
CCAATGCCATTGCTTAAACTCTACGGCATCCCTTATGCAGTACATGCTTCAGTTCCTACA

R R R R R I R R SR R

TATATTTCTTCAAAACAATTTCGGTAAAAGTACTACGAAGGCCTTTAGATTAGAAATCGA
TATATTTCTTCAAAACAATTTCGGTAAAAGTACTACGAAGGCCTTTAGATTAGAAATCGA
TATATTTCTTCAAAACAATTTCGGTAAAAGTACTACGAAGGCCTTTAGACTAGAAACCAA
TATATTTCTTCAAAACAATTTCGGTAAAAGTACTACGAAGGCCTTTAGACTAGAAACCGA

KA KKK KKK KA KA A KA A A AR A A A A AR AAAAAAAAAAAA A AR AR A AN AN A, Ak Ak k*x K *

ATTGCATTTTACCCCTTCTATTTAAAATAAGCAAAATGGTCCTTCTGTTAAAATTTTTAT
ATTGCATTTTACCCCTTCTATTTAAAATAAGCAAACTGGTCCTTCTGTTAAAATTTTTAT
ATTGCATTTTACCCCCTCTATTTAAAATAAGCAAACTGGTCCTTCT--—-—-——————————
ATTGCATTTTACCCCCTCTATTTAAAATAAGCAAACTGGTCCTTCT----——————————

Fhkhk Ak hkhkkhhkhkhhkhk hhhkhkhkhhkrhhkhkkhhkrhkkkh *krkhkkkhkkhkx

CCATTTTTAGTGTTAAAAGTTGACCCTTATGTTCGGTTATTCAGTCAGTCCAGCAGTTTT
CCATTTT-AGTGTTAAAAGTTGACCCTTATGTTTGGTTATTCAGCCAGTCCAGCAGTTTT
———————————————————————————— ACGTT------------————————-AGTTTT
———————————————————————————— ACGTT------=------————————-AGTTTT

KKKk KKK

TAACAATAAAAATGAATGAAATTTTTACCAGAAAGGCCAAGTTTGCTCTTTAATCTAACG
TAACAATAAAAATGAATGAAATTTTTACCAGAAAGGCCAAGTTTGCTCTTTAATCTAACA
TAACAATAAAAATGAACGAAATTTTTAACAGAAAGGCCAAATTTGCTCTTTAATCTAACA
TAACAATAAAAATGAACGAAATTTTTAACAGAAAGGCCAAGTTTGCTCTTTAATCTAACA

KAXKKKAKAKAKAKAKAKAKAKAKAAKX AAAAAAAAAKX AAAAAAAAAAAKN A AAAAAAA A A A A A A A KKK

TAGAAGGACTAAATTGCCCATTTTTTGAGTGAATGGAGTAAAATGCAATCTAACTCTCAG
TACAAGGACCAATTTGCCCATTTTTTGAGTGAATGGAGTAAAATGCAATCTAACTCTCAG
TACAGGGACCAATTTGCCCATTTTTTGAGTGAATGGAGTAAAATGCAATCTAACTCTCAG
TACAGGGACCAATTTGCCCATTTTTTGAGTGAATGGAGTAAAATGCAATCTAACTCTCAG

RS S o o S S R R R R R R R R

TACAGGG-CCTTAATGGTACTTCA--AAAAAAAAATCATATTTCTGGTCTGATATAATGG
TAGAGGGGCCTTAATGGTACTTTTACAAAAAAAAATCATATTTCTGGTCTGATATAATGG
TACAGGGGTCTTAATGGTACTTTTACCAAAAAAATTCATATTTCTGGTCTGATATAATGG
TACAGTGGTCTTAATGGTACTTTTACCAAAAAAATTCATATTTCTGGTCTGATATAATGG

KKk KKk K R R Rk KAKAKAKAAKX AAAAAAAAAAAA AKX A A AKX XXX XK KK
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ATTCACATATAAAATTGCAGATATTTGTGATGTGGTTGGATTTGGTGACATACCTACATC 2183
ATTCACATATAAAATTGCAGATATTTGTGATGTGGTTGGATTTGGTGACATACCTACATC 2162
ACTCACATATAAAATGGCAGATATTTGTGATGTGGTTGGATTTGGTGACATACCTACATC 2145
ACTCACATATAAAATGGCAGATATTTGTGATGTGGTTGGATTTGGTGACATACCTACATC 2090

Rk bk ik ki kb kI SR I b b b I I I S S I S S S S S S S S S S S S S

ACCATGGTCATGACGAGAAGCTTCCATGGTATCGAGGAAAGGTTCGGGATAATGTTTATG 2243
ACCATGGTCATGACGAGAAGCTTCCATGGTATCGAGGAAAGGTTCGGGATAATGTTTATG 2222
ACCATGGTCATGACGAGAAGCTTCCATGGTATCGAGGAAAGGTTCAGGATAATGTTTATG 2205
ACCATGGTCATGACGAGAAGCTTCCATGGTATCGAGGAAAGGTTCGGGATAATGTTTATT 2150

R bk bk b ik ik kR b b b I I I I I i i S S S S S S S S S S S S S S

CTTCTTCACCAAGAAACCATCCATGTTATGTATGGTATAACAATTGAAACTTCTCTGTGT 2303
CTTCTTCACCAAGAAACCATCCATGTTATGTATGGTATAACAATTGAAACTTCTCTGTGT 2282
CTTCTTCACCAAGAAACCATCCATGTTATGTATGGTATAACAATTGAAACTTCTCTGTGT 2265
CTTCTTCACCAAGAAACCATCCATGTTATGTATGGTATAACAATTGAAACTTCTCTGTGT 2210

Rk ki kI R R

TTTACTAACCAGGAGTGGAGTTACCTGAGAGGAGGGCTGACGACGCTTGATCGGGATTAT 2363
TTTACTAACCAGGAGTGGAGTTACCTGAGAGGAGGGCTGACGACGCTTGATCGGGATTAT 2342
TTTACTAACCAGGAGTGGAGTTACCTGAGAGGAGGGCTTACGACGCTTGATCGGGATTAT 2325
TTTACTAACCAGGAGTGGAGTTACCTGAGAGGAGGGCTTACGACGCTTGATCGGGATTAT 2270

Rk ik kb kb kb b b b b I I I b i i S I I S S S S i S S e S S

GGATGGATTAACAACATCCACCACGATATCGGAACTCATGTTATACATCATCTCTTCCCT 2423
GGATGGATTAACAACATCCACCACGATATCGGAACTCATGTTATACATCATCTCTTCCCT 2402
GGATGGATTAACAACATCCACCACGATATTGGAACTCATGTTATACATCATCTCTTCCCT 2385
GGATGGATTAACAACATCCACCACGATATTGGAACTCATGTTATACATCATCTCTTCCCT 2330

KAKAKAKAKAKA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KA KAAKAKAAKN AAAAAAAAAAAA AR A AR AR A A AN A A A XXX K

CAAATCCCACATTATCACTTGATTGAAGCTGTGAGTATCATCATCATCATC-—----———— 2474
CAAATCCCACATTATCACTTGATTGAAGCTGTGAGTATCATCATCATCATC-—-—-—-—--——— 2453
CAAATCCCACATTATCACTTGATTGAAGCTGTGAGTATCATCATCATCATCATCATCATC 2445
CAAATCCCACATTATCACTTGATTGAAGCTGTGAGTATCATCATCATCATCATC------ 2384

Rk ik ik ik kb R I b e b kI e i b b i S S S S S S S S S S S S S

-——-TTATTTTCCTGCATCAGTTATGTTTTAGGTTTTCCACATACTAAAGAAAATGTTACA 2531
-——-TTATTTTCCTGCATCAGTTATGTTTTAGGTTTTCCACATACTAAAGAAAATGTTATA 2510
ATCTTATTTTCCTGCATCAGTTATGTTTTAGGTTTTCCACATACTARAGAAAATGTTACA 2505
ATCTTATTTTCCTGCATCAGTTATGTTTTAGGTTTTCCACATACTARAGAAAATGGTACA 2444

Rk ik ki kb ke h I I b b I I b I I i i S S I S S S S S S S

TGAATTACAGACCGAAGCAGCAAAGCCAGTGCTCGGGAAATACTACAGGGAGCCAAAGAA 2591
TGAATTACAGACCGAAGCAGCAAAGCCAGTGCTCGGGAAATACTACAGGGAGCCAAAGAA 2570
TGAATTACAGACCGAAGCAGCGAAGCCAGTGCTCGGGAAATACTACAGGGAGCCAAAGAA 2565
TGAATTACAGACCGAAGCAGCGAAGCCAGTGCTCGGGAAATACTACAGGGAGCCAAAGAA 2504

Rk ik ik ik bk kb b b b S I I I S S S S S S S S S S S I S S S

ATCTGGGCCTTTACCATTTTATTTACTCGGGATACTCATAAAAAGCATGAGAAAGGATCA 2651
ATCTGGGCTTTTACCATTTTATTTACTCGGGATACTCATAAAAAGCATGAGAAAGGATCA 2630
ATCCGGGCCTTTACCATTTTATTTACTTGGGATACTCATAAAAAGCATGAGAAAGGATCA 2625
ATCEGGGCCT T TACCAT T I TATTTAC T TGGGATACTCATARAAAGCATGAGAAAGGATCA 2564

KAK KKK K AAKAAKAKAKAKAKAKAKA KA KA KA *A A K* K’ *hhhhhhhdAhAdAdA A A A A A hAhAhAhAhhA Ak Ak hkhk,k*

TTATGTGAGTGACATTGGTGATGTCGTGTACTATCARAACAGATCCTCAACTATATGGAAC 2711
TTATGTGAGTGACATTGGTGATGTCGTGTACTATCAAACAGATCCTCAACTATATGGAAC 2690
TTATGTGAGTGACATTGGTGATGTTGTGTACTATCAAACAGATCCTCAACTATATGGAAC 2685
TTATGTGAGTGACATTGGTGATGTTGTGTACTATCARACAGATCCTCAACTATATGGAAC 2624

Rk ik ki ik bk kb b b b 2 I S i i S I S S S S S S S S S S S S S S S

TAACAAATCAGATTGAAGCACTGAAGTTTCTTTTTATTCTCTGGCTAAAACCTCTATTCGG C18R 2772

TAACAAATCAGATTGAAGCCCTGAAGTTTC TEEMEGETAA C20R 2730
TAACARATCAGATTGAAGCACTGAAGTTTCTTTTTATTCTCTGGCTAAAACCTCTATTCGG C18R 2746
TAACAAATCAGATTGAAGCCCTGAAGTTTCTEERMEETAA C20R 2664

KAKAKAKAKAAAAAXA XXX XXX XX KAAAAAA AKX KK * *



