
Supplemental Table S2. Biochemical characteristics of all Achromobacter  species strains examined. +, positive; -, negative; w, weak.
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CCUG 56438
T A. xylosoxidans + + - - + + w + + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 41513 A. xylosoxidans w + - - w + w w + + - - - w - - - - - - - - - + w + - - - -

CCUG 42363 A. xylosoxidans + + - - + + + + + - - - - w - + - - - - - - - - + - - - - -

CCUG 45179 A. xylosoxidans w + - - + + w + + - - - - + - + - - - - - - - - w - - - - -

CCUG 47596 A. xylosoxidans + + - - w + w + - - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 53465 A. xylosoxidans + + - - + + + + + - - - - - - + - - - - - - - + + - - - - -

CCUG 53665 A. xylosoxidans + + - - + + + + + - - - - w - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 56295 A. xylosoxidans + w - - + + + + + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 57172 A. xylosoxidans + + - - + + + + + - - - - - - + - - - w - - - + + + - - - -

CCUG 57103
T A. ruhlandii + + - - + + + - + - - - - w - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 2349* A. ruhlandii - + - - + + + w + - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 39682 A. ruhlandii + + - - + + w + w - - - - - w w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 48135 A. ruhlandii w + - - + + + w + - - - - + - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 48331 A. ruhlandii + + - - + + + + + - - - - + - + - - - - - - + + + + - - - -

CCUG 48386 A. ruhlandii + + - - + + + - + - - - - + - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 48584 A. ruhlandii + + - - + + + + + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 48684 A. ruhlandii + + - - + + + + + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 52730 A. ruhlandii + + - - + + - + - - - - - w - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 56600 A. ruhlandii + + - - w + w + + - - - - - - + - - - - - - - + w + - - - -

CCUG 724
T A. piechaudii + + - - + + + - + - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 47463 A. piechaudii + w - - + + + w + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 56089* A. piechaudii w + - - + + + - + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 407
T A. denitrificans + + - - + + + w + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 307* A. denitrificans nd nd w - + + + - + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 2072* A. denitrificans + + - - + + + + w - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 56202* A. denitrificans + + - - + + + - + - - - - - - + - - - - - - - + w - - - - -

CCUG 54268* A. denitrificans + + - - + + w - + - - - - - - + - - - - - - w + + + - - - -

CCUG 47057
T A. insolitus + + - - + + + + w - - - - - - - - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 366 A. insolitus + + - - + + + + + - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 47056 A. insolitus + + - - + + + + + - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 47059 A. insolitus + + - - + + + + + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 47060 A. insolitus + + - - + + + + + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 47061 A. insolitus + + - - + + + + + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 55796 A. insolitus + + - - + + + w + - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 56040 A. insolitus + + - - + + w - + - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 47062
T A. spanius w + - - + + + + + - - - - - - - - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 31491 A. spanius + + - - w + w - - w - - - - - + - - - - - - - + - - w - - +

CCUG 44449 A. spanius w w - - w + w - + - - - - - - w - - - - w - - - - - - - - -

CCUG 47063 A. spanius + + - - + + + - + - - - - - - - - - - - - - - + - - w - - -

CCUG 47064 A. spanius + + - - + + w - + - - - - - - w - - - w - - - + - - - - - -

CCUG 56371
T A. marplatensis + + - - + + + - w - - - - - - w - - - - - - - + w - - - - -

CCUG 47382 A. spiritinus/A. marplatensis w + - - + + + w + - - - - - - w - - - - - - - + w - - - - -

CCUG 61966
T

A. animicus + + - - + + + + + - - - - - - - - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 61965* A. animicus + + - - + + + - + - - - - - - - - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 61967 A. animicus + + - - + + + - + - - - - - - + - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 61961
T

A. mucicolens + + - - + + + + + - - - - - - w - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 54301 A. mucicolens + + - - + + w + + - - - - - - - - - - - - - w + + + - - - -

CCUG 61960 A. mucicolens w + - - + + + + + - - - - - - - - - - - - - - + + w - - - -

CCUG 61962 A. mucicolens + + - - + + - - + - - - - - - - - - - - - - - + + + - - - -

CCUG 61972
T

A. pulmonis w + - - + + + + + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 52128 A. pulmonis w + - - + + + + + - - - - - - + - - - + - - - + - - - - - -

CCUG 54610* A. pulmonis + + - - + + + + - - - - - - - - w - - - - - w + - - - - - -

CCUG 61971 A. pulmonis + + - - + + w + - - - - - - - + - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 61973 A. pulmonis + + - - + + + + + - - - - w - w - - - + - - - + - - - - - -

CCUG 61968
T

A. spiritinus w + - - + + + + + - - - - - - - - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 61969 A. marplatensis/A. spiritinus + + - - + + + - + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -

CCUG 61970 A. marplatensis/A. spiritinus + + - - + + + - + - - - - - - w - - - - - - - + - - - - - -
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Tests OX Tests DEC

*, indicated novel species, i.e., with recA  gene similarities <97.9% to a recognized species
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w w + + + + - - - - + - - - - + - - - - - - - - - CCUG 42363

+ w + + w - + - - + - - - - - - - - - - - - - - CCUG 45179
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w w + + + + - - - - + - - - - w - - - - - - - - - CCUG 57103
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