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Figure  S2   QTL scan for seed number per fruit (red) and seed weight (blue) for MAGIC 

lines (‐LogP of 3.51 corresponds to a genome‐wide p‐value <0.05). 

 

 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


