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PestA2 93 base pair fragment
TACACA AAAAAATAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTGATTTAAATATTCGTG
GACGACGTGTTTCGGAGGTAATENYE

PestA2 93 base pair fragment with UP element mutated
TACACA AgCcACAgCcgACAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTGATTTAAATATTCGTG
GACGACGTGTTTCGGAGGTAATENYE

PestA2 460 base pair fragment
CCGGGGCGGTTCATTGTTATTTTTTTTGTGATTAACCCCCACAAAAATAGTCATTCAACATAAATATA
TCATTTTATTTAAGCAATCTTTTCTGTTTTTTCGGCCGCCCTAAAACATAATATTATTATGCTCTICG
TAGCGGAGAGTATAG TACACA AAAAAATAAARAAGTTTGCGCAATCGTTCIGATTTTG
ATTTAARATATTCGTGGACGACGTGTTTCGGAGGTAATI NS NYVNV GG VA Sy NN b elididiy
CTGTATTATCTTTTTCACCTTTCGCTCAGGATGCTAAACCAGCAGGGTCTTCAAAAGAAAAAATTACA
CTAGAATCGAAAAAATGTAACATTGTAAAAAAAAATAATGAAAGTAGTCCTGAAAGCATGAATAGTA
CAATTACTGCTGTGAATTGTGTTGTAATCCTGCTTGTACCGGGTGCTATTAR

PestA2 460 base pair fragment with CRP site mutated
CCGGGGCGGTTCATTGTTATTTTTTTTGTGATTAACCCCCACAAAAATAGTCATTCAACATAAATATA
TCATTTTATTTAAGCAATCTTTTCTGTTTTTTCGGCCGCCCTAAAACATAATATTATTATGCTCTTCG
TAGCGGAGAGTATAGAAAGTTACACAACTCTAAAAAATAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTITG
ATTTAAATATTCGTGGACGACGTGTTTCGGAGGTAATIANIVYNNVAII VAT UL T NG G0N b il Jelililiy

CTGTATTATCTTTTTCACCTTTCGCTCAGGATGCTAAACCAGCAGGGTCTTCAAAAGAAAAAATTACA
CTAGAATCGAAAAAATGTAACATTGTAAAAAAAAATAATGAAAGTAGTCCTGAAAGCATGAATAGTA
CAATTACTGCTGTGAATTGTGTTGTAATCCTGCTTGTACCGGGTGCTATTAR

B

PestA1 92 base pair fragment
TGCAAC AAAAAAATAAAAAAATTGCAAAATCCGTTTAACTAATCTCAAATATCCGTGA
AACAACATGACGGGAGGTAACKNKE



PestA1 350 base pair fragment

ATGAAAATAATATATAAAAAGCGAGTGTACCTCGACATATAACATGATGCAACTCACAAAAAAAATAA
AAAAATTGCAAAATCCGTTTAACTAATCTCAAATATCCGTGAAACAACATGACGGGAGGTAAC ¥V
AAAGCTAATGTTGGCAATTTTTATTTCTGTATTATCTTTCCCCTCTTTTAGTCAGTCAACTGAATCAC

TTGACTCTTCAAAAGAGAAAATTACATTAGAGACTAAAAAGTGTGATGTTGTAAAAAACAACAGTGAZ

AAAAAATCAGAAAATATGAACAACACATTTTACTGCTGTGAACTTTGTTGTAATCCTGCCTGTGCTG
ATGTTATTAR

C

PeltAB 1127 base pair fragment

TTCTGGTGTGGACTTTCTGGTGCTCCAGGT TGN CATGGGINNSEATTCTGGATGGTTACTCTGA
AAGCTCATATTCTGCCACCCCCCGATTTGCAGCCGCCAAGCTGCCGTGGTTCAAGTCGCGACTAATAA
AAATAATCAGGTTGCCATGATTCEESEENACACCTIBNEIEACATTCGTCTCCGGCATGAAAACGATGCA
CTCTTTCTTTATCGCTTTCACTACACATTTTATCCTCGCATGGATGTTTTATAAAAAAMNNENTTGAC
ASINIE TTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTGGCGTTATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGAT
Ny yv-VXeahimmyeloaNele . TCAAAAATATAACTTTCATTTTTTTTATTTTATTAGCATCGCCATTATAT(
CAAATGGCGACAAATTATACCGTGCTGACTCTAGACCCCCAGATGAAATAAAACGTTCCGGAGGTCTT
ATGCCCAGAGGGCATAATGAGTACTTCGATAGAGGAACTCAAATGAATATTAATCTTTATGATCACGC
GAGAGGAACACAAACCGGCTTTGTCAGATATGATGACGGATATGTTTCCACTTCTCTTAGT TTGAGAA
GTGCTCACTTAGCAGGACAGTCTATATTATCAGGATATTCCACTTACTATATATATGTTATAGCGACA
GCACCAAATATGTTTAATGTTAATGATGTATTAGGCGTATACAGCCCTCACCCATATGAACAGGAGGT

TTCTGCGTTAGGTGGAATACCATATTCTCAGATATATGGATGGTATCGTGTTAATTTTGGTGTGATTG
ATGAACGATTACATCGTAACAGGGAATATAGAGACCGGTATTACAGAAATCTGAATATAGCTCCGGCA
GAGGATGGTTACAGATTAGCAGGTTTCCCACCGGATCACCAGGCTTGGAGAGAAGAACCCTGGATTCA
TCATGCACCACAAGGTTGTGGAAATTCATCAAGAACAATTACAGGTGATACTTGTAATGAGGAGACCC
AGAATCTGAGCACAATATATCTCAGGAAATATCAATCAAAAGTTAAGAGGCAGATATTTTCAGACTAT
CAGTCAGAGGTTGACATATATAACAGGATTCGGAATGAR

PeltAB 359 base pair fragment
TTCTGGTGTGGACTTTCTGGTGCTCCAGGT TG CATGGGINNSEATTCTGGATGGTTACTCTGA
AAGCTCATATTCTGCCACCCCCCGATTTGCAGCCGCCAAGCTGCCGTGGTTCAAGTCGCGACTAATAA
AAATAATCAGGTTGCCATGATTCIENIENACACCTIISISICAT TCGTCTCCGGCATGAAAACGATGCA
CTCTTTCTTTATCGCTTTCACTACACATTTTATCCTCGCATGGATGTTTTATAARAAAANIENTTGAC
AN T TGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTGGCGTTATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGAT
ATATAAGTTTTCCTCGENNE

PeltAB 118 base pair fragment
GCATGGATGTTTTATAAAAAANIEATTGACASINNE TTGCATATAGGT TAAACAARACAAGTGGCGT
TATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGATATATAAGT TTTCCTCGEYNE

PeltAB 118 base pair fragment with putative CRP site mutated
GCATGGATGTTTTATAAAAAARIACHTTGACANGTIETTGCATATAGGT TARACAARACAAGTGGCGT
TATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGATATATAAGT TTTCCTCGEENE



D

PeltAB 1126 base pair fragment from ETEC E24377A

TTCTGGTGTGGACTTTCTGGTGCTCCAGGTTGCATGGGATTCTGGATGGTTACTCTGA
AAGCTCATATTCTGCCCCCCCCGATTTGCAGCCGCCAGGCTGCCGTGGTTCAAGTCGCGACTAATAAA
AATAAT CAGGTTGCCATGATTCACACCT S ACATTCGTCTCCGGCATGAAAACGATGCAC
TCTTTCTTTATCGCTTTCACTACACATTTTATCCTCGCATGGATGTTTTATAAAAAA@TTGACA
TTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTAGCGT TATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGATA
Ny VNeiuNuNeONee\ TCAAAAATATAACTTTCATTITITTTTATTTTATTAGCATCGCCATTATATGC
AAATGGCGACAAATTATACCGTGCTGACTCTAGACCCCCAGATGAAATAAAACGTTCCGGAGGTCTTA
TGCCCAGAGGGCATAATGAGTACTTCGATAGAGGAACTCAAATGAATATTAATCTTTATGATCACGCG
AGAGGAACACAAACCGGCTTTGTCAGATATGATGACGGATATGTTTCCACTTCTCTTAGTTTGAGAAG
TGCTCACTTAGCAGGACAGTCTATATTATCAGGATATTCCACTTACTATATATATGTTATAGCGACAG
CACCAAATATGTTTAATGTTAATGATGTATTAGGCGTATACAGCCCTCACCCATATGAACAGGAGGTT

TCTGCGTTAGGTGGAATACCATATTCTCAGATATATGGATGGTATCGTGTTAATTTTGGTGTGATTGA
TGAACGATTACATCGTAACAGGGAATATAGAGACCGGTATTACAGAAATCTGAATATAGCTCCGGCAG]
AGGATGGTTACAGATTAGCAGGTTTCCCACCGGATCACCAAGCTTGGAGAGAAGAACCCTGGATTCAT
CATGCACCACAAGGTTGTGGAAATTCATCAAGAACAATTACAGGTGATACTTGTAATGAGGAGACCCA
GAATCTGAGCACAATATATCTCAGGAAATATCAATCAAAAGTTAAGAGGCAGATATTTTCAGACTATC
AGTCAGAGGTTGACATATATAACAGAATTCGGGATGAA

PestA2 460 base pair fragment from ETEC E24377A

CATTAAGTATGCATTGTTATTTTTTTGTGATTAACCCCACAAAAACAGTCATTAAACATAAATATATC
ATTTTGCTTAAACAATCTTTTCTGTITTTTTTCGGTCGCCGAAAAAGATAATATTACTATGCTCTTCGT
AGCGGAGAGTATAGTATGATGTTCATCACAAAAAAATAAAARRAGTTTGCGCAATCGTTCTIGGTTTTG
ATTCAAATGTTCGTGGATGCCATGTTCCGGAGGTAA TNV VYNNI NNF N VNGV NSk eh
CTGTATTGTCTTTTTCACCTTTCGCTCAGGATGCTAAACCAGTAGAGTCTTCAAAAGAAAAAATCACA

CTAGAATCAAAAAAATGTAACATTGCAAAAAAAAGTAATAAAAGTGGTCCTGAAAGCATGAATAGTAG
CAATTACTGCTGTGAATTGTGTTGTAATCCTGCTTGTACCGGGTGCTATTAA




