
estA coding sequence 

eltAB coding sequence 

transcription start site 

CRP site predicted by Bodero and Munson 

CRP binding site identified in this work 

UP element 

Promoter -10 and -35 elements 

A 
PestA2 93 base pair fragment 
TATGATACACATCACAAAAAAATAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTGATTTAAATATTCGTG

GACGACGTGTTTCGGAGGTAATATG 

 

PestA2 93 base pair fragment with UP element mutated 
TATGATACACATCACAAgcAcAgcgAcAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTGATTTAAATATTCGTG

GACGACGTGTTTCGGAGGTAATATG 

 

PestA2 77 base pair fragment 
AAAAAATAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTGATTTAAATATTCGTGGACGACGTGTTTCGGA

GGTAATATG 

 

PestA2 460 base pair fragment 
CCGGGGCGGTTCATTGTTATTTTTTTTGTGATTAACCCCCACAAAAATAGTCATTCAACATAAATATA

TCATTTTATTTAAGCAATCTTTTCTGTTTTTTCGGCCGCCCTAAAACATAATATTATTATGCTCTTCG

Figure S2

TCATTTTATTTAAGCAATCTTTTCTGTTTTTTCGGCCGCCCTAAAACATAATATTATTATGCTCTTCG

TAGCGGAGAGTATAGTATGATACACATCACAAAAAAATAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTG

ATTTAAATATTCGTGGACGACGTGTTTCGGAGGTAATATGAAAAAATCAATATTATTTATTTTTCTTT

CTGTATTATCTTTTTCACCTTTCGCTCAGGATGCTAAACCAGCAGGGTCTTCAAAAGAAAAAATTACA

CTAGAATCGAAAAAATGTAACATTGTAAAAAAAAATAATGAAAGTAGTCCTGAAAGCATGAATAGTAG

CAATTACTGCTGTGAATTGTGTTGTAATCCTGCTTGTACCGGGTGCTATTAA 

 

PestA2 460 base pair fragment with CRP site mutated 
CCGGGGCGGTTCATTGTTATTTTTTTTGTGATTAACCCCCACAAAAATAGTCATTCAACATAAATATA

TCATTTTATTTAAGCAATCTTTTCTGTTTTTTCGGCCGCCCTAAAACATAATATTATTATGCTCTTCG

TAGCGGAGAGTATAGAAAGTTACACAACTCTAAAAAATAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGATTTTG

ATTTAAATATTCGTGGACGACGTGTTTCGGAGGTAATATGAAAAAATCAATATTATTTATTTTTCTTT

CTGTATTATCTTTTTCACCTTTCGCTCAGGATGCTAAACCAGCAGGGTCTTCAAAAGAAAAAATTACA

CTAGAATCGAAAAAATGTAACATTGTAAAAAAAAATAATGAAAGTAGTCCTGAAAGCATGAATAGTAG

CAATTACTGCTGTGAATTGTGTTGTAATCCTGCTTGTACCGGGTGCTATTAA 

 

B 
 

 

PestA1 92 base pair fragment 
CATGATGCAACTCACAAAAAAAATAAAAAAATTGCAAAATCCGTTTAACTAATCTCAAATATCCGTGA

AACAACATGACGGGAGGTAACATG 



PestA1 350 base pair fragment 
ATGAAAATAATATATAAAAAGCGAGTGTACCTCGACATATAACATGATGCAACTCACAAAAAAAATAA

AAAAATTGCAAAATCCGTTTAACTAATCTCAAATATCCGTGAAACAACATGACGGGAGGTAACATGAA

AAAGCTAATGTTGGCAATTTTTATTTCTGTATTATCTTTCCCCTCTTTTAGTCAGTCAACTGAATCAC

TTGACTCTTCAAAAGAGAAAATTACATTAGAGACTAAAAAGTGTGATGTTGTAAAAAACAACAGTGAA

AAAAAATCAGAAAATATGAACAACACATTTTACTGCTGTGAACTTTGTTGTAATCCTGCCTGTGCTGG

ATGTTATTAA 

 

C 
PeltAB 1127 base pair fragment 
TTCTGGTGTGGACTTTCTGGTGCTCCAGGTTGTGTGACATGGGAACTCATTCTGGATGGTTACTCTGA

AAGCTCATATTCTGCCACCCCCCGATTTGCAGCCGCCAAGCTGCCGTGGTTCAAGTCGCGACTAATAA

AAATAATCAGGTTGCCATGATTCAATGTACACCTTTCTCACATTCGTCTCCGGCATGAAAACGATGCA

CTCTTTCTTTATCGCTTTCACTACACATTTTATCCTCGCATGGATGTTTTATAAAAAACATGATTGAC

ATCATGTTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTGGCGTTATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGAT

ATATAAGTTTTCCTCGATGAAAAATATAACTTTCATTTTTTTTATTTTATTAGCATCGCCATTATATG

CAAATGGCGACAAATTATACCGTGCTGACTCTAGACCCCCAGATGAAATAAAACGTTCCGGAGGTCTT

ATGCCCAGAGGGCATAATGAGTACTTCGATAGAGGAACTCAAATGAATATTAATCTTTATGATCACGC

GAGAGGAACACAAACCGGCTTTGTCAGATATGATGACGGATATGTTTCCACTTCTCTTAGTTTGAGAA

GTGCTCACTTAGCAGGACAGTCTATATTATCAGGATATTCCACTTACTATATATATGTTATAGCGACA

GCACCAAATATGTTTAATGTTAATGATGTATTAGGCGTATACAGCCCTCACCCATATGAACAGGAGGT

TTCTGCGTTAGGTGGAATACCATATTCTCAGATATATGGATGGTATCGTGTTAATTTTGGTGTGATTGTTCTGCGTTAGGTGGAATACCATATTCTCAGATATATGGATGGTATCGTGTTAATTTTGGTGTGATTG

ATGAACGATTACATCGTAACAGGGAATATAGAGACCGGTATTACAGAAATCTGAATATAGCTCCGGCA

GAGGATGGTTACAGATTAGCAGGTTTCCCACCGGATCACCAGGCTTGGAGAGAAGAACCCTGGATTCA

TCATGCACCACAAGGTTGTGGAAATTCATCAAGAACAATTACAGGTGATACTTGTAATGAGGAGACCC

AGAATCTGAGCACAATATATCTCAGGAAATATCAATCAAAAGTTAAGAGGCAGATATTTTCAGACTAT

CAGTCAGAGGTTGACATATATAACAGGATTCGGAATGAA 

 

PeltAB 359 base pair fragment 
TTCTGGTGTGGACTTTCTGGTGCTCCAGGTTGTGTGACATGGGAACTCATTCTGGATGGTTACTCTGA

AAGCTCATATTCTGCCACCCCCCGATTTGCAGCCGCCAAGCTGCCGTGGTTCAAGTCGCGACTAATAA

AAATAATCAGGTTGCCATGATTCAATGTACACCTTTCTCACATTCGTCTCCGGCATGAAAACGATGCA

CTCTTTCTTTATCGCTTTCACTACACATTTTATCCTCGCATGGATGTTTTATAAAAAACATGATTGAC

ATCATGTTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTGGCGTTATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGAT

ATATAAGTTTTCCTCGATG 

 

PeltAB 118 base pair fragment 
GCATGGATGTTTTATAAAAAACATGATTGACATCATGTTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTGGCGT

TATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGATATATAAGTTTTCCTCGATG 

 

PeltAB 118 base pair fragment with putative CRP site mutated 
GCATGGATGTTTTATAAAAAACAACATTGACATGTTGTTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTGGCGT

TATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGATATATAAGTTTTCCTCGATG 



D 

PeltAB 1126 base pair fragment from ETEC E24377A 

TTCTGGTGTGGACTTTCTGGTGCTCCAGGTTGTGTGACATGGGAACTCATTCTGGATGGTTACTCTGA

AAGCTCATATTCTGCCCCCCCCGATTTGCAGCCGCCAGGCTGCCGTGGTTCAAGTCGCGACTAATAAA

AATAATCAGGTTGCCATGATTCAATGTACACCTTTCTCACATTCGTCTCCGGCATGAAAACGATGCAC

TCTTTCTTTATCGCTTTCACTACACATTTTATCCTCGCATGGATGTTTTATAAAAAACATGATTGACA

TCATGTTGCATATAGGTTAAACAAAACAAGTAGCGTTATCTTTTTCCGGATTGTCTTCTTGTATGATA

TATAAGTTTTCCTCGATGAAAAATATAACTTTCATTTTTTTTATTTTATTAGCATCGCCATTATATGC

AAATGGCGACAAATTATACCGTGCTGACTCTAGACCCCCAGATGAAATAAAACGTTCCGGAGGTCTTA

TGCCCAGAGGGCATAATGAGTACTTCGATAGAGGAACTCAAATGAATATTAATCTTTATGATCACGCG

AGAGGAACACAAACCGGCTTTGTCAGATATGATGACGGATATGTTTCCACTTCTCTTAGTTTGAGAAG

TGCTCACTTAGCAGGACAGTCTATATTATCAGGATATTCCACTTACTATATATATGTTATAGCGACAG

CACCAAATATGTTTAATGTTAATGATGTATTAGGCGTATACAGCCCTCACCCATATGAACAGGAGGTT

TCTGCGTTAGGTGGAATACCATATTCTCAGATATATGGATGGTATCGTGTTAATTTTGGTGTGATTGA

TGAACGATTACATCGTAACAGGGAATATAGAGACCGGTATTACAGAAATCTGAATATAGCTCCGGCAG

AGGATGGTTACAGATTAGCAGGTTTCCCACCGGATCACCAAGCTTGGAGAGAAGAACCCTGGATTCAT

CATGCACCACAAGGTTGTGGAAATTCATCAAGAACAATTACAGGTGATACTTGTAATGAGGAGACCCA

GAATCTGAGCACAATATATCTCAGGAAATATCAATCAAAAGTTAAGAGGCAGATATTTTCAGACTATC

AGTCAGAGGTTGACATATATAACAGAATTCGGGATGAA 

 

PestA2 460 base pair fragment from ETEC E24377A PestA2 460 base pair fragment from ETEC E24377A 
CATTAAGTATGCATTGTTATTTTTTTGTGATTAACCCCACAAAAACAGTCATTAAACATAAATATATC

ATTTTGCTTAAACAATCTTTTCTGTTTTTTTCGGTCGCCGAAAAAGATAATATTACTATGCTCTTCGT

AGCGGAGAGTATAGTATGATGTTCATCACAAAAAAATAAAAAAAGTTTGCGCAATCGTTCTGGTTTTG

ATTCAAATGTTCGTGGATGCCATGTTCCGGAGGTAATATGAAGAAATCAATATTATTTATTTTTCTTT

CTGTATTGTCTTTTTCACCTTTCGCTCAGGATGCTAAACCAGTAGAGTCTTCAAAAGAAAAAATCACA

CTAGAATCAAAAAAATGTAACATTGCAAAAAAAAGTAATAAAAGTGGTCCTGAAAGCATGAATAGTAG

CAATTACTGCTGTGAATTGTGTTGTAATCCTGCTTGTACCGGGTGCTATTAA 


