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Figure S6  Quantitative RT‐PCR validates gene regulation observed by RNA‐sequencing.  Relative expression levels of the 
indicated genes were normalized to the RIP1 endogenous control to confirm significant regulation during exposure to HCl (A), 
lactic (B), acetic (C), propionic (D) and butyric acid (E) at pH 5.5 compared to untreated control cultures (MRS).  (A‐E) qPCR 
performed on same cDNA used for RNA‐seq.  (F) Similar experiment under exposure to lactic acid (62 mM) at pH 4.5 compared 
to the control (MRS).  Statistical analysis was performed in Microsoft Excel, using one‐sample t‐test assuming equal variances.  
n ≥ 3; * p < 0.05


