TetThe| TTHERM 00488360

PhyIn|PITG 1622370

— _|_'— Thapse| gi| 224009894 | ref|XP 002293905.1]
PhyIn|PITG 1124270

CacEle|F11A10.3|F11A10.3a| Protein

HonSap | ENSG00000180628 | ENSTO0000543648 | polyco

DroMel | FBgn0002283 | FBEX0307336

u 19 |
h HomSap | ENSG00000156374 | ENSTO0000369847 | polyco
o] u 15285 ENST00000233630
. | epero3soets
_ Drotel | FBan0005624 FBr0087798
Homsap | ENSG00000168263 | EST00000376663 |11

HomSap | ENSG00000056661| ENST00000581345 |polyco
MicPus|107639| PACid

BatPra|Bathy0504820

Cocsub|39694 repred aug

VolCar |Vocar2000659 In| PACid

. ClaRei |cre12.g545600.£2.1|PACid

ClaRei |Cre12.g545700.£1.3 | PACid
AraLyr|859809| PACid

Car?ap| evm.model .supercontig 58.41|PACid

CarPap|evm.model . supercontig 58.40|PACid

MinGut |Higut.N02806.1.p|PACid
501Tub| PGSCO003DHP400007500 repredicted
MedTru|Hedtr1g093160.1 repredicted
Phavul|Phvul.0076109200. 1| PACid
GlyMax|G1yna20935250.2 | PAcid
GlyMax|G1ymal032360.1|PACid

Cucsat |cucsa.254880. 1 |PAcid
Fraves|mrna32600.1-v1.0-hybrid| PACid
Pruper | ppa026586m| PACid

PopTri |Potri.0086161500. 1| PACid

PopTri |Potri.0106077800.1|PACid

ManEsc|cassavad.1 031998n|Pacid
RicCom| 29844.m003171 |BACid
citsin|orangel.19017653m|PACid
TheCac|Thecc1EG020781¢1 | PACid.
BraRap|Bra001901 repredicted
Thetlal | Thhalv10022423m| PACiG
CapRub| Carubv10016464n| PACid
AraTha|AT3623060.1|PACid [BmilC]
AraLyr|479814|PACid
Vitvin|GSVIVI01018105001 |pACid
AquCoe |Aquca 049 00063.1|PACid
MinGut |Higut.N02185.1.p|PACid
MinGut |Migut.D00380.1.p|PACId
S01Tub| PGSCO003DHP400026476 | PACLA
SolLyc|Solyc09g065990.2.1|PACid
S01Tub| PGSCO003DHP400034778 | PACLA
SolLyc|Solyc06084040.2.1|PACid
Aqucoe|Aquca 017 00616.1|PACid
S01Tub| PGSCO003DMP400009434 | PACiA
SolLye|Solyc06g008600.2.1|PACid
Vitvin|GSVIVI01000748001 |PACid
BucGra|Eucgr .B01495. 1 | PACid
RicCom|29883.m002004 |PACid
ManEsc|cassavad.1 007287m|PACid

ManEsc|cassavad.1 031102n|PACid
PopTri |Potri.0056219000. 1| PACid
PopTri |Potri.0026044100.1|PACid
Lintisi |Lus10033860 |pacid
Linvsi |Lus10014749 |PACid
Cucsat |cucsa.168400.1|pACid
Pruper|ppa007993m fixed
1-v1.0-hybrid
Phavul|Phvul.0016157400. 1| PACid
GlyMax|Glyna19g34440.1|PACid
GlyMax|G1yma03g31610.1|PACia
Phavul |Phvul.0076177500. 1| PACid
GlyMax|G1ymal0903780. 1| PACia
Glywax|G1yna02g15980. 1| PACid
GosRai |Gorai.0076142500. 1| PACid
GosRai|Gorai.013G104800.1|PACid
GosRai |Gorai.0046074300. 1| PACid
TheCac | Thecc1EG004200¢1 | PACEd
citsin|orangel.1g013534n|PACid
CapRub|Carubv10009276m| PACid
AraTha|AT1606770.1|PACid [BnilB]
AraLyr|887879| pACid
TheHal | Thhalv10007754m| PACid
BraRap|bra015525 | pACid
BraRap|Bra015526| PACid
AraLyr|902047|PACid
CapRub| Carubv10023287m| PACiA
AraTha|AT2030580.1|PACid  [BmilA]
TheHal|Thhalv10016711n| PACid
BraRap|Bra021651| pACid
BraRap|Bra018304 | PACid
Vievin|GSVIVI01036276001 |PACid
BucGra|Eucgr.B02121.1|pACid
Phavul [Phvul.007G187800.1|PACid
GlyMax|G1yma20936830.2 | PACia
GlyMax|Glynal0g30510.1|PACid
Cucsat |cucsa.133170.1|pacid
Pruper|ppa00sdTen| pACid
Fraves|nrnal6580.1-v1.0-hybrid £ixed
PopTri |Potri.0056054100. 1| PACid
citsin|orangel.19017736m| PACid

Car?ap|evn.model.supercontig 617.1|PACid
TheCac|Thece1EG026320¢2 | PACid
GosRai |Gorai.0076278000. 1| PACid
Linvsi|Lus10006558 |PACid
Lintsi|Lus10003261 |pacid

LinUsi [Lus10021993 |PACid
Lintsi|Lus10042532 |pacid

PopTri |Potri.0136042000.1|PACid
PopTri |Potri.005G054400. 1|PACid
RicCom| 29598.m000455 |eACid
ManEsc|cassavad.1 008021n|PACid

ManEsc|cassavad.1 007507m|PACid
AmbTri|evn 27.model.ANTr V1.0 scaffold00002.5
Aquoe|Aquca 020 00540.1|pACid
TheCac|Thecc1EG037561¢1 |PACid

GosRai |Gorai.0016015000. 1| PACid
symnospern|protein-RSCE-58407-Wollenia nobilis
gymnospern|protein-XIRK-7655-Athrotaxis cupresso
gymnosperm|protein-UUJs-10760-Nageia nagi

Selvoe 438486 | PACid

SelMoe|440578| pACid

PhyPat [Pp1s127 49V6.1|PACid

PhyPat |Pp1s233 110v6.1|PACid
monilophyte | protein-COPi-22534-Anemia tomentosa

nonilophyte protein-GSXD-14369-Myriopteris eatonii

monilophyte|protein-UFIN-88939-Diplaziun wichurae
Brapis|Bradilg09140.1|pacid
OrySat|LOC 0503g53080.1|PACid
SetTta|5i035410m|PACid
Panvir|Pavirv00066865m|PACid
Panvir|Pavirv00029273m|PACid
SorBic|Sobic.0016095200.1.p|PACid
ZeaNay | GRMZM2G147809 TO1|PACid
Zeaay | GRMZM2G018798 TO1|PACid
orysat|Loc 0s03g58390.1|PACid
Brapis|Bradilg05390.1|pacid
SorBic|Sobic.0016055900.1.p|PACid
Zeavay | GRMZM2GA57544 TO1|PACid
SetIta|5i037099m repredicted
Panvir|Pavirv00008366m|PACid
Panvir|Pavirv00003233m|PACid
Panvir|Pavirv00023427m|PACid
Orysat|Loc 0s03g43360.2|PACid
Brapis|Bradilg14270.1|PACid
Zeavay | GRMZM2G141379 TOL|PACid
SorBic|Sobic.0016161900.1.p|PACid
SetIta|5i035231n|PACid
PanVir|Pavirv00014357m|PACid
Panvir|Pavirv00023379m|PACid
Orysat|LoC 0s12g40790.1|PACid
Brapis|Bradidg02647.1|pACid
Zeatay| GRUZM2G116574 TO1|PACid
ZeaNay | GRMZM2G180195 TO1|PACid
SorBic|Sobic.0086156200.1.p|PACid
SetIta|$i021902m| PACid
Panvir|Pavirv00021490m|PACid
Panvir|Pavirv00019209m|PACid

Additional file 4. Bmi1 gene tree. Only bootstrap values higher than 50 are shown. A. thaliana genes are highlighted in
purple.




