— .1

8 [ AquCoe |Aquca 007 00471.1|PACid

AquCoe |Aquca 010 00343.1|PACid

r SolTub|PGSCO003DMP400032011 | PACid
100
L l— SolLyc|Solyc07g054630.2.1|PACid
= SolLyc|Solyc08g068540.2.1|PACid
00 — LinUsi|Lus10017970|PACid
! LinUsi|Lus10041961|PACid

| — BraRap|Bra014191|Pacid
o

TheHal|Thhalv10011760m|PACid
o AraLyr|314370|PACid
AraTha |AT1649475.1|PACid
— TheHal | Thhalv10021527m|PACid
~ BraRap|Bra022374|Pacid
CapRub|Carubv10015809m|PACid
o AraTha |AT4G01580.1|PACid
AraTha |AT3618960.1|PACid
52 LinUsi|Lus10023843|PAcid
. Fraves |mrnal2617.1-v1.0-hybrid rep
o — LinUsi|Lus10035637|PACid
o LinUsi|Lus10010756 |PACid
I_: LinUsi|Lus10010759 |PACid
CucSat |Cucsa.093850.1|PACid
ManEsc |cassavad.l 023815m|PACid
PTri|Potri.004G147100.1|PACid
PopTri|Potri.0046147200.1|PACid
PopTri|Potri.0106191500.1|PACid
ManEsc |cassava4.l 026645m|PACid
RicCom|29851.m002491|PACid

[ TheCac | Thecc1EG006970t1 | PACid

—_ TheCac | Thecc1EG006967t1|PACid
— citSin|orangel.1g018886m|PACid
—_ citSin|orangel.1g042542m|PACid

CitSin|orangel.1g043499m|PACid
citSin|orangel.1g038266m|PACid
citsin|orangel.1g043961m|PACid
citSin|orangel.1g021378m|PACid
citSin|orangel.1g044463m|PACid
citsin|orangel.1g038275m|PACid
citSin|orangel.1g042153m|PACid

™ — citsin|orangel.1g040084m|PACid
L ? Citsin|orangel.1g048225m|PACid
citSin|orangel.1g042100m|PACid
FraVes |mrna07345.1-v1.0-hybrid rep
100 Phavul |Phvul.0056000700.1|PACid
GlyMax|Glyma04g43620.2|PACid
o0 o MedTru|Medtr3g005420.1|PACid
I_: MedTru |Medtr3g005460.1|PACid
— MedTru|Medtr5g070440.1|PACid
100 MedTru |Medtr3g005500.1|PACid
. MedTru |Medtr3g005480.1|PACid
o MedTru |Medtr3g005510.1|PACid
MedTru |Medtr3g005490.1|PACid

VitVin|GSVIVT01031852001 |PACid
— EucGra |Eucgr.H02901.1|PACid

Cucsat |Cucsa.109990.1|PACid

CcarPap |evm.model . supercontig 62.7
52 s oo TheCac | Thecc1EG006968t1 | PACid
100 TheCac | Thecc1EG006969t1|PACid
5 GosRai |Gorai.012G151000.1|PACid
GosRai |Gorai.0136039700.1|PACid
100 citsin|orangel.1g041048m|PACid
citSin|orangel.1g017237m|PACid
2 PopTri|Potri.004G147000.1|PACid
o RicCom|29851.m002493 repredicted

ManEsc|cassavad.l 033218m|PACid

72 | RicCom|29851.m002495|PACid

ManEsc |cassavad.l 026568m|PACid
Cucsat |Cucsa.110000.1|pPACid
100 PruPer |ppa006275m| PACid
Fraves |mrna31955.1-v1.0-hybrid|PAC
2L GlyMax|Glyma20g01130.1|PACid
| e Phavul |Phvul.003G011300.1|PACid
100 GlyMax |Glyma07g21160.2|PACid
MedTru |Medtr4g068320.1|PACid
Phavul |Phvul.0116050600.1|PACid
7| GlyMax|Glymallgl3210.1|PACid
GlyMax|Glymal2g05250.1|PACid
EucGra|Eucgr.G01517.1|PACid
RicCom|29851.m002498|PACid
ManEsc |cassavad.l 006855m|PACid
ManEsc |cassavad.1l 010446m|PACid
POpTri|Potri.0096108500.1|PACid
PopTri|Potri.0046146900.1|PACid
100 LinUsi|Lus10027940|PAcid
LinUsi|Lus10012041|PACid
o LinUsi|Lus10021006 | PACid
LinUsi|Lus10023844|PACid
citSin|orangel.1g016655m|PACid
TheCac | Thecc1EG037983t1|PACid
TheCac | Thecc1EG006971t2 | PACid
GosRai |Gorai.0026006500.1|PACid
GosRai |Gorai.005G240900.1|PACid
GosRai |Gorai.0126150900.1|PACid
GosRai |Gorai.0136039800.1|PACid
GosRai |Gorai.0136040000.1|PACid

e Carpap|evm.model.supercontig 62.76
TheHal|Thhalv10012062m|PACid
o BraRap|Bra032286 | PACid
= 100 BraRap|Bra014192|PACid
AraTha |AT1G49480.1|PACid [RTV]
CapRub | Carubv10010224m| PACid
100 AraLyr|891847|Pacid
BraRap|Bra037544|PACid
BraRap|Bra001729 repredicted
E BraRap|Bra022376 | PACid
TheHal |Thhalv10021075m| PACid
CapRub|Carubv10015637m|PACid
- AraTha |AT3G18990.1|PACid [VRNI1]
AraLyr|479415|PAcid

Additional file 6. VRN1 gene tree. Only bootstrap values higher than 50 are shown. A. thaliana genes are highlighted in
purple.



