
S2 Appendix. Position of primers target regions in clusters. 

csi – C. sinensis. Secondary structure of miRNA precursors is indicated by a parentheses and dots. Mature miRNA sequences including miR-2f are in 

bold type and underlined. 
 

 

csi_miR-71a/2a/2b/2e 

           >>>>>>>>>Cl1-F>>>>>>>>> 

                                                                                                                                           .(((((((((. 

AAAGATATTTTCGCAAGTGATCAATGTTTTCCTCAGTCATTTTATTTGTCCGTGCCCGCGGCGTACGGTTCACGGTTGTCCCACGCGTGCGTCGCTGTACATTTCGTGGTATGTCTTGTTCCGTTTTATTTTTTATGGTATCCGCGCTGT 150 

 

                                                                                                                                >>>>clust1-for1>>>>>   

.(((((((..(((((.((((((.........)))))).))))).)))))))..)))))))))........       .....((((((...(((..(((((((((((((((.(((((.......))))))))))))))))))))...))) 

GAAAGACGATGGTAGTGAGATGATGAGTTTCCATCTCCCTACCCCGTCTTTTCCGGCGTGGACCATGAGTCATCATTTCCGATCTTTCACACCGCAGTCAATATTGGTTGTAGGCAATGCAACTTTGTCACAGCCAGTATTGATGAACGG 300 

 

                                                                            >>>>clust1-for2>>>>                                                        

...))))))             .....(((((((((....((((((((((.((((((.((((.......)))).)))))).)))..)))))))....)))))))))               .....(((..(((((((((((.(((((.. 

GGCGAAGGACGCACGTCCACCACTGCGTTAGGTGGTGCGCGTCCCAAAGGACTGTGAGGCAGTGCCGTCCTGTATCACAGCCCTGCTTGGGACACAGGCCACCTAATTAAGCGTCGAAACCTCCCACCGTTCTTACCAACTTTGACTGCG 450 

 

.(((((.((......)).)))))...))))).)))..))))))))..))).. 

TTATACTGTTCCATTGCTGTGTATCACAGTCCAAGCTTTGGTAAGTTTGGGTGGGATGATCGCCAGTCGGTTAGGCCGTTGGTGCGCTGCTG 542 

                      <<<<<clust1-rev<<<<                             <<<<<<Cl1-R<<<<<< 

 

 

 

csi_miR-71b/2f/2d/2c 

            >>>>>>clust2-for>>>>>>> 

..(..(((((((((((((((.((((.((((.((((.((((......))))..)))).)))))))))))))))))))))))..)                                        ...((..((.(((...((((..((((( 

CCGTGTGTCGTGAAAGACTTGAGTAGTGAGACGCTCATTTGCTCATGGATTCGGCGCCTCATACTGAGTCTTTCGTGATGTGCCGGCTGATGCGTCGTCCCCAGTCCAATGCTTGATGTCCGGTATTGATTCTGGCTGAGATAGCGGCTG 150 

 

.(((..(((((....))..)))..))).)))))..))))...))).))...))....                              .....(((((((((((((...((.(((((((...((((....)))).....))))))).)).. 

GGATTAGCTGCGCAAGCAAAGCCTATCACAGCCAATATTGATGCCCGACAGCATGCACCTGACATCTAGCGTCTCTTTGGAAGTGCCAGCACCGGGTTTGTCATCGATGGCCTGTGATTTTGAGCACATGTTTCTAATATCACAGTCCTG 300 

                                                                                                                                               <<<<<<< 

 

....)))))))))))))..                             ...((((((.((...((((((..((.((((((.((((..........)))).)))))).))....))))))...)))))))) 

CTTAGGTGACGAACCTGTCTGGTTGTGCGTCGATATTCCACCGGTGGCAGCTACCGAGCACACCCCTTGTTCGACTGTGAAATGCCTTCGTTGTAGCATATCACAGCCGTGCTTAAGGGCTTTGTCGGTA 430 

<clust2-rev< 

 


