R G G Y
PFV (2,924)* 5 -4 -3 1 6 7 8 9
A 119 87 100 78 93 84 91 82
C 72 102 74 131 130 4N 100 ED

G 119 46N 137 70 74 103 75 102

T 87 79 93 120 78 83 82 106 103 81 121 89
#-log(P) 23 39 27 50 116 200 40 42 201 95 46 20 38 18 30
R G s TW  GIS SN T v siB c A GV CB B B

MoMLV (53,463) -5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9
A 112 98 82 80 go | 110 77 119 75 - 101 79 79 85

c 93 102 130 118 | 136 93 98 120 | 137 107 132 120 118

G 118 123 126 132 84 110 128 | 123 61 123 106 96 104

T 81 84 79 87 139. 76 109 | 83 79 78 93 111 100
#-log(P) 257 211 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 301 >301 294 160

GV  GIS S TW G GIV TIY A C/B CIs AW S CIs C/B CIs

PERV (1,668) 5 -4 -3 -2 -1 0 1 8 9
A 93 72 75 73
c 116 104 129
G 136 80 114 116
T 72 74 135 98 83
#log(P) 19 24 21 15 31
N N G s cN T AR GB CS A c c Y c
XMRV (5487) -5 -4 -3 -1 6 7 8 9
A 113 105 92 76 93 87 84 84
c 95 97 111 133 124 119 111 119
G 109 113 128 131 105 97 89 103
T 84 88 81 82 87 101 116 101
#-log(P) 17 10 36  >301 81 22 14 22 18
A T AW D GR GV TW AW AW CB CY AH TW H TH
EIAV (1,172) 5 -4 -3 -2 5 6 7 8 9
A 129 108 104 76 121 109 95
c 76 77 79 136 104 100 98
G 80 89 105 84 75 72 68
T 102 116 108 108 110 94 110 130
#log(P) 10 52 112 26 13 40 53 44 52 41 12 63 50 11
N N TIK D G GV TW W AW CB c H Vv N
HIV-1(335968) -5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 5 6 8 9
A 104 83 70 85 92 119 76 118 103 99
c 96 113 62 68 76 67 101 106
G 102 96 99 126 68 78 71 119 118 93
T 98 111 [EEEN 118 74 114 92 8 | 8 97 82 102
#-log(P) 71 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 >301 138
CcN AV SN TH GN GN T N v cB cC AD s cB c
REV-A (834) 5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9
A 93 128 105 83 102 [ 88 80 101 115 oo [EN oo 81 85
C PZE) 101 132 115 96 95 101 137 65 137 122 136
G 103 111 124 92 115 100 129 | 107 8 130 102 99
T 74 64 128 92 84 83 80 87 82 103 92
#log(P) 12 11 15 22 20 32 61 09 20 34 74 17 15 33 56

c A/D GIV TIW G/IR GIV TH T/D AID CIYy CH AW C/B TH A

SIV (168) 5 8 9
A 86 86 122
C 120 106 94
G 114 86 68 68 86
T 91 112 89 122 91 134 92
#-log(P) 05 39 22 11 16 6.1 7.1 23 19 110 129 18 0.5

T
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ASLV (916) 5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9
A 101 78 go 109 107 [ 71 89 84 106 89 63 93 115 [N s
c 88 125 63 95 77 91 109 102 101 106 106 71 121
G 124 124 79 106 129 83 100 107 111 138 | 8 105 78 120
T 90 86 [EBEN o1 90 128 109 8 103 80 | 112 78 90 87
#-log(P) 30 8. 3 08 57 59 62 20 10 10 23 17 37 17 52
R N R T N s T H N B c/s v A c/B Y
HERV-K (1,071) 5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9
A 121 104 109 73 90 84 92 97 102 88 68 | 113 132 68 89
c 89 90 80 90 105 | 130 99 106 100 102 108 89 139 125
G 112 108 132 67 120 | 135 78 79 101 107 128 | 101 95 97 81
T 79 98 84 S8 93 | 70 124 114 97 106 8 | 8 80 108 107
#-log(P) 66 06 84 33 24 17 61 32 00 12 19 33 94 14 50
A R GV TH GN GN R w A B cB CB AW CB Y
HTLV-1(6,820) -5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 3 4 9
A 130 116 115 78 95 | 100 117 109 132 84 85
c 85 75 101 61 112 | 110 89 72 77 114 130
G 96 118 119 75 76 93 76
T 83 90 78 128 99 112 112
#log(P) 57 42 >301 >301 107 182 46 78 78 24 132 102 >301 >301 59
N N N Y N N T N N N c c N Y T
MMTV (178,574) -5 -4 -3 -2 -1 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9
A 101 99 106 87 91 91 91 88 91 94 77 83 105 77 90
c 102 9 88 105 106 | 114 94 103 106 110 127 | 127 102 122 99
G 102 97 113 88 113 | 113 92 94 103 98 109 | 100 91 80 89
T 96 106 94 118 97 90 119 113 103 101 98 98 100 123 119
#-log(P) 30 58 >301 >301 262 >301 >301 >301 135 131 >301 >301 95 >301 >301
<60%
bold P value vs random <0.05 = -log10(P) >1.301
* Number of unique samples per virus
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