SUPPLEMENTARY TABLE 1

CRM

Gene

Length
(bp)

Sequences

HS-CRM1

Alb

101

CAGCCAATGAAATACAAAGATGAGTCTAGTTAATAATCTACAATTATTGGTTA
AAGAAGTATATTAGTGCTAATTTCCCTCCGTTTGTCCTAGCTTTTCTC

HS-CRM2

Apoc4

71

TGAATGACCTTCAGCCTGTTCCCGTCCCTGATATGGGCAAACATTGCAAG
CAGCAAACAGCAAACACATAG

HS-CRM3

Apoh?

173

GGCGTATTCTTAAGAATAGATTAAATAATCATAAAAAGATCTATACTTAAAAAT
TGAAAAATGCTTAAATATTAAAATTCTTCTCATAAAAAAATACTAATTTAAAAA
TGAGCCTGAAATGTTTATCTATTTATTGCACAGGGTTGCATACATAAAACGA
CACACCCTCTTGT

HS-CRM4

ApohP

551

AGTTTGGAACAAGACTATATACCATATCCTACAGGAAGAATAAAAGTAAAGG
AAAGGTGCCATCTCTACTGAATAGAGAGTCCTAACAAAAAGGCTTCAAAAG
GACTCTGCATCTTTAATAATATAAAAAGGCTAGGACACAAACAGCATCATCT
AAAATGCCATTAGAAATACTTCACATACAAAAAGGTCTAAGTAAAGCAGGAT
TTTATAAAGTGATCAAAAAAGAAACACTAAGGGGGAAAAATCTTTTAAGATT
AAAGAGGTTTTTCAAAGGACAAGTTGAAGTGGCTGTAAAATTTATGAGGCA
GCATTAAACTTCAGTTCTAAGTAACAATAAATTATTCACCATAAAAACATACA
TGTGTCAAATATTATAAGCCTCTTAAACTTTTTAAAACAATTTCTTGCAGAAC
TGATTAGATATATTAAGTCAAGATTAGCAGATACTAACTTTTTCATTAGCATA
CTATGATCACTCAGAGTAAAGGAGGAAATTTAGAAAAGAAATAAGACAGAA
CCATCAATAGTCGATTCACCACCAAATGTGA

HS-CRM5

Cyp2et

141

TGCGGGAATCAGCCTTTGAAACGATGGCCAACAGCAGCTAATAATAAACC
AGTAATTTGGGATAGACGAGTAGCAAGAGGGCATTGGTTGGTGGGTCACC
CTCCTTCTCAGAACACATTATAAAAACCTTCCGTTTCCACA

HS-CRM6

Aldob

135

GCATGA AAGGACTGGTTGTTTATGAGCCAATCAGAGGTGTTGAATAA
ACACCTCCCTACTAGGTCAAGGTAGAAAGGGGAGGGCAAATATTGGAAAA
AAAAAACATGATGAGAAGTCTATAAAAATTGTGT

HS-CRM7

Apoci

94

CTAAAATGGGCAAACATTGCAAGCAGCAAACAGCAAACACACAGCCCTCC
CTGCCTGCTGACCTTGGAGCTGGGGCAGAGGTCAGAGACCTCTC

HS-CRM8

Serpinai?

72

GGGGGAGGCTGCTGGTGAATATTAACCAAGGTCACCCCAGTTATCGGAG
GAGCAAACAGGGGCTAAGTCCAC

HS-CRM9

Tf

171

AGGAGGAACTGCTCAAAACAGACAGAGGCTCTTTGTTTGCTTTGCTTCTG
TGTCAACTGGGCAACATTTGGAAACAACAAATATTGGTTCAGAGGCCCAC
TGCTTTCTTACCCACCTCCTGCTGGTCAGC CCAGCTTTCCTGCACG
TACACACAAGCGCAGCTATTT

HS-CRM10

Ttr

170

CGATGCTCTAATCTCTCTAGACAAGGTTCATATTTGTATGGGTTACTTATTC
TCTCTTTGTTGACTAAGTCAATAATCAGAATCAGCAGGTTTGCAGTCAGAT
TGGCAGGGATAAGCAGCCTAGCTCAGGAGAAGTGAGTATAAAAGCCCCA
GGCTGGGAGCAGCCATCA

HS-CRM11

Fga

74

TGCCACTCCTAGTTCCCATCCTATTTAAATCTGCAAGAGGTTTGGTTAATC
ATTGGCTTTGTCCTGTGTAGACA

HS-CRM12

Hpr

441

TTCCTTCCCCCTTCCAAGACCCCCCTGAATCCTATCAAAAGCACATCTTCC
ATTCATTGCTTCCCGGTGTCATTATGACAAGCGGCTACAAATCAATAGCAG
AGGGAAAGGCAGGACCAACCCGCACTCACCAAGTGATAAAGATTCACTC
TCAGCCCCGATTTGCTAATAGCCCATAATAGCAGCCATTGGCGCCCCGCA
TTAAATAATACATTTCACTCCGCGTTTATTATGGGATTTTTAAAACTCCTCAC
CAAATTGGATTTTCTCGATGGTCTCTAATTTCCACATTTATCATTTAAAATTA
AACTGCTCTGTGGAAAGGGGGGATAGAGAAGAAGAAGGTAGAGAGAGG
CCAGACAGTACTGTATTTTTCCTTTTGACTCCCCCCTTTATGAAAACCCATA
AATAATATCAGGTATCACAGCTATAAGCAGCAGG

HS-CRM13

Serpinai®

88

GGAGTTGCTGGTGCTTCCCCAGGCTGGAGATTGAGTTAATATTAACAGGC
CCAAGGCGATGTGGGCTTGTGCAATCATAGGCCCGGCC

HS-CRM14

Serpinaic

41

ATCGCCAGGTCACCTGAGGAGTTAATGAATACATATCTCCT




