TABLE S1 Neutralization Potency (nM) in TZM-bl Cells

HIV-1 SIVcpzPtt SIVgor SIVcpzPts Geometric Percentage
SG3 YU-2 JRCSF GAB-1 GAB-2 EK505 LB715 MB897 MT145 CP2139 BF1167 TAN-1 TAN-2 TAN-3 TAN-13 Mean®  Neutralized®
CD4bs
VRC-01 029 084 281 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
VRC-03 03 022 0.63 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
VRC-PG04 045 076 207 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
VRC-CH30 6.73 1.09 3.07 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
VRC-CH31 789 065 1.28 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67  >67 >67 >67 >67 >67 0%
F105 53 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
b13 222 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
NIH45-46G54W 0.02 0.16 0.41 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
45-46m2 0.14 028 0.71 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
45-46m7 1.06 0.34 0.78 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
MPER
4E10 6.68 >67 24.06 794 1425 1597 12.63 16.30 17.93 >67 3293 6230 >67 15.26 >67 18.10 75%
10E8 5.67 19.27 3.07 020 153 727 087 720 7.20 34.20 6.20 720 940 147 2440 4.39 100%
Glycan-dependent
PG9 >67 16.33 0.06 069 >67 319 >67 063 0.51 >67 >67 3830 >67 >67 >67 1.93 42%
PG16 >67 055 0.01 0.07 >67 258 >67 032 0.15 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0.30 33%
PGT145 >67 350 0.22 385 >67 039 >67 193 6.64 13.28 >67 >67 >67 >67 >67 3.03 42%
10-1074 0.86 1.81 0.83 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
PGT121 097 105 0.63 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
PGT128 >67 1.01 0.11 >67 >67 013 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0.13 8%
PGT135 0.77 >67 6.61 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
2G12 463 >67 6.92 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
8ANC195 867 7.80 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67  >67 >67 >67 >67 >67 0%
35022 087 >67 >67 >67 >67 >67 3.33 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 3.33 8%
PGT151 0.13 14.07 047 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
PGT152 020 200 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 0%
PGT158 060 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67 >67  >67 >67 0%
Llama
JM4 36.03 67.17 6.82 7.20 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 7.20 8%
J3 021 135 1052 1.47 3865 >100 38.07 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 12.92 25%
3E3 027 022 1242 1.61 27.96 >100 10.83 10.60 >100 >100 >100 >100 >100 >100 >100 8.48 33%
2E7 11.44 >100 46.63 >100 20.14 92.89 2042 >100 42.66 >100 55.84 >100 >100 >100 >100 39.07 42%
1MF1F 11.62 >100 47.42 >100 21.24 9112 2256 >100 43.52 >100 5479 >100 >100 =>100 >100 40.13 42%
Bi-2H10 61.42 >75 34.44 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 >75 0%
Anti-receptor
iMab >67 >67 0.46 3421 0.86 5849 0.69 0.36 048 >67 2240 0.98 2383 068 0.96 2.76 92%
LM52 >67 064 0.23 159 050 025 023 022 043 2253 046 035 117 076 3.21 0.77 100%
PRO140 >67 2.61 23.81 216 068 0.80 4.87 157 1.02 3.07 141 797 1546 112 343 2.27 100%
PG9-iMab >48 3532 0.10 256 015 0.15 208 085 0.04 >48 009 113 321 067 >48 0.50 83%
PG16-iMab >48 554 0.13 1968 0.16 051 2724 212 0.04 >48 0.15 551 594 083 >48 1.31 83%
LM52-PGT128 >48 028 0.14 209 0.02 194 091 067 0.12 7.49 037 095 032 033 2252 0.75 100%
PRO140-10E8 014 165 0.61 0.12 0.08 0.03 0.17 0.10 0.10 0.37 0.03 034 044 0.10 0.52 0.13 100%
CD4-based
sCD4 3.05 16.97 1553 423 970 >244 1269 >244 3212 90.61 21.07 221.2 58.27 112.79 130.21 47.66 83%
CD4-Ig 021 270 24.29 119 440 8474 79.09 9440 12.11 33.46 6.31 >109 19.14 7849 76.79 23.05 92%
PRO542 0.03 055 5.33 036 141 41.60 36.81 >47 2.06 7.18 185 >47 482 1262 11.85 5.24 83%
CD4-anti-HSV-gD 7.50 41.57 30.89 19.84 38.81 40.90 25.87 36.19 42.02 46.19 3457 42.00 42.30 30.28 43.37 35.92 100%
CD4-GS7-E51 1.01 >50 21.03 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 >50 0%
CD4-L1-E51 020 035 29.31 085 269 >50 16.93 >50 4.36 4.80 15.63 >50 1.75 2269 4.33 5.05 75%
CD4-L14-E51 0.04 1.01 4231 098 310 >50 2449 >50 5.22 11.21 36.27 >50 268 3592 584 7.64 75%
CD4-L17-E51 047 246 >50 005 726 >50 >50 >50 17.61 26.21 >50 >50 8.08 >50 16.87 5.23 50%
CD4-218.3-E51 095 239 7.24 221 7.08 2625 942 3214 5.16 4.18 566 2252 360 19.73 5.09 8.40 100%
eCD4-Ig 0.01 026 205 0.19 0.97 23.67 8.84 47.19 2.08 4.95 1.03 3520 2.07 1298 7.30 4.75 100%
eCD4-Igmm 0.03 039 3.78 0.22 154 2736 14.22 70.87 2.34 7.19 1.83 38.18 3.18 16.05 10.18 6.49 100%
€CD4-|g a#oanim2 0.02 025 0.69 020 0.89 2370 7.45 81.38 4.89 2.07 98.69 >104 103.0 70.15 >104 10.65 83%
CD4-218.3-E51-mim2 0.34 2.64 29.46 1470 038 7.83 338 330 298 4.88 222 400 4417 076 6.22 3.92 100%
CD4-218.3-E51-T20 1.75 875 4.45 464 7.86 14.62 1415 2338 527 8.78 6.33 1155 140 391 11.12 7.58 100%

#Geometric mean calculations include only values from SIVcpz and SIVgor strains that reached an IC, at the highest concentration tested

bIncludes only SIV strains



