Supplementary Table 1



Sample [Anon |Exome[MYCN MYCN Sanger MYCN Germline |MLPA [Relapse [Relapse |Overall Death|Reviewed [MYCN [DYSF
(ICH) ID |Case |data |codon 44 |sequencing data [Variant |variant |data |free 1= survival [(1= |histology [status [status
ID covered detected survival |relapse; [(months) |dead; [(AH =
in exome (months) |0=no 0= |anaplastic)
relapse) alive)
201 2ly y y 139 0 139 0| Mixed normal|normal
205 4ly y y 4 1 123 0 Mixed GAIN _|normal
213 21 y (all coding exons) y 128 0 128 OfStromal normal|normal
302 16]y y y 2 1 7 1|Blastemal |normal|normal
325 29y y y 8 1 113 0|Regressive |normal|normal
765 35 y (all coding exons) y 117 0 117 0| Mixed GAIN |GAIN
1154] 332 y 117 0 117 0[Mixed normal|normal
1159 44 y (all coding exons) y 113 0 113 0fStromal normal|normal
1493 51|y y y 105 0 105 0[Mixed normal|normal
1619 33 y (all coding exons) y 72 0 72 0]Stromal normal|normal
1622 7 y (all coding exons) y 122 0 122 0O|Blastemal |normal|normal
1706] 334 y 103 0 103 0| Diffuse AH |GAIN |normal
1752 11 y (all coding exons) 113 0 113 0| Mixed
1761 17 y (all coding exons) 121 0 121 O|Regressive
1765 12 y (all coding exons) y 69 1 121 0|Stromal normal|normal
1769 14 y (all coding exons) y 128 0 128 0fStromal GAIN |GAIN
1770 13y y y 121 0 121 0O|Epithelial |normal|normal
1775 24 y (all coding exons) y 107 0 107 O[Regressive |normal|normal
1779 45]y y y 100 0 100 OJFocal AH  |normal|normal
1783 28 y (all coding exons) y 105 0 105 0|Regressive |normal|normal
1784 34 y (all coding exons) y 59 0 59 O|Epithelial |normal|normal
1785 22 y (all coding exons) y 106 0 106 0| Mixed normal|normal
2219 68 y (all coding exons) y 11 1 31 1|Mixed normal|normal
2220 65 y (all coding exons) y 94 0 94 0| Diffuse AH |normal|normal
2261 23 y (all coding exons) y 8 1 114 O|Regressive |normal|normal
2377 26 y (all coding exons) y 125 0 125 O|Regressive |normal|normal
2379 20 y (all coding exons) 118 0 118 O|Regressive
2382 5 y (all coding exons) y 125 0 125 0[Mixed normal|normal
2408 77y y y 4 1 7 1|Stromal GAIN _[normal
2409 76 y (all coding exons) y 94 0 94 0]Stromal normal|normal
2557 83 y (all coding exons) y 9 1 11 1|Diffuse AH [normal{normal
2558 75 y (all coding exons) y 81 0 81 0fStromal normal|normal
2560, 86|y y y (to confirm P44L n y 98 0 98 O|Focal AH  |normal|normal
variant found in
exome)
2594] 333 y 10 1 94 O|Epithelial _|normal|normal
2649] 341 y 120 0 120 0[Mixed normal|normal
2652 31 y (all coding exons) y 111 0 111 0| Mixed normal|normal
2655 48 y (all coding exons) 105 0 105 O|Regressive
2663 3 y (all coding exons) y 116 0 116 0fStromal normal|normal
2664] 344 y 106 0 106 0[Mixed normal|normal
2665 30 y (all coding exons) y 9 1 96 O|Epithelial |normal|{normal
2670 52 y (all coding exons) 91 0 91 0]Stromal
2714 37|y y y 121 0 121 0| Mixed normal|normal
2716 10 y (all coding exons) y 26 1 42 1|Blastemal [normal{normal
2717 59y y y 90 0 90 O|Blastemal |normal|normal
2720 55]y y y 101 0 101 O|Blastemal |normal|normal
2732 95 y (all coding exons) y 87 0 87 O|Regressive |GAIN |normal
2733 93 y (all coding exons) y 96 0 96 0| Mixed normal|normal
2734 91 y (all coding exons) 95 0 95 O|Regressive
2964 74 y (all coding exons) y 12 0 12 0[Mixed normal|normal
2967 78 y (all coding exons) 5 1 6 1|Diffuse AH
2969 89)y y y 9 1 12 1|Diffuse AH |GAIN |normal
2970f 338 y 96 0 96 O|Regressive |normal|normal
2987 82 y (all coding exons) y 96 0 96 O|Regressive |normal|normal
2990 98ly y y 61 1 87 O|Epithelial _|normal|normal
2994 96 y (all coding exons) y 88 0 88 O|Regressive |normal|{normal
3010 66 y (all coding exons) y 104 0 104 0fStromal normal|normal
3020 79 y (all coding exons) y 5 1 7 1|Blastemal [GAIN [normal
3133 8 y (all coding exons) y 66 0 66 0| Diffuse AH |normal|normal
3136 15 y (all coding exons) |R285W |y y 102 0 102 0fStromal normal|normal
3140 25|y y y 97 0 97 0fStromal normal|normal
3141 36]y y y 111 0 111 0|Stromal normal|normal
3142 39|y y y 113 0 113 0|Stromal normal|normal
3143 40|y n y 105 0 105 0| Diffuse AH [GAIN |GAIN
3144 41 y (all coding exons) y 108 0 108 0|Diffuse AH |normal{normal




3145 43)y y 18 1 19 1|Diffuse AH [normal{normal
3146 47 y (all coding exons) y 86 0 86 O|Regressive |normal|normal
3147 54]y y 97 0 97 O|Epithelial |normal|normal
3148 72y y 38 1 93 0| Mixed normal|normal
3150 340 y 78 0 78 O|Regressive |normal|normal
3152 97 y (all coding exons) 71 0 71 0fStromal
3156 19 y (all coding exons) y 94 0 94 0|Regressive |normal|normal
3160 38 y (all coding exons) y 73 0 73 0|Stromal normal|normal
3162 90 y (all coding exons) y 11 1 57 0fStromal normal|normal
3166 94]y 65 0 65 0fStromal
3201 336 y 99 0 99 O[Regressive |normal|normal
3477 108ly y 84 0 84 0|Diffuse AH |GAIN |normal
3738 70 y (all coding exons) y 70 0 70 O|Regressive |normal|normal
3745 335 y 97 0 97 0fStromal normal|normal
3747 46|y 108 0 108 0| Mixed
3750 6 y (NB: 2nd coding y 129 0 129 0|Mixed normal|normal

exon incompletely

covered)
3751] 339 y 87 0 87 0| Mixed normal|normal
3863 107|y y (to confirm P44L n 52 1 88 O|Regressive

variant found in

exome)
3871 100|y y 90 0 90 OJFocal AH  |normal|normal
3886 102 y (all coding exons) y 11 1 20 1|Epithelial [normal{normal
4081 27 y 22 1 125 0| Mixed normal|normal
4083 27y 22 1 125 0| Mixed
4092 67|y y 74 1 101 O[Regressive |normal|normal
4212 117 y (all coding exons) 66 0 66 0|Regressive
4624 124 y (all coding exons) y 69 0 69 0fStromal normal|normal
4632] 126]y 40 0 40 0fStromal
4644 71 y (all coding exons) y 3 1|Mixed GAIN _|normal
4646 85 y (all coding exons) y 98 0 98 0fStromal normal|normal
4648 88 y (all coding exons) y 93 0 93 0|Regressive |normal|normal
4667 92 y (all coding exons) y 6 1 87 0| Diffuse AH |normal|normal
4671 112]y y 73 0 73 O|Focal AH  |normal|normal
4674 115|y y 75 0 75 0|Blastemal |normal|{normal
4681 128 y (all coding exons) y 61 0 61 0[Mixed GAIN |GAIN
4686 53 y (all coding exons) y 105 0 105 O|Epithelial |normal|{normal
4692 113 y (all coding exons) |S76N N/A 74 0 74 O|Regressive
4706 106]y 38 1 80 O|Regressive
4709] 110]y y 85 0 85 O|Epithelial |normal|normal
4714] 337 y 92 0 92 0fStromal normal|normal
4718 121ly y 11 1 27 1|Diffuse AH |GAIN |normal
4721 60|y 9 1 105 0| Mixed
4722 60 y 9 1 105 0| Mixed normal|normal
4733] 104 y (all coding exons) y 70 0 70 0| Mixed normal|normal
4735 114}y y 10 1 53 O|Epithelial |normal|normal
4737 116 y (all coding exons) y 54 0 54 O|Regressive |normal|{normal
4759 343 y 122 0 122 O|Epithelial |normal|{normal
4765 99 y (all coding exons) y 48 0 48 O|Epithelial |normal|normal
4773] 131 y (all coding exons) y 69 0 69 0| Mixed normal|normal
4778 61 y (all coding exons) y 88 0 88 0| Mixed normal|normal
4783 127 y (all coding exons) y 66 0 66 0|Stromal normal|normal
4788 81 y (all coding exons) |P44L n 86 0 86 0|Regressive
4802] 342 y 80 0 80 0O|Blastemal |normal|normal
4807] 120 y (all coding exons) y 67 0 67 0| Mixed normal|normal
4897 132]y y 28 0 28 0fStromal normal|normal
4912] 103 y (all coding exons) y 15 1 25 1|Diffuse AH |normal|normal
4914 105 y (all coding exons) 79 0 79 0|Regressive
4918] 1llly 88 0 88 0| Mixed
4928] 119 y (all coding exons) 69 0 69 0| Mixed
4934 123 y (all coding exons) y 70 0 70 0[Mixed normal|normal
4950 135 y (all coding exons) 62 0 62 O|Regressive
4956 136 y (all coding exons) |P44L n 55 0 55 O|Regressive
4968| 137 y (all coding exons) y 62 0 62 O|Regressive |normal|normal
5249 73 y (all coding exons) 19 1 98 O|Regressive
5252 84 y (all coding exons) 15 1 26 1|Stromal
5254 87 y (all coding exons) y 62 1 100 0[Mixed normal|normal
5258 101 y (all coding exons) y 83 0 83 0| Mixed normal|normal
5260 109 y (all coding exons) 81 0 81 0fStromal
5666 69y y 12 1 32 1|Diffuse AH [normal{normal
6601 141 y (all coding exons) 44 0 44 0[Mixed




6603] 141 y 44 0 44 0| Mixed normal|normal
6613 144 y (all coding exons) |P44L 42 0 42 0[Mixed

6614| 144 y 42 0 42 0| Mixed GAIN |normal
6993 147 y 0 1 54 0fStromal normal|normal
7000f 153 y (all coding exons) 44 0 44 0| Diffuse AH

7422] 138 y (all coding exons) 64 0 64 O|Regressive

7426 63 y 8 1 97 0|Regressive |normal|normal
7432 58 y (all coding exons) 97 0 97 O|Epithelial

7434 56 y (all coding exons) y 102 0 102 O|Regressive |normal|normal
7436 9 y (all coding exons) y 131 0 131 0| Mixed normal|normal
7462] 182 y (all coding exons) y 94 0 94 0] Mixed normal|normal
7464] 183 y (all coding exons) y 99 0 99 0| Mixed GAIN |normal
7478] 184 y (all coding exons) y 112 0 112 0|Blastemal |normal|{normal
7482 185 y (all coding exons) y 7 1 87 O|Regressive |GAIN |GAIN
7484 186 y (all coding exons) y 86 0 86 0| Mixed normal|normal
7488] 187 y (all coding exons) y 55 0 55 0fStromal normal|normal
7490 188 y (all coding exons) y 85 0 85 0| Mixed GAIN |normal
7492] 189 y (all coding exons) y 88 0 88 0|Regressive |normal|normal
7498 190 y (all coding exons) y 58 0 58 0| Mixed normal|normal
7502 191 y (all coding exons) 57 0 57 0fStromal

7506] 192 y (all coding exons) y 39 0 39 0[Mixed normal|normal
7512] 195 y (all coding exons) |A158V y 64 0 64 0fStromal GAIN |GAIN
7514] 194 y (all coding exons) y 71 0 17 1|Mixed normal|normal
7533 196 y (all coding exons) y 64 0 64 O|Epithelial |normal|normal
7537 197 y (all coding exons) y 25 0 25 0| Diffuse AH |normal|normal
7539] 200 y (all coding exons) y 12 1 48 1|Diffuse AH |GAIN |GAIN
7541] 198 y (all coding exons) y 7 1 26 1|Regressive |normal|normal
7545 199 y (all coding exons) y 69 0 69 O|Epithelial |normal|{normal
7552 201 y (all coding exons) y 47 0 47 0fStromal normal|normal
7555 202 y (all coding exons) y 59 0 59 0fStromal normal|normal
7561 206 y (all coding exons) y 51 0 51 O|Regressive |normal|{normal
7563 204 y (all coding exons) y 53 0 53 0fStromal normal|normal
7567 207 y (all coding exons) 1 1 9 1|Diffuse AH

7570 209 y (all coding exons) y 45 0 45 O|Regressive |normal|normal
7574 212 y (all coding exons) y 39 0 39 0| Diffuse AH |normal|normal
7578 215 y (all coding exons) y 19 1 31 1|Blastemal [GAIN [normal
7582 211 y (all coding exons) 17 1 19 1|Diffuse AH

7584] 218 y (all coding exons) y 35 0 35 0[Mixed normal|normal
7595 203 y (all coding exons) y 11 0 11 1|Diffuse AH [normal{normal
7597 205 y (all coding exons) 39 0 39 0| Mixed

7601] 193 y (all coding exons) y 10 0 10 0fStromal normal|normal
7605 208 y (all coding exons) 33 0 33 0[Mixed

7609] 210 y (all coding exons) 31 0 31 0[N/A

7613 216 y (all coding exons) y 23 0 23 0| Mixed normal|normal
7615 213 y (all coding exons) y 29 0 29 0| Mixed normal|normal
7617 214 y (all coding exons) y 4 1 12 1|Diffuse AH [normal{normal
7621 219 y (all coding exons) 16 0 16 0| Mixed

7623 217 y (all coding exons) y 20 0 20 0fStromal normal|normal
7639 309 y 129 0 129 O|Regressive |normal|normal
7640 312 y 121 0 121 0| Mixed normal|normal
7642 310 y 86 0 86 0| Mixed normal|normal
7643] 311 y 72 0 72 O|Blastemal |normal|normal
7645 313 y 109 0 109 0fStromal normal|normal
7650 314 y 164 0 164 O|Blastemal |normal|{normal
7655 316 y 108 0 108 0| Mixed normal|normal
7660 315 y 102 0 102 0| Diffuse AH |normal|normal
7662] 308 y 5 1 11 1|Blastemal [GAIN [normal
7674 317 y 150 0 150 O|Regressive |normal|normal
7678 221 y 69 0 69 0| Mixed normal|normal
7679 318 y 134 0 134 0| Mixed normal|normal
7680 220 y 62 0 62 0O|Epithelial |normal|normal
7682 222 y 139 0 139 O|Blastemal |normal{normal
7683] 223 y 105 0 105 O|Regressive |normal|normal
7684] 224 y 83 0 83 0| Mixed normal|normal
7691 225 y 126 0 126 O|Regressive |normal|normal
7693 226 y 122 0 122 0| Mixed normal|normal
7698 227 y 41 1 126 O[Focal AH |normal|normal
7708] 228 y 101 0 101 0[Mixed GAIN |GAIN
7725 230 y 9 1 105 0|Regressive |normal|normal
7726 229 y 70 0 70 O|Regressive |normal|normal
7729 231 y 61 0 61 O|Regressive |GAIN |normal
7854 232 y 82 0 82 0 Mixed GAIN |normal




7893 233 y 88 0 88 0|Stromal GAIN [normal
7927 234 y 80 0 80 0]Stromal normal|normal
7935 235 y 69 0 69 O|Regressive |GAIN |normal
7941 236 y 11 0 11 0fStromal normal|normal
7952 237 y 74 0 74 O|Regressive |normal|normal
8011] 238 y 62 0 62 O|Regressive [LOSS [LOSS

8014] 239 y 61 0 61 0fStromal normal|normal
8016] 240 y 62 0 62 0|Blastemal |normal|{normal
8024 242 y 58 0 58 O|Regressive |normal|normal
8025 241 y 62 0 62 O|Regressive |normal|normal
8030] 243 y 62 0 62 0] Mixed normal|normal
8043| 244 y 60 0 60 0fStromal normal|normal
8052| 245 y 58 0 58 0|Stromal normal|normal
8066 246 y 47 0 47 0| Mixed normal|normal
8067 247 y 43 0 43 0fStromal normal|normal
8075] 249 y 58 0 58 0[Mixed normal|normal
8077] 250 y 55 0 55 0fStromal normal|normal
8094| 248 y 50 0 50 0]Stromal normal|normal
8099 251 y 53 0 53 0fStromal normal|normal
8101 252 y 55 0 55 O|Regressive |GAIN |normal
8102] 253 y 52 0 52 0fStromal normal|normal
8109] 254 y 50 0 50 0[Mixed normal|LOSS

8112] 256 y 37 0 37 0| Mixed normal]LOSS

8113 255 y 6 1 29 O|Regressive |normal|normal
8122 258 y 49 0 49 O|Regressive |normal|normal
8125] 259 y 28 0 28 O[Regressive [normal {LOSS

8127] 257 y 52 0 52 O|Blastemal |normal|normal
8128] 260 y 45 0 45 0|Mixed normal|LOSS

8143 261 y 26 0 26 O|Regressive |normal|normal
8146 262 y 45 0 45 0| Mixed normal|normal
8157 263 y 46 0 46 O[Regressive |normal|normal
8162] 266 y 43 0 43 0[Mixed normal|normal
8163| 264 y 41 0 41 0|Stromal normal|LOSS

8170 265 y 43 0 43 O|Regressive |normal|LOSS

8180 267 y 41 0 41 0| Mixed normal|LOSS

8187 268 y 29 0 29 OfStromal normal|normal
8197] 270 y 37 0 37 0| Mixed normal|normal
8200] 269 y 38 0 38 O|Regressive |normal|{normal
8209] 272 y 28 0 28 0|Regressive |normal|normal
8217 273 y 36 0 36 O|Regressive |GAIN |normal
8222| 274 y 32 0 32 O|Regressive |normal|{normal
8225] 275 y 15 0 15 O[Regressive |normal|normal
8232] 279 y 15 0 15 0[Mixed normal]LOSS

8233| 276 y 20 0 20 0| Mixed normal|normal
8236 277 y 18 0 18 0fStromal normal|normal
8243 278 y 30 0 30 O|Regressive |normal|normal
8248 280 y 30 0 30 O[Regressive |normal|normal
8249] 281 y 30 0 30 0[Mixed normal|normal
8252| 282 y 2 0 2 O|Regressive |normal|normal
8254 283 y 18 0 18 O|Regressive |normal|normal
8255 287 y 27 0 27 0| Mixed GAIN |normal
8257] 285 y 26 0 26 O[Regressive |normal|normal
8267 291 y 26 0 26 O|Regressive |normal|{normal
8268] 284 y 26 0 26 0|Stromal normal]LOSS

8269 288 y 26 1 28 0O|Blastemal |normal|LOSS

8271 289 y 3 1 25 O|Regressive |GAIN |LOSS

8272 293 y 26 0 26 0| Mixed normal|normal
8274] 292 y 27 0 27 O|Regressive |normal|normal
8277] 286 y 27 0 27 0|Stromal normal|normal
8278 271 y Regressive |normal{normal
8281 294 y 24 0 24 0fStromal normal|normal
8282 296 y 23 0 23 0| Mixed normal|normal
8286] 295 y 24 0 24 0|Blastemal |normal{normal
8287] 290 y 25 0 25 0| Mixed normal|normal
8293 297 y 23 0 23 O|Blastemal |normal|normal
8300 298 y 17 0 17 0| Mixed normal|normal
8304 300 y 7 1 19 0] Mixed normal|normal
8305 299 y 18 0 18 O[Regressive |normal|normal
8307] 301 y 17 0 17 0[Mixed normal|normal
8308] 304 y 18 0 18 0| Mixed normal|LOSS

8310[ 303 y 10 1 17 0| Diffuse AH |normal|LOSS

8311 305 y 8 1 19 0 Mixed normal|normal




8312] 302 y 5 0 5 0[Mixed normal|]LOSS
8313] 306 y 17 0 17 O|Regressive |normal|normal
8314] 307 y 4 1 17 0| Mixed normal|normal
8702 175]y y 31 0 31 0fStromal GAIN |GAIN
8774 176ly y 30 0 30 0fStromal normal|normal
8783] 178ly y (to confirm P44L n y 25 0 25 O|Blastemal |normal|normal
variant found in
exome)
8817] 345 y 26 0 26 O[Regressive |normal|normal
8819] 180 y (all coding exons) |P44L n 26 0 26 0|Regressive
8834 177 y (all coding exons) 30 0 30 0| Mixed
8837 177 y 30 0 30 0| Mixed GAIN |normal
8853] 179ly 8 1]|Mixed
8855 179 y 8 1|Mixed normal|normal
8860] 346 y 25 0 25 0| Mixed normal|normal
8890 181 y (all coding exons) 26 0 26 0| Mixed
8893 181 y 26 0 26 0| Mixed normal|normal
8896 lly N/A
8903] 166 y (all coding exons) y 36 0 36 O|Regressive |GAIN |normal
8914| 171 y (all coding exons) |P63P ND y 7 1 34 0|Mixed GAIN |normal
8922] 165 y (all coding exons) 33 0 33 O|Regressive
8925 172 y (all coding exons) y 12 1 35 0| Mixed GAIN |GAIN
9048 161 y (all coding exons) y 45 0 45 0| Diffuse AH |normal|normal
9115( 159 y (all coding exons) 1 1|Regressive
9118] 168 y (all coding exons) y 36 0 36 0fStromal normal|normal
9127 173ly 35 0 35 0| Mixed
9128 173 y 35 0 35 0| Mixed normal|normal
9132 167 y (all coding exons) y 38 0 38 0| Mixed normal|normal
9140] 157 y (all coding exons) |E69E ND y 43 0 43 O|Regressive |normal|{normal
9161 49 y (all coding exons) y 109 0 109 O|Epithelial |normal|{normal
9165 80 y (all coding exons) y 98 0 98 0|Diffuse AH |GAIN |normal
9173 118 y (all coding exons) y 76 0 76 O|Epithelial |normal|normal
9179 125 y (all coding exons) 73 0 73 0fStromal
9189 64]y 17 1 17 1|Diffuse AH
9197] 169y y 35 0 35 0|Blastemal |normal|{normal
9219] 163 y (all coding exons) y 30 0 30 0|Regressive |normal|normal
9224 162 y (all coding exons) |E69E ND 32 0 32 O|Regressive
9413 140 y (all coding exons) 53 0 53 0|Blastemal
9415] 139 y (all coding exons) 56 0 56 0[Mixed
9431] 164 y (all coding exons) |P365A N/A 39 0 39 O|Regressive
9442| 133y y 59 0 59 0| Mixed normal|normal
9455 134 y (all coding exons) y 58 0 58 0| Mixed normal|normal
9460 50 y (all coding exons) 14 1 111 0fStromal
9462] 170 y (all coding exons) 36 0 36 0[Mixed
9532] 145]y y 40 0 40 O|Focal AH |GAIN |GAIN
9537] 158 y (all coding exons) 32 0 32 0|Diffuse AH
9543 142 y (all coding exons) y 46 0 46 0fStromal normal|normal
9547 156 y (all coding exons) 11 0 17 1|N/A
9554 18 y (all coding exons) y 87 0 87 0fStromal normal|normal
9574] 155 y (all coding exons) y 44 0 44 0[Mixed normal|normal
9629] 152 y (all coding exons) y 14 0 14 O|Epithelial |normal|{normal
9645 32 y (all coding exons) 124 0 124 O|Regressive
9647 42 y (all coding exons) y 13 1 102 0fStromal normal|normal
9657 57 y (all coding exons) y 12 0 12 1|Diffuse AH [normal{normal
9660 62 y (all coding exons) y 108 0 108 0fStromal normal|normal
9682| 122 y (all coding exons) y 14 1 23 1|Regressive |normal|normal
9702 129 y (all coding exons) y 38 1 76 O|Epithelial |normal|normal
9707f 130 y (all coding exons) y 66 0 66 0| Mixed normal|normal
9709] 148 y (all coding exons) y 75 0 75 0|Blastemal |normal{normal
9742] 154 y (all coding exons) y 46 0 46 0fStromal normal|normal
9748] 151 y (all coding exons) y 50 0 50 0fStromal normal|normal
9750 146 y (all coding exons) |P44L n 54 0 54 0| Mixed
9755 160 y (all coding exons) y 43 0 43 0| Mixed normal|normal
9759 149 y (all coding exons) y 49 0 49 0O|Epithelial |normal|normal
9989] 143 y (all coding exons) 43 0 43 0[Mixed
9991] 150 y (all coding exons) 40 0 40 0[Mixed
10001 174 y (all coding exons) 23 0 23 0]Stromal
11062 324 y 67 0 67 0| Mixed normal|normal
11063 328 y 15 0 15 O|Regressive |normal|normal
11065] 323 y 10 1 32 1|Focal AH  [normal{normal
11066] 322 y 81 0 81 0[Mixed normal|normal
11071 320 y 9 1 103 0|Regressive |normal|normal




11072| 327 y 74 0 74 0| Mixed normal|normal
11073] 329 y 69 0 69 0|Blastemal |normal|{normal
11075 331 y 75 0 75 O|Focal AH  |normal|normal
11077 325 y 31 0 31 O|Epithelial |normal|normal
11078 330 y 46 0 46 O|Regressive |normal|normal
11079 321 y Stromal normal|normal
11086] 326 y 11 0 11 0|Regressive |normal|normal
11362] 319 y 7 0 7 0|Regressive |normal|normal
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Segmented | | | | | | |
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