
86-5192 (Serotype20, pattern III）
89-4109-1 (Serotype26, pattern III）

88-1861 (Serotype22, pattern III）

8830 (Serotype12, pattern Ia）
89-590 (Serotype28, pattern Ia）
92-1400 (Serotype30, pattern Ia）

12814 (Serotype11, pattern Ia）
NCTC10446 (Serotype15, pattern Ia）

93A (Serotype17, pattern Ia）
NT77 (Serotype18, pattern Ia）

42A (Serotype19, pattern Ia）

14A (Serotype21, pattern Ib）
92-1191 (Serotype29, pattern Ib）

2524 (Serotype6, pattern Ia）
2726 (Serotype16, pattern Ia）

2651 (Serotype1-2, pattern Ia）
NCTC10234 (Serotype2, pattern Ia）

5428 (Serotype1, pattern Ia）
13730 (Serotype14, pattern Ia）

YS111（NCL8-1, pattern Ib）
YS131（NCL8-1, pattern Ib）

YS110（NCL8-1, pattern Ib）
YS109（NCL8-1, pattern Ib）

YS132（NCL8-1, pattern Ib）
YS125（NCL8-1, pattern Ib）
YS123（NCL8-1, pattern Ib）

YS41（NCL1-1, pattern Ib） 
YS142（NCL1-2, pattern Ib）

YS57（NCL7-1, pattern Ib）
YS121（NCL7-1, pattern Ib）

YS74（NCL3-1, pattern Ib）
YS160（NCL1-4, pattern Ib）
YS107（NCL8-2, pattern Ib）
YS171（NCL3-2, pattern Ib）

YS21（NCL1-3, pattern Ib）
YS22（NCL1-3, pattern Ib）
YS49（NCL1-3, pattern Ib）

YS167（NCL1-5, pattern Ib）
YS168（NCL1-5, pattern Ib）
YS42（NCL1-4, pattern Ib）

YS81（NCL1-2, pattern Ib） 
YS82（NCL1-2, pattern Ib）
YS83（NCL1-2, pattern Ib）
YS84（NCL1-2, pattern Ib）

YS159（NCL8-1, pattern Ib）

YS75（NCL3-1, pattern Ib）
YS117（NCL8-1, pattern Ib）

YS85（NCL8-1, pattern Ib）
YS87（NCL8-1, pattern Ib）
YS173（NCL8-1, pattern Ib）
YS145（NCL8-1, pattern Ib）

YS46（NCL7-2, pattern Ib）
YS140（NCL7-1, pattern Ib）
YS146（NCL8-3, pattern Ib）

YS104（NCL8-1, pattern Ib）
YS122（NCL8-1, pattern Ib）

YS166（NCL3-1, pattern Ib）
YS170（NCL3-1, pattern Ib）

YS113（NCL3-1, pattern Ib）

YS7（NCL1-6, pattern Ib）
YS8（NCL1-6, pattern Ib）

YS114（NCL1-2, pattern Ib）
YS129（NCL1-2, pattern Ib）

YS68（NCL1-1, pattern Ib）

YS91（NCL3-1, pattern Ib）
YS92（NCL3-1, pattern Ib）
YS93（NCL3-1, pattern Ib）
YS150（NCL3-1, pattern Ib）

YS101（NCL1-7, pattern Ib）
YS102（NCL1-7, pattern Ib）

YS27（NCL3-1, pattern Ib）

10581 (Serotype13, pattern Ib）
88-5299A (Serotype24, pattern Ib）

YS94（NCL1-1, pattern Ib）
YS147（NCL3-1, pattern Ib）

YS95（NCL2-1, pattern Ib）
YS96（NCL2-1, pattern Ib）
YS97（NCL2-1, pattern Ib）
YS98（NCL2-1, pattern Ib）
YS99（NCL2-1, pattern Ib）
YS100（NCL2-1, pattern Ib）
YS155（NCL2-1, pattern Ib）

4961 (Serotype3, pattern Ia）
6407 (Serotype4, pattern Ia）
89-2479 (Serotype23, pattern Ia）
14636 (Serotype8, pattern Ia）
11538 (Serotype5, pattern Ia）

8074 (Serotype7, pattern Ia）

89-3576-3 (Serotype25, pattern Ia）
YS43（NCL6, pattern Ib）

4417 (Serotype10, pattern Ia）

22083 (Serotype9, pattern Ib）

YS80（NCL1-1, pattern Ib）
YS149（NCL1-1, pattern Ib）

YS23（NCL2-2, pattern Ib）

YS72（NCL2-2, pattern Ib） 
YS103（NCL2-2, pattern Ib）

YS71（NCL1-1, pattern Ib）

YS56（NCL1-1, pattern Ib）
YS148（NCL2-3, pattern Ib） 

YS73（NCL4, pattern Ib）
YS86（NCL4, pattern Ib）

YS33（NCL4, pattern Ib） 
YS37（NCL4, pattern Ib）
YS133（NCL4, pattern Ib）

YS34（NCL4, pattern Ib）
YS35（NCL5, pattern Ib）
YS38（NCL5, pattern Ib）
92-4172 (Serotype31, pattern Ib）

89-5259 (Serotype27, pattern II）
EA1832.92 (Serotype33, pattern Ib）
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 92-2742 (Serotype34, pattern IV）
 EA1172.91 (Serotype32, pattern IV）
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Figure S1: Neighbor-joining phylogenetic tree based on the alignment of cpsA-cpsD regions of the 35 reference strains and 78 
isolates used in the study. The unrooted tree was constructed using the nucleotide sequence from the start of the coding region 
of cpsA to the end of the coding region of cpsD. The confidence values were obtained using 1,000 nonparametric bootstrap 
replicates. 35 serotype reference strains are marked in blue. 78 isolates are marked in red. Bar, sequence dissimilarity.


