
Supplemental Table 1: Details of markers used for mapping and genotyping 

 

Marker Primer Sequence Tm 
(ºC) 

Size PCR 
(bp) 

Type Enzyme Reference 

      
EIN2 

MtEIN2-5F TGTGCCTCACAACTTTTACC 55 1300 CAPS EcoRI this study 
MtEIN2-5R TGATAGATCCCTTCAGCTCC 

EIN5 
MtEIN5-F1 ACGGCATGGAGTTCGATAAC 

57 600 CAPS HpyCH4IV this study 
MtEIN5-R2 TGGTCGAACCAATGAAAAGA 

FTc FTL-L1-2F CCTTCGGCAGGGATTCATCG 62 1300 CAPS HpyCH4IV Hecht et al., 2011 
FTL-C-TCC-R GCAGGTGCTGGTCTCTTTCC 

LD 
LD-11 ATCAGTGCTTTATTTGGCGTAA 60 600 CAPS SstI Hecht et al., 2005 
LD-12 AAGACGGAAAAGTTCTGTATTG 

LONG1 
HY5-LONG1-F TTGATGGTCTACGGAATGAGG 

60 96 HRM - Weller et al., 2009 
HY5-LONG1-R CAGAAGATGAAGAGAGGTCAGC 

PHYA 
PHYA-F01 TGATGGGGCTGCACTCTTTTAT 

55 364 CAPS MnlI Weller et al. 2004 
PHYA-R01 CACGCTTCTGGCTTTCACAACT 

PHYB 
PHYB-F01 TGGGGCTGCTTTGTATTATC 

55 355 CAPS MnlI Weller et al. 2004 
PHYB-R01 ACGGCTCTTCACCACTTCTA 

PIF1 
MtPIF1-3F AGATCTCGTGCTGCTGAGGT 50 300 CAPS HincII this study 
MtPIF1-2R TCCAGCATAGATGCTTTGTCA 

PM34L 
PM34L-F GAAGCAAGACACGCAACCTGG 60 1200 CAPS TaqI Aubert et al., 2006 
PM34L-R CAGTTATGTAAGAGGAGCACTGG 

SECOND SUCROSE 
SYNTHASE (SS) 

SS-F GGGAAAGGGATTTTGCAAC 60 700 CAPS HpaII Aubert et al., 2006 
SS-R CCATCAACTCACTTTTAACCGG 

SUGTRANS SUGTRANS-F GCATACTAGTATGGCTACTACCC 60 170/150 Size - Aubert et al., 2006 
SUGTRANS-R CACAACCCATGGAACTGCTCCC 

TIP 
TIP-F CACCTTGAAAGCCGGTTTGGC 60 700 CAPS HaeIII Aubert et al., 2006 
TIP-R CGGTGAAGGCTCCACCAACC 
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Supplemental Figure 1. AF145 mutant seedlings are insensitive to ethylene. 

WT and AF145 seeds were treated on the dry cotyledons before planting with 0.25, 1, 5, 25 or 
100 µg of the ethylene releasing compound ethephon in 5µL of ethanol, and germinated in dark-
ness for seven days.  A, Photographs of typical plants. B, measurement of shoot and root proper-
ties. Controls received either ethanol alone (C) or phosphate in ethanol equivalent to that released 
by the 100 µg ethephon treatment (+P). WT and AF145 are represented by filled and open sym-
bols, respectively. Values in B represent the mean ± SE for n = 11-12.
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Supplemental Figure S2. Ethylene reduces leaflet expansion under red and blue light.
 
WT and photoreceptor mutant seedlings were treated either with 25µg of the ethylene 
releasing compound ethephon in 5µL of ethanol or 5µL of ethanol alone and grown from 
sowing for 16 days under monochromatic red or blue light (all 15µmol m-2s-1). Leaflet area 
was estimated as the product of length and width of the larger leaflet from the first true 
foliage leaf (node 3). Values represent mean ± SE for n = 7 to 12.



Supplemental Figure S3: EIN2 protein alignment 
 
AtEIN2 (Arabidopsis thaliana, AAD41077.1); CaEIN2 (Cicer arietinum, XP_004493976.1); CsEIN2 
(Cucumis sativa, Cucsa.124430.1); FvEIN2 (Fragaria vesca, mrna09749.1-v1.0-hybrid); GmEIN2a 
(Glycine max, Glyma.03G181400.3); GmEIN2b1 (Glycine max, Glyma.13G145100.3); GmEIN2b2 
(Glycine max, Glyma.10G058300.2); LjEIN2a (Lotus japonicus, chr1.CM0012.1100.r2.m - phase: 0); 
LjEIN2b (Lotus japonicus, chr5.CM1729.230.r2.m - phase: 0); MdEIN2 (Malus domestica, 
MDP0000152033); MtEIN2 (Medicago truncatula, Medtr0041s0030.1); PpEIN2 (Prunus persica, 
ppa000305m); PsEIN2 (Pisum sativum, this study); PvEIN2a (Phaseolus vulgaris, Phvul.001G177500.1); 
PvEIN2b (Phaseolus vulgaris, Phvul.007G150600.1).  
 
                                                                               
                    *        20         *        40         *        60        
MtEIN2   : ------------------------------------METEALSSEQTKSKMEAETLSTNP :   24 
PsEIN2   : ------------------------------------MEAERFSSEQLKSKMEAETLRFNH :   24 
CaEIN2   : INSENSITIVEPROTEINLIKECICERARIETINUMMEAETLRTEQTKSTMEGEKLSNNH :   60 
LjEIN2a  : ------------------------------------MEAETLSTN-LKSKLEAETSNHDC :   23 
GmEIN2a  : --------------------------------------------MVSKSKMEAGTLSPNH :   16 
PvEIN2a  : --------------------------------------------MKSKSKMEAETLSPNH :   16 
GmEIN2b1 : --------------------------------------------------MEAETLNANH :   10 
GmEIN2b2 : --------------------------------------------------MEAETLNANH :   10 
PvEIN2b  : --------------------------------------------------MEAETLTANH :   10 
LjEIN2b  : --------------------------------------------------MEAETLKAYH :   10 
MdEIN2   : --------------------------------------------------MESTNPNANI :   10 
PpEIN2   : -----------------------------------------------MANLESANPSANN :   13 
FvEIN2   : --------------------------------------------------MESASCIANN :   10 
CsEIN2   : --------------------------------------------------MESTTLHTTH :   10 
AtEIN2   : --------------------------------------------------MEAEIVNVRP :   10 
                                                                               
                                                                               
                    *        80         *       100         *       120        
MtEIN2   : PPGFLIRALPAVIPALLISIGYVDPGKWVASIEGGARFGFDLVAFALIFNFAAIFCQYLS :   84 
PsEIN2   : APGFLSRALPAVVPVLLISIGYVDPGKWVASIEGGARFGFDLVAFTLIFNFAAIFCQYLS :   84 
CaEIN2   : PPGFLSRLLPALVPMLLISVGYVDPGKWVASVEGGARFGFDLMAFTLIFNFAAIFCQYIS :  120 
LjEIN2a  : PPGFVRRSLPSFVPMLLISLGYVDPGKWVASVEGGARFGFDLMAFTLIFNFAAIFCQYIS :   83 
GmEIN2a  : PPCFLRQSLPAVAPMLLISTGYVDPGKWVATVEGGARFGFDLMAVMLIFNFAAIFCQYIS :   76 
PvEIN2a  : PPSFLRQSLPAIVPMLLMSTGYVDPGKWVATVEGGARFGFDLMAFMLIFNFAAIFCQYIS :   76 
GmEIN2b1 : PPGFLHRSLPAVVPILLISIGYVDPGKWVAIAEGGARFGFDLMAFMLIFNFAAIFCQYIS :   70 
GmEIN2b2 : PPGFLHRSLPAVVPMLLISIGYVDPGKWVAIAEGGARFGFDLMAFTLIFNLAAIFCQYIA :   70 
PvEIN2b  : PPSFLHRSLPAVVPTLLISIGYVDPGKWVAIVEGGARFGFDLMAFALIFNFAAIFCQYIS :   70 
LjEIN2b  : IPSFLHPSLPVVLPVLMIAIGYVDPGKWVAVVEGGSRFGFDLMAFTLIFSFAAIFCQYIS :   70 
MdEIN2   : MPGVLQRLLPVVGPVLVISVGYIDPGKWAATAEAGARFGSDLAALMLIFNFAAILCHYLS :   70 
PpEIN2   : MLGVLHRLLPVVGPALLISVGYLDPGKWAATAEAGARFGSDLAALMLIFNFAAILCHYLS :   73 
FvEIN2   : RPGAVHQLLPVVGPMLLIAVGYLDPGKWAATVEAGSRYGTDLAAVMFIFNLAAILCHYLS :   70 
CsEIN2   : QSGAIHRFIPFIAPALLVSISYVDPGKWAATVEGGARFGFDLFVLVLLFNLAAILCQYLS :   70 
AtEIN2   : QLGFIQRMVPALLPVLLVSVGYIDPGKWVANIEGGARFGYDLVAITLLFNFAAILCQYVA :   70 
                                                                               
                                                                               
                    *       140         *       160         *       180        
MtEIN2   : ARVGVITGRDLAQICSDEYDTWTCLLLGIQAELSVIMLDLNMILGMAQGLNLIFGWDLFT :  144 
PsEIN2   : ARVAVITGRDLAQICSDEYDTWTCLFLGIQTELSVIMLDLNMILGMAQGLNLIFGWDLFT :  144 
CaEIN2   : ARVAVITGRDLAQICSDEYDTWTCLLLGIQTEISVIMLDLNMILGMAQGLNLIFGWDLFT :  180 
LjEIN2a  : ARIGVITERDLAQICSDEYDTWTCMLLGIQAELSVIMLDLNMILGMAQGLNLIFGWDLLA :  143 
GmEIN2a  : ARIGAITGKSLAQICSDEYDTWTCMLLGVQTELSVIMLDLNMILGMAQGLNLIFGWDLFT :  136 
PvEIN2a  : ARIGVVTGKNLAQICSDEYDTWTCMLLGVQTELSVIMLDLNMILGMAQGLNLIFGWDLFS :  136 
GmEIN2b1 : AKIGVITGKDLAQICSDEYDNWTCMLLGVQAELSVIMLDLNMILGMAHGLNILFGWDLFT :  130 
GmEIN2b2 : AKIGVITGKDLAQICSDEYDNWTCMLLGVQAELSVIMLDLNMILGMAHGLNILFGWDLFT :  130 
PvEIN2b  : AKIGVITGKDLAQICSDEYDSWTCMLLGVQAELSVIVLDLNLILGMAHGLNILFGWDLFA :  130 
LjEIN2b  : AKIGVITGKDLAQICSDEYDNWTCMLLGVQTELSVIMLDLNMMLGMAHGLNILFGWDLFT :  130 
MdEIN2   : ARIGVVTGRDLAQICSEEYDKGTCISLGIQTEVSAILSDLTMILGIAHGLNLLFGWDLFT :  130 
PpEIN2   : ARIGVVTGRDLAQICSEEYDKGTCIFLGVQTEVSVILSDLTMILGIAHGLNLLFGWDLFT :  133 
FvEIN2   : ARIAVVTGRDLAQICSEEYDKATCIFLGVQTEMSVILLDLTMILGIAHGLNLLFGWDLFT :  130 
CsEIN2   : ASIGVVTGRGLAQICNEEYDKCTCFFLGIQAEASVILLDLNMILGISNGLNLLLGWDLFT :  130 
AtEIN2   : ARISVVTGKHLAQICNEEYDKWTCMFLGIQAEFSAILLDLTMVVGVAHALNLLFGVELST :  130 
                                                                               



                                                                               
                    *       200         *       220         *       240        
MtEIN2   : CVFLTATGAVFHILLAILLDIEKTKFLGQFV--AGFVLLSFILGVFI-QSEVPVSMNGIL :  201 
PsEIN2   : CIFLTATGAVFHILLSVLLDIEKAKHLGQFV--AGFVLLSFILGLLINQSEVPLSVNGIL :  202 
CaEIN2   : CVFLTATGAVFHILLAVLLDIEKAKFLGQFV--AGFVLVSFILGLLINQSEVPLSMNGIQ :  238 
LjEIN2a  : CVFLTATGAIFHIVLAVFLDIEKTKILGQFV--AGFVLLSFIVGLLINQPEIPLSMNGIL :  201 
GmEIN2a  : CVFLTATGAVFHILLSVLLDIEKAKILGPFV--AGFVLLAFILGLLINQPEIPFSMNGIP :  194 
PvEIN2a  : CVFLAATGVVFHILLAVLLDIEKAKFLGQFV--AGFVLVSFILGMLINQPEIPFSMNGIL :  194 
GmEIN2b1 : CVFLIATGAVFHLLLFALLDIEKVKILGLFV--SGFVFLSFVLGTLINQPDIPLSINGIL :  188 
GmEIN2b2 : CVFLTATGAVFHLLLFVILDIEKAKILGLFV--SGFVFLSFVLGTLINQPDIPLSINGIL :  188 
PvEIN2b  : CVFLTATGAVFHLLLFVLLDIEKAKIVGLFV--SGFVFLTFVLGTLINQPDIPLSINGIL :  188 
LjEIN2b  : CVFLTATGAVFHLLLVVLLDIEKVKILGLFV--AGFVLLSFILGILINQPEIPLPMNGIK :  188 
MdEIN2   : CVFLTAVNAILYPLFSSFLETCKAKVLCIYV--AGFILLSFVLGVIISQPEMPRSMNGML :  188 
PpEIN2   : CVFLTAVNAVLYPLFSTLLETCKAKVLCVCI--AGFIQLSFVLGVIISQPEMSFSMNGML :  191 
FvEIN2   : CVFLTAANAVLYPLFSTLLDTCKAKFLCVCIYVAGFILLSFVLG---------------- :  174 
CsEIN2   : CVLLTGVAAALFPPFADLLEDGRAKFLYICM--AGFVLLSLVLGVLISQPEIPLSMNLMP :  188 
AtEIN2   : GVFLAAMDAFLFPVFASFLENGMANTVSIYS--AGLVLLLYVSGVLLSQSEIPLSMNGVL :  188 
                                                                               
                                                                               
                    *       260         *       280         *       300        
MtEIN2   : INLSGESTFMLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQWHQGPANISKDALCHNHFLALLCVFSGL :  261 
PsEIN2   : IKLSGESAFMLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQRHQGPKNISKDALCHNHFLAILCVFSGL :  262 
CaEIN2   : IKLSGESAFMLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQWHQGPEHISKDALCHNHFLAILCVFSGL :  298 
LjEIN2a  : IKLNGESAFVLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQWHQDPTSISKDALCHNHFLTILCVFSGL :  261 
GmEIN2a  : TRLSGESAFVLMSLLGANLVPHNFYLHSSIVQWHQGLTSISKNALCHNHFLAILCVSSGL :  254 
PvEIN2a  : IRLSGESAFVLMSLLGANLVPHNFYLHSSIVQWHQGPASISKNALCHNHFLAILCVFSGL :  254 
GmEIN2b1 : TKLSGESAFVLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQWHQGSTTISKDALCHNHFLAIMCVFSGL :  248 
GmEIN2b2 : TKLNGESAFVLMSLLGAILVPHNFYLHSSIVQWHQGSTTISKDALCHNHFLAIMCVFSGL :  248 
PvEIN2b  : TKLSGESAFVLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQWHQGSTTISKDALCHNHFLAIICVFSGL :  248 
LjEIN2b  : TKLSGESAFVLMSLLGATLVPHNFYLHSSIVQ---------------------------- :  220 
MdEIN2   : TKLSGESAFALMSLLGASMMPHSLYFHSSIVQQCQQQATVPKGALCHNHLVAILCIFSGV :  248 
PpEIN2   : TKLSGESAFALMSLLGASIMPHSLYLHSSIVQQYQCQPTVSRDALCHHHLVAILCIFSGI :  251 
FvEIN2   : --------------------------------QHQQQQTVSKDTLCQNHFVAIFCMFNGI :  202 
CsEIN2   : TRLNGESAFTLMSLLGASVMPHNFYVHSSIVQQHQSPPNISKEVSCYNHLFAIFCIFSGI :  248 
AtEIN2   : TRLNGESAFALMGLLGASIVPHNFYIHSYFAGESTSSSDVDKSSLCQDHLFAIFGVFSGL :  248 
                                                                               
                                                                               
                    *       320         *       340         *       360        
MtEIN2   : YLVNYILMTTLANEFYS----TGPVLL--------MEQVLHSPIALIGFVLILFLANQTA :  309 
PsEIN2   : YLVNNMLMTTSANEFYS----TGPVLLTFQDALSSMEQVLRSPIALLGFVFILFLANQTT :  318 
CaEIN2   : YLVNNILMTTSANEFYS----TGPVLLTFQDALSPMEQVLRSPIALLGFVLILFLANQTT :  354 
LjEIN2a  : YLVNNMLMTASANEFYS----MGPVLLTFQDALSPLEQVLRSPIVLLGFVLILFLANQTT :  317 
GmEIN2a  : YLVNNMLMTASANEFYS----TDPVLLTFQDALSPMEQVLRSPIALLGFLLILFLANQTT :  310 
PvEIN2a  : YLVNNMLMTTSANEFYS----TGHVLLTFMDALSPMEQVLRNPMALLGFLLLLFLANQIT :  310 
GmEIN2b1 : YLVNNVLMNAAANEFYS----MGLVLTTFQDALSPMEQVLRSPIAMLAFLLILFFSNQTT :  304 
GmEIN2b2 : YLVNNVLMNAAANEFYS----MGLVLTTFQDALSPMEQVLRSPIAMLAFLLILFFSNQTT :  304 
PvEIN2b  : YLVNNVLMNAGANEFYS----MGLVLTTFQDALSPMEQVLRSPIAMLAFLLILFFANQTT :  304 
LjEIN2b  : --------------------------------------VLRSPIALLAFLLILFLSNQTA :  242 
MdEIN2   : YMVNYVFMTSAENLFYSPEASSGLVVLTFQDAMSLMEQVFWGPIVPASFLLVLILSNQIT :  308 
PpEIN2   : YLVNYALMTSAENEY------SGLGLLTFQDVMSLIGQVFWGPIVSGAFLLVLFVSNQIT :  305 
FvEIN2   : YLVNYVLMTLAANAFY-----TSRGLLTFQDAMSLIEQVFWGPIVPVAFLLVLFLSNQIT :  257 
CsEIN2   : YVVNNVLMNSAANVFYS----SGLALHTFTDALSLMEQVFGSSVVYVLFLLVLFLSNQIT :  304 
AtEIN2   : SLVNYVLMNAAANVFHS----TGLVVLTFHDALSLMEQVFMSPLIPVVFLMLLFFSSQIT :  304 
                                                                               
                                                                               
                    *       380         *       400         *       420        
MtEIN2   : ALTWSLGGEVVVNGFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWSSGAEGIYQLLIFTQVLV :  369 
PsEIN2   : ALTWSLGGEAVVNGFLKLDIPGWLHYVTIRVIAVLPALYCVWSSGAEGMYQLLIFTQVLV :  378 
CaEIN2   : ALTWSLGGQVVVNGFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWSSGAEGMYQLLIFTQVLV :  414 
LjEIN2a  : ALTWSLGGEAVVHGFLKLDIPGWLHYATIRVIAVVPALYCVWSSGAEGMYQLLIFTQVLV :  377 
GmEIN2a  : ALTWSLGGEVVVRNFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWSSGAEGMYQLLLSTQVLV :  370 
PvEIN2a  : ALTWSLGGEVVVQGFLKLDIPGWLHYATIRVITVSSALYFVWSSGAEGMYQLLLFTQVLV :  370 
GmEIN2b1 : ALTWSFGGEVVVQSFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWSSGAEGMYQLLIFTQIVV :  364 
GmEIN2b2 : ALTWSFGGEVVVRNFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWNSGAEGMYQLLIFTQIVV :  364 
PvEIN2b  : ALTWSFGGEVVVHSFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWSSGAEGMYQLLIFTQIVV :  364 
LjEIN2b  : ALTWSLGGEVVVHRFLKLDIPGWLHYATIRVIAVLPALYCVWSSGAEGMYQLLIFTQVVV :  302 
MdEIN2   : ALSWSLGGDVVLNEFLKVDLPGWLHCATIRIIAIVPALYFVWSSGAEGMYQLLIFTQVLA :  368 



PpEIN2   : TLSWSLGGQVVLNDFLKLDLPGWLHCATIRIIAIVPALYFVWSSGAEGMYQLLIFTQVLA :  365 
FvEIN2   : TLSWSLGGQVVLNDFLKLDLPGWLHCATIRIIAVVPALYFVWSSGAEGMYQLLVSTQVLA :  317 
CsEIN2   : ALTWSLGGQLVLTNFLKLDIPGWLHCATIRIIAIIPALCCVWSSGAEGMYQLLIFSQVMV :  364 
AtEIN2   : ALAWAFGGEVVLHDFLKIEIPAWLHRATIRILAVAPALYCVWTSGADGIYQLLIFTQVLV :  364 
                                                                               
                                                                               
                    *       440         *       460         *       480        
MtEIN2   : ALQLPSSVIPLFRVALSRSIMGAHKVSQSMELLALTIFLGVLGMNIMFLGEMIFGSSDWA :  429 
PsEIN2   : ALQLPSSVIPLFRVAMSRSIMGAHKISQSLELLALTIFIGMLGLNIVFLVEMIFGNSDWA :  438 
CaEIN2   : ALQLPSSVIPLFRVAMSRSIMGAHKISQSLELLALVIFIGMLGLNIVFLVEMIFGNSDWA :  474 
LjEIN2a  : ALQLPSSVIPLFRVAMSRSIMGPNKVSQSVELLALIIFIGMLGLNIVFVIEMIFGNSDWV :  437 
GmEIN2a  : ALQLPSFVIPLFRVATSRSIMGVHKISQFLELLASIIFIGMLGLNIVFVVEMIFGNSDWA :  430 
PvEIN2a  : ALQLPSQVIPLFRVATSRSIMGVHKISQFLELLALIIFIGMLGLNIVFVVEMMFGNSDWA :  430 
GmEIN2b1 : ALQLPSSVIPLFRIASSRSIMGVHKIPQFVEFLALIIFIGMLGLNIVFVVEMIFGSSDWV :  424 
GmEIN2b2 : ALQLPSSVIPLFRIASSRSIMGVHKIPQFVEFLALIIFIGMLGLNIVFVVEMVFGSSDWV :  424 
PvEIN2b  : ALQLPSSVIPLFRIASSRSIMGVHKIPQFVEFLALIIFIGMLVLNIVFVVEMIFGSSDWV :  424 
LjEIN2b  : ALQLPSSVIPLFRIASSRSIMGVHKIPQFVEFLAWVIFIGMLGLNMVFVVEMIFGNSDWV :  362 
MdEIN2   : ALLLPSSVIPIFRIAASRPIMGAHKISQFVEFLSLITLIGMLGLKIIFVVEMIFGNSEWG :  428 
PpEIN2   : ALLLPSSVIPLFRIAASRPIMGVHKVSQFVEFLSLITLIGMLGLKIIFVVEVIVGNSDWV :  425 
FvEIN2   : ALLLPSSVIPLFRVAASRQLMGAHKISQFVEFSALITLIGMLGLKVVFVVEMIFGNSDWV :  377 
CsEIN2   : ALLLPSSVIPLYRVASSRTIMGALKISQLVEFIAIGIFIGILGLKIIFVVEMIFGNSDWV :  424 
AtEIN2   : AMMLPCSVIPLFRIASSRQIMGVHKIPQVGEFLALTTFLGFLGLNVVFVVEMVFGSSDWA :  424 
                                                                               
                                                                               
                    *       500         *       520         *       540        
MtEIN2   : CDLRWNLGNGVSVLFSVLLIAGFLSICLMLRLATTPLRSASI---QLNAQVLNWDMPEAV :  486 
PsEIN2   : ADLRWNVGNGVSVSYAILLITGFMSLCLMLWLAATPLRSANI--HQLNAKELNWDMPETV :  496 
CaEIN2   : GDLRWNVGNGVSASYSVLLFAGFMSLCLMLWLAATPLRSANV---QLNAQVLNWDMPETV :  531 
LjEIN2a  : GDLRWNAGNGVSVSYLVLLTTAFTSLCSMLWLAVTPLKSANV----QSAQAWNRDTPEIV :  493 
GmEIN2a  : SDLRWNVGSGVSVSYLVLLTAAITSLCLMLWLAATPLRSASV---QLDAQTWNWDMPETL :  487 
PvEIN2a  : SDLRWNVGSGVSISYVVLLTTSFSSLCFMLWLAATPLRSLSV---RLDSKIWNWDMPKTL :  487 
GmEIN2b1 : GNLRWNVGTGVSLSYLVLLCTAFASFCLMLWLAATPLKSASV---QLDDQQWNWDMPQAV :  481 
GmEIN2b2 : GNLRWNVETGVSLSYLVLLCTAFASFCLMLWLAATPLKSASV---QLDDQAWNWDMPQAI :  481 
PvEIN2b  : GNLRWNVGNGVSLSYLVLLCTAFASFCLMLWLAATPLKSASI---QLD-EAWNWGMPQAI :  480 
LjEIN2b  : GNLRWNIGNGVSISYLFLLCTAFASFCLMLWLASTPLKSASV---QSDAQAWNWDMPKAI :  419 
MdEIN2   : GNLRSNGGSSM-----LLFLTACASFGLMIWLAATPLKSAS--V-RLEAQVWNWELMEGT :  480 
PpEIN2   : NNLRSNAGSSMSV-PCVLLLTACATFCLMIWLAATPLKSAS--A-RLEAQVWNWDMHMGS :  481 
FvEIN2   : DNLRWDAGSSMS----VLLITASASFCLMIWLAATPLKSAS--A-RIENQVWNWDMPKGV :  430 
CsEIN2   : VNLRWNMGSGMSIPFVVLLITACSSFCLMLWLAATPLKSATTIA-QLDAQVLNWDMAEVR :  483 
AtEIN2   : GGLRWNTVMGTSIQYTTLLVSSCASLCLILWLAATPLKSASN---RAEAQIWNMDAQNAL :  481 
                                                                               
                                                                               
                    *       560         *       580         *       600        
MtEIN2   : LNPPVDGEESHVTETVGHEDASFQADEPKPALARSLEYPEV-SLASFRPDLHLPETVMEP :  545 
PsEIN2   : PIPLVDGEESYITETAPHEETSVEVDEPKPALASTFEYPEV-SHESFRP--ILPETIMEP :  553 
CaEIN2   : SNPLVEGEESYITETVCHEDAYVEAEEPKPALARTLEYSEV-SLASFRP--DLPETIMEH :  588 
LjEIN2a  : PNPSVDGEESYLTETRCHEDASVEVEEPAPALATTLEYSDV-SLRSFHP--DLPETIMEP :  550 
GmEIN2a  : PTPPVVGEELYLTEKKCHEDVSKHVEEHTPAVAKSLDYSDV-SLPSFHP--DLPESLMEP :  544 
PvEIN2a  : PNPPIIGDKSYLTETRCREDASMQVEEPTPAVAKTLEYPDV-SYPSFHP--ALPKSVMEP :  544 
GmEIN2b1 : PKSRIDNEETDLKETRYQGDASVQGKEPSPALARTLEYSDV-PVASFHL--DLPETIMEP :  538 
GmEIN2b2 : PKSRIDNEETDLKETRYHGDASVQVKEPSPVLARTLEYSDV-PIASFHH--DLPETIMEP :  538 
PvEIN2b  : PEPRIDSEETDLSEKSYHGDASVQVMEPSPALTRTLEYSEL-PVASFLH--ELPETILEP :  537 
LjEIN2b  : PNTWIANEKSEVTETRYHGDEFVQVKEPTPALARTPEYSDA-PVASFHP--DLSETIMEP :  476 
MdEIN2   : PDSLTNEEEINRAEPQYHREASVQSHEPSPSFG--LDADSE--VANFDL--DLADTIMEA :  534 
PpEIN2   : PDSITKKEEINISEPKYHREVSVQKHEPSPSFGRALDSDSE--VASFDL--DLPETITEP :  537 
FvEIN2   : SEPFRNKE-TDIAEHNYHRDADIQKHEPSPSSGDALDRELDTAVANFDF--VLPETLLEP :  487 
CsEIN2   : PDSSEERENIDLGKSSYSAEP--------------IESHSDLSSTKFDF--NLPENIMEP :  527 
AtEIN2   : SYPSVQEEEIERTETRRNEDESIVRLES-----RVKDQLDTTSVTSSVY--DLPENILMT :  534 
                                                                               
                                                                               
                    *       620         *       640         *       660        
MtEIN2   : D--PQVNALKENH-SVAPS--VSTSDSGTVSKTVANDT------SSSDSKLK-DTKTI-I :  592 
PsEIN2   : D--PQVNTVKGNN-SVTPS--VSTSETGEAS-TVVND--------SSDSRHA-DTKTI-M :  597 
CaEIN2   : D--PQVNDVKENH-FVTSS--VSTSESGAEA-TVVND--------SSDSRFE-DTKTI-V :  632 
LjEIN2a  : D--PHANAVRENH-AITSS--ASTSELSEAVSTVFNDISDSTVEDISDSTVA-DSKMIKM :  604 
GmEIN2a  : E--PHVNAVRDNY-SLIS---TSTSEL-EAVYAVVNE--------TSDSCLE-DTKTITM :  588 
PvEIN2a  : E--LHVNVARANH-SAML---ASTSES-EVVTTVINK--------ISNSQLE-DTKSITM :  588 



GmEIN2b1 : D--VPVTTVRETH-PFTSFPCSPTS-VKESASTSESEAVPAVSNETSDIILG-HSKTLKT :  593 
GmEIN2b2 : D--VPVTTVRETH-PFTSFPFSPTSVVKESASTSESEAVPAVSNETSDIILG-DSKTLKT :  594 
PvEIN2b  : D--VPVITVRETH-SFTSFPCSPTPVVKESISTSESEAVAAASTETSGIRLV-DAKTLKT :  593 
LjEIN2b  : D--LHVTTVSETH-SITSFPCSQTSVVKESASTSESEAVSDVISETPDIRLE-DARSSDM :  532 
MdEIN2   : DQELHQTTVAENNNSHITFPCSPKSRMEGSRSAVESFPVSTVVNDVSDVTLE-DTSALKF :  593 
PpEIN2   : DEEHHLTTVVENG-SRITFPHSPKCHMEGSTSTVESTPVSTVVNEVSDVTLE-GTSALKI :  595 
FvEIN2   : DQELQLSGVEENS-SLGTFPHSAKCSKEEPTPVVELTRVPTVANEVSDVTVL-GTDTVKF :  545 
CsEIN2   : DQVLGSVNQNENR-SSTVVPSSPKYVQEELESTEELVSSSIVTHDVPDSTLA-DKKVLKI :  585 
AtEIN2   : DQEIRSSPPEERELDVKYSTSQVSSLKEDSDVKEQSVLQSTVVNEVSDKDLIVETKMAKI :  594 
                                                                               
                                                                               
                    *       680         *       700         *       720        
MtEIN2   : EANAPIEKTVE---IEDDSNVERDDDD--VDSWETEESSRAVLANAPSSTSEGPPSFRSI :  647 
PsEIN2   : ERDAPIEKTVE---IEDDSNAERDDDD--GESWETEESSRVVLPNAPSSTSEGPPSFRSI :  652 
CaEIN2   : ETNAPVEKTVE---IEDDSNAERDDDD--GDSWEIEESSRAVLANAPSSTSEGPPSFKSI :  687 
LjEIN2a  : ETGAPVEKTLE---VEADANAERDADD--GDSWETEESSRVVSESSPSLTSDGPASFRSI :  659 
GmEIN2a  : ETN-----------------AERDDDD----SWETEEPSGVVSASVPSSTSDGPASFRSL :  627 
PvEIN2a  : ETNNPIEKTME---VEGDSNVERDDDDDDGDSWEAEEPSGLVLANVPSSTSDGPASFRSL :  645 
GmEIN2b1 : ETTAPVEKTVE---IEGDSNAERDDDD--GDSWETEEIQKVVSL-APSSASDGPASFRSL :  647 
GmEIN2b2 : ETTAPVEKTVE---VEGDSNAERDDDY--GDSWETEEIPKVVSL-APSSASDGPASFRSL :  648 
PvEIN2b  : ETSASVEKTVE------DSIAERDDDD--GDLWETEEISKVVSL-APSSAPDGPASFRSL :  644 
LjEIN2b  : EAHAPVEKTVE---VEQDLNAERDDDD--VDLWETEETSKAVSASAPSSASDGPASFRSL :  587 
MdEIN2   : KSTESIEKTV---EAEADLPTEKDDDE--GDTWEPEESSKGVSGSTVPLASEGSGSFRSL :  648 
PpEIN2   : ESTEPIEKTVGVEGVEGDLPNEKDDDE--GDTWEPEDSLKGVSESTAPLTSEGPGSFRSL :  653 
FvEIN2   : ESTEQVEKTL---ATEGDLPTEKDDDE--GDTWEPEDSLKEASESTT-LTSEGPGSFRSL :  599 
CsEIN2   : ESVEAVEKTVG---LDGDLRSEKDDYE--VDNWEAEESLKEISGNIPSSTSEGPGSFRSI :  640 
AtEIN2   : EPMSPVEKIVS---MENNSKFIEKDVE--GVSWETEEATKAAPTSNFTVGSDGPPSFRSL :  649 
                                                                               
                                                                               
                    *       740         *       760         *       780        
MtEIN2   : SGKSDDGGCSFGSLSRIEGLGRAARRQLAATLDEFWGQLYDFHGQATQAAKAKKIDVLLG :  707 
PsEIN2   : SGKSDDGGGSFGSLSRIEGLGRAARRQLTLILDEFWGQFYDFHGNPSQ--TAKKFDVLLG :  710 
CaEIN2   : SGKSDDGGGSFGSLSRLEGLGRAARRQLAAILDEFWGQLYDFHGQATQEAKAKKIDALLG :  747 
LjEIN2a  : SGKGDEGGNSFGSLSRIEGLGRAARRQLAAVLDEFWGKLYDFHGLATHEARAKKIDDLLG :  719 
GmEIN2a  : NGKSDEGGNSCGSLSRIEGLGRAARRQLATVLNEFWGQLYDLHGQVTQEAKAGKIDLLLG :  687 
PvEIN2a  : NGKTDEGGNSFGSLSRIEGLGRAARRQLAFVLDEFWGQLFDFHGHITQEAKANKIDLLLG :  705 
GmEIN2b1 : SGKSDDGGNSIGSLSRLAGLGRGARRQLAAILDEFWGQLYGFHGQFTQEAKAKKLDVLLG :  707 
GmEIN2b2 : SGKSDDGGNSIGSLSRLAGLGRGARRQLAAILDEFWGQLFHFHGQFTQEAKAKKLDVLLG :  708 
PvEIN2b  : SGKSDDGGNSLGSLSRLAGLGRGARRQLAAILDEFWGQLYDFHGQFTQEAKAKKLDVLLG :  704 
LjEIN2b  : SGKSDDGSNSIGSLSRLAGLGRGARRQLAAILDEFWGQLYDFHGKFTTDAKAKRLDVLLG :  647 
MdEIN2  : SGKGDDGGSSAGSLSRLAGLGRAARRQLAAVLDEFWGQLYDFHGNVIQDAKAKKLDLLLG :  708 
PpEIN2   : SGKGDEGGSSAGSLSRLAGLGRAARRQLAAVLDEFWGQLYDFHGNVIQEAKAKKLDLLLG :  713 
FvEIN2   : SAKGDEGGSGAGSLSRLAGLGRAARRQLAAALDEFWGQLYDFHGNVIKEARTKKLDLLLG :  659 
CsEIN2   : GGRSEEGGNGTGSLSRLAGLGRAARRQLTGILDEFWGQLYDFHGVPTQDAKVKKLDLLLG :  700 
AtEIN2   : SG---EGGSGTGSLSRLQGLGRAARRHLSAILDEFWGHLYDFHGQLVAEARAKKLDQLFG :  706 
                                                                               
                                                                               
                    *       800         *       820         *       840        
MtEIN2   : MGVDSKPTA----SLQKMDACGKDYSE-YLVSVGGRASDNLINAGPYDYSNQPRMQSNSE :  762 
PsEIN2   : TDVDSRPTT----SLQKMDPCGKDYSE-YLVSACSRASDTSINAGPYDYSAQPRMQSNSE :  765 
CaEIN2   : VGVDSRSTT----SLQKMDVCGKDYSE-YLAPVGGRLSDTFINAGPYDYSNQPRMQSNSE :  802 
LjEIN2a  : LGADSRPTS----SFQRVDACGKDYSE-YSLSVGGRTSDTPMNASSFDSSKQPRMQSNSE :  774 
GmEIN2a  : VGVDSRPTS----SLQKVDACGKDYSE-YLVSVRGRASDALMNSASYDSSKQPMMQSNSE :  742 
PvEIN2a  : VGVDLRPTS----SLQKVDASRKDYSE-YSGSVRGRASNTLANSDLYDYSKQPMMQSNSE :  760 
GmEIN2b1 : --IDSRLTG----SLQRMDPCGKEYSE-YLISVGSRAPDTLMNSAPYESPRQNRIQSNLD :  760 
GmEIN2b2 : --VDSTLTG----SLQKMDSC-KACYE-YFKSVGSRAPDTLMNSAPYESPRLNRMQSNLE :  760 
PvEIN2b  : --VDSRLTG----SLQKMDTCGKEYPE-KWISAGS-IPDSLMNSASYDSPRQHRMQSNFE :  756 
LjEIN2b  : --VDSRLAGG---SLQKVDSNAKEYSE-YLIPVGSRAPDTSMNSAPYDSPRQHRIQSNME :  701 
MdEIN2   : SDSKS------VSSLLKVDTSPKETSG-FFPSAGGRGSDSLISSSLYESAKQHRVQSSLE :  761 
PpEIN2   : LDSKA------ASSSLKVDTSAKELSG-YFPSAGGRGSDPIMNSSLYDSPKQQRVQSSLE :  766 
FvEIN2   : SDSKASSAASSASSLLKDDTTAKEVSG-CFPSVGGKGSDPLINLSLYDSVNQQRLQNSIE :  718 
CsEIN2   : ------------FTSLKLDAVGKDFPH-SSP-IGCKTSDP-ISSSLYDSPKSQRVQSGLE :  745 
AtEIN2   : TDQKS-------ASSMKADSFGKDISSGYCMSPTAKGMDSQMTSSLYDSLKQQRTPGSID :  759 
                                                                               
                                                                               
                    *       860         *       880         *       900        
MtEIN2   : SAYGLQRSSS-SVRASPIQLLDAYVQSSN-RNLNDSGERRYSSVRNLHSSEAWD-YQPAT :  819 



PsEIN2   : SSYGLQRSSS-SVRANPIQLLDAYAQNSA-RNFLESGERRYSSVRSLHSSEAWD-YQPAT :  822 
CaEIN2   : SSYGLQRSSS-SVRASPIQLLDAYVQNSS-RNFIDSGERRYSSVRNLHSSEAWD-HQPAT :  859 
LjEIN2a  : SPYGLQRSSS-SSMANPIQLLDAYVQ----RNVLDSGERRYSSVRNLHSSQAWD-YQPAT :  828 
GmEIN2a  : S-YGLQRSSS-SMWANPIQLLDAYVQNSS-HNLLDSGERRYSSVRNLHSSEAWD-YQPAT :  798 
PvEIN2a  : S-YGLQRSTS-SMRTDPIQLVDAYVQNST-HNLLDSGERRYFSVRNLHSSEARD-YQPAT :  816 
GmEIN2b1 : ASYGPQRSSS-SLRANPVQFMDEYVQTSS-RNLLDAGERRYSSVRNLPTSAAWD-YQPAT :  817 
GmEIN2b2 : ASFGPQRSSS-SLQANPVQFMDEYVQTSS-RNLLDAGERRYFSVHNLPTSAAWD-YQPAT :  817 
PvEIN2b  : PSYGPRRSYS-SVRTNPMQFMDEYVQTSN-RNLLSAGERRYSSVRNVPTSRSWD-YQPTT :  813 
LjEIN2b  : ASYGLQRNYS-SLRANSTHLLDDYAPTSC-RNLVDAGERRYSSVRNLPSSGVWD-YQPAT :  758 
MdEIN2   : S-YAVQRGSS-SSLPSRMQLLDAYVQNSS-HSIIGSGERRYSSVRSIPTSESWD-YQPAI :  817 
PpEIN2   : S-YGVQRGSS-ALLPSRVQLLDAYVQNSS-RSVIDSGERRYSSVRSLPSSESWD-YQPAT :  822 
FvEIN2   : SAYGAQRGSS-LLWPGHMHLLDAYVQNSS-RSVIDLGERRYSSVRSIPSSESWD-YQPAT :  775 
CsEIN2   : PPYGIQKGHQ-PLWSNHMQHWDAYVNNSS-HNALDSGVKRYSSLRSLPSTESWD-YQPAT :  802 
AtEIN2   : SLYGLQRGSSPSPLVNRMQMLGAYGNTTNNNNAYELSERRYSSLRAPSSSEGWEHQQPAT :  819 
                                                                               
                                                                               
                    *       920         *       940         *       960        
MtEIN2   : IHGYQTASYLSRGVKDRSSENINGSMPLTSLKSPS-------TGNPNYRDSLAFVLGKK- :  871 
PsEIN2   : IHGYQTASYLSRGVKDRSSENINGSMQLSSLKSPS-------TGNSNY--SLAFALGKK- :  872 
CaEIN2   : IHGYQTASYLSRGVKDINSENINGSMQLSSLKSPS-------TSNTNYRDSLAFALGKK- :  911 
LjEIN2a  : IHGYETASYLSRGGNDRNSDNVSAPMQLSSLKTPS-------VGNTNYRDSLAFALGKK- :  880 
GmEIN2a  : IHGYQTASYLSRLGKDRNSANLNCQVDLSSLKSPS-------IVNTKYRDSLAFALGKR- :  850 
PvEIN2a  : IHGYQTASYLSRLGKDTDSANLNGPVDLSSLKSPS-------IVNAKYRDSLAFALGKR- :  868 
GmEIN2b1 : IHGYQVSSYINQVGKDTNSDNLNGLRESPSMGNTNHYRNSMGNT--NYRNSIAFALGKK- :  874 
GmEIN2b2 : IHGYQVSSYINQVGKDTNSDKLNGLRESPSMGNTN-----------NYRNSIAFALGKK- :  865 
PvEIN2b  : VHGYQVASYINQIGKETNSDNLNGLMESPSMGIMSNYRNSIGNTNNNYRNSIALAMGQK- :  872 
LjEIN2b  : VHGYQIASYMSQVGKGRNSDNLNAPMELSPMKSPS-------MSSTNYRNSI-LALRQK- :  809 
MdEIN2   : VHDYXIASYLNRMENDKSSDNLNGQMEPSVLQSGSS-----LGAGN-YRDSLAFTMGQK- :  870 
PpEIN2   : IHSY-HPSYLNRIAKDRGFDNLNGQMESAALQSASS-----LGAAN-YRDSLAFTMGQK- :  874 
FvEIN2   : VHGYQMPSYLNRN--DRSSSNLNGQIESPALNSASS-----LGAGN-YRDSLAFTMGQK- :  826 
CsEIN2   : VHGY-QLTYLSRMAKDRSSGNSNGQLDSSGSKYHTL-----GGGGAGLRDSVAFAMGQK- :  855 
AtEIN2   : VHGYQMKSYVDNLAKERLEA-LQSRGEIPTSRSMA-------LGTLSYTQQLALALKQK- :  870 
                                                                               
                                                                               
                    *       980         *      1000         *      1020        
MtEIN2   : LHNGSGVGHPPG---FENVAVSRNRQLQTERSNYDSSSPGAAANT-VSSVNTKKYHSLPD :  927 
PsEIN2   : LHNGSGVGHPPG---FENVAVSRNRQLLSERSNYDSCTSGPAANT-VNSINTKKYHSLPD :  928 
CaEIN2   : LHNGSGVSHPPG---FENVAVSRNRQLQSERSNYDSCSSGPAANT-VNSVNTKKYHSLPD :  967 
LjEIN2a  : LHNGSGLGQPPG---FEN--VSRNSQLQSERSQYDFCSSGPADNT-VSSVNTKKYHSLPD :  934 
GmEIN2a  : LQSGSGVGQPPG---FPNVAVSRDSQLQSERFYYDLCSSGSADNT-VNSVNTKKYHSLPD :  906 
PvEIN2a  : LCSGQSVGQPPG---FPKVAISRDCQLQSERSHYDVCSSGSADNS-VNSVNTKKYHSLPD :  924 
GmEIN2b1 : LQNGSGLSQPPG---FQNIAVSKNSQLPSERSYYDSRPSGPVDST-VSSVNAKKYHSLPD :  930 
GmEIN2b2 : LQNGSGLSQPPG---FPNIAVSKNSQLPSERSYYDSRPSGPVDST-VSSVYAKKFHSLPD :  921 
PvEIN2b  : LQNGSGLSQPPG---FQNIAVPKNSQLPSERSCY-----GPADNS-VSSVNAKKYHSLPD :  923 
LjEIN2b  : MQNGLGAGQPPG---FENVSTSMNCRIPSERSQYDSRTSGSTNNA-VSSVNTKKYHSLPD :  865 
MdEIN2   : LQTGLGSGQASS---FQNFTVSRNSPMQSERPYYDPRSSGIAENV-VSPANAKKYHSLPD :  926 
PpEIN2   : LQNGLGSGQASI---FQNHTVSRNSPLQSERPYYDLHPSGIAENV-VSSANAKKYHSLPD :  930 
FvEIN2   : LQNGLGSVQASS---FQNLTVSRQSPLQSDRPYYDVPSSGISENA-VNSANAKKYHSLPD :  882 
CsEIN2   : LQNGLGACQQAAPPGFSNITVSRKPSSESERKYYDHSLSGTGENL-VSVSNTKKYHSLPD :  914 
AtEIN2   : SQNGLTPGPAPG---FENFAGSRSISRQSERSYYGVPSSGNTDTVGAAVANEKKYSSMPD :  927 
                                                                               
                                                                               
                    *      1040         *      1060         *      1080        
MtEIN2   : ISGYSIPHRAGYVSD-KNAPWDGSVG---YGSFAGRMGYEPSMYSNSGSRAGGAHLAFDE :  983 
PsEIN2   : ISGYSIPHRAGYVAD-KNAPWDGSVG---YGSFAGRMGYEPSLYSNPGSRAG-AHLAFDE :  983 
CaEIN2   : ISGYAIPHRAGYASD-KSAPWDGSVG---YGSFAGRMCYEPSLYSNSGSRAG-AHLAFDE : 1022 
LjEIN2a  : ISGYSIPHRAGYVSN-KNAPQDGSLG---YGSFASKTCYEPSLYSNSGSRTG-AHLVFDE :  989 
GmEIN2a  : ISGYSIPHRAGYVSD-KNAPRDGSVG---YGSFASRTCYDQSLYLNSGSRTG-GHLAFNE :  961 
PvEIN2a  : ISGYSIPHRSAYVSD-KNAPSDGSAG---YGSYASRTCYQRLPYSNSGTRTG-GHLTFNE :  979 
GmEIN2b1 : ISGYAIPHRDVYMSD-KSAPWDGSVGG--YRSSASRTHYEPSLYSNSGSRTG-APLAFDV :  986 
GmEIN2b2 : ISGYAIPHRDVYLSD-KSAPWDDSVGG--YRSSASRTHYEPSLYSNSGSSTG-APLAFDV :  977 
PvEIN2b  : ISGYAIPHRDAYISD-KSAPWDGSVGG--YRSSTGRTHHEQSLYSNSGSRAG-APLAFDV :  979 
LjEIN2b  : ILGYAIPARDAYMSD-KSAPWDISVGG--YGSSANMTRYQSSLYSNSGSRTG-APLAFDV :  921 
MdEIN2   : IH------RELYMPD-KNANWESPLG---YGSSAGMTGYESSLYSNSGVRTG-APLAFDE :  975 
PpEIN2   : IH------RDLYMPE-KSANWESPVG---YGSSTGITNYESSLYSNSGARTG-APLAFDQ :  979 
FvEIN2   : IN------RDLYNSS-KSAPRDPPPG---FG----IMGYESSLYPKSGVRGG-GSLAFDE :  927 
CsEIN2   : IH------RDQHTSD-KSSQWDNVSG---YGTSIGRITARG-VSTNSGSRLV-SPLAFDE :  962 



AtEIN2   : ISGLSMSARNMHLPNNKSGYWDPSSGGGGYGASYGRLSNESSLYSNLGSRVG-VPSTYDD :  986 
                                                                               
                                                                               
                    *      1100         *      1120         *      1140        
MtEIN2   : VSP-----YREALSSQFSSGFDTGSLWSRQPFEQFGVAGKIHNVAMEG-AGSRPNAIVQE : 1037 
PsEIN2   : VSPSKV--YREALSSPLSSGLDTGSLWSRQPFEQFGVADKSHNVAMEG-AGRRPNAIVQE : 1040 
CaEIN2   : VSPSKVYSVREAFSSQLSSGFDTGSLWSRQPFEQFGVADKIHNVAMEG-AGSRPNAIVQE : 1081 
LjEIN2a  : LSQTKL--YRETLSSQLNSGFNSGSLWSRQPYEQFGLANKIHNVPTEG-VGSRPNASVQE : 1046 
GmEIN2a  : LPLSEV--YNKALSSQLSSGFDTGSLRSRLPYEQFGVAEKIPNVAMEA-VGNRPNAIAQE : 1018 
PvEIN2a  : LSSSKA--YNEALSSQLNSGFDTGSLRSRLPCEQFG-PEKNRNIAMEG-VGSRPKAIVQE : 1035 
GmEIN2b1 : LSPSKA--YSDELSSQLSSGFGTGSLWSRQPFEQFGVDDKIHNAATED-VGNRPSATTQE : 1043 
GmEIN2b2 : LSPSKV--YGGVLSSQLSSGFGTGSLWSRQPFEQFGVDDKIHNAATED-VGNRPSATTHE : 1034 
PvEIN2b  : LSPSKV--YSNVLSSQLSSGLGTGSLWSRQPFEQFGVDDRVHSASTED-VGNRRSAITQE : 1036 
LjEIN2b  : LSPTKV--YSDVLSSQLSSGYGTGSLWSRQPFEQFGVDDKIQNVAP-D-VGSRPSTTAKE :  977 
MdEIN2   : LSP-K--VY-NSLSSQQSSTFNTGSLWSRQPFEQFGVADTNRTIGSG--IGNRVGSVNQE : 1029 
PpEIN2   : LSPSQ--VYRDAFSSQQNSSFNTGSLWSRQPFEQFGVADNNRTIGSGG-FGYRAGSVSQE : 1036 
FvEIN2   : VSPSN--VYKDVRSSQPNSNYGTGSLWSRQPFEQFGVADNNRSIGTA--VGSRAGSAGME :  983 
CsEIN2   : LSPAN--VYSGALSPQMNPHLDSGSFWHRQPSEQFGLDKNSNSESKG---IGRLHSISHE : 1017 
AtEIN2   : ISQSRG-GYRDAYSLPQSATTGTGSLWSRQPFEQFGVAERNGAVGEELRNRSNPINIDNN : 1045 
                                                                               
                                                                               
                    *      1160         *      1180         *      1200        
MtEIN2   : ITF-EDIEGKLLQSVRLTIMKLLKLEGSDWLFKQNDGIDEDLIDRVAARDKFVYEIEARE : 1096 
PsEIN2   : TTF-EDIEGKLLQSLRLCIMKLLKLDGSDWLFKQNDGIDEDLIDRVAAREKFVYEIEARE : 1099 
CaEIN2   : TTF-EYIEGKLLRSLRLCIVKLLKLEGSDWLFKQNDGIDEDLIDRVAAREKFVYEIETRE : 1140 
LjEIN2a  : TTLSVDIEGKLLQAVRLCIMKLLKLEGSDWLFRHNDGTDEELIDRVAAREKFVYEIETRE : 1106 
GmEIN2a  : TTSFVDIEGKLLQSIRLCIVKLLKLDGSDWLFRQNGGADEDLIDSVAAREKLFYEIETRE : 1078 
PvEIN2a  : TT-FVDMERKLLLSVRLCIVKLLKLEGSDGLFRQNGGADEDLIDSVAVREKVVCELETRE : 1094 
GmEIN2b1 : TTSVVDIDGKLLQSFRQCILKLLKLEGSDWLFKQNDGADEDLIDRVAAREKFVYEIETTE : 1103 
GmEIN2b2 : ITSVVDIDGKLLQSFRQCILKLLKLEGSDWLFKQNDGADEDLIDRVAAREKFVYEIETTE : 1094 
PvEIN2b  : TTSVVDIDGKLLQSFRSCILKLLKLEGSDWLFKQNDGADEDLIDRVAAREKFFSEVETTE : 1096 
LjEIN2b  : NTSSVDIDNKLLQSFRHCIVKLLKLEGSDWLFRQNDGADEDLIDRVAAREQFIYEVETTE : 1037 
MdEIN2   : TTSVADSEAKLLQSFRHCIVKLLKLEGSDWLFTQNDGVDEDLIDRVASREKFLYEAETRE : 1089 
PpEIN2   : ATSVADSEAKLLQSFRHCIVKLLKLEGSDWLFTQNDGVDEDLIDRVAAREKFLYEAETRE : 1096 
FvEIN2   : ATSVADSEAKLLQSFRHCIVKLLKLEGSDWLFRQNDGVDEDLIDRVAAREKILYDAETRE : 1043 
CsEIN2   : ASFVVNSEARLLQSFRDCIVKLLKLEGSDWLFGQSDGADEELIDCVAAREKFLYEAEARE : 1077 
AtEIN2   : ASSNVDAEAKLLQSFRHCILKLIKLEGSEWLFGQSDGVDEELIDRVAAREKFIYEAEARE : 1105 
                                                                               
                                                                               
                    *      1220         *      1240         *      1260        
MtEIN2   : TNQGIHMGDTRYFPSDRKSVSSMKVNEANASSLSVSSVPNCGEGCVWRADLIISFGVWCI : 1156 
PsEIN2   : INQVVHMSDTRYFPSDRKSVSLMKS-EANASSLLVSSVPNCGEGCVWRLDLVVSFGVWCI : 1158 
CaEIN2   : MNQVIHMGETRYFPSDRKSVSSLKNNEANSSNPLVSSVPNCGEGCVWRSDLIISFGVWCI : 1200 
LjEIN2a  : MNH--MAGESRFPSSDRKSGSFVKNTEANSSSFSVSSVPNCGDGCVWRAGLVISFGVWCI : 1164 
GmEIN2a  : MNQVIHMDEAHYFPSDRKFGSSMKSNGAYSSGFSVSSVPNCGQGCIWKTDLIISFGVWCI : 1138 
PvEIN2a  : TSQVNHVGEAQYCIADRKLS------------FSSSPVPNCGEGCVWRTDLIISFGVWCI : 1142 
GmEIN2b1 : MNR-NHMGETRYLSSDGKSCSSMKNNEANWSSFSVTSIPNCGDGCVWRADIIISFGVWCI : 1162 
GmEIN2b2 : MNR-NHMGETRYLSSDGKACSSMKNNEANWSSFSVTSIPNCGEGCVWRADIIISFGVWCI : 1153 
PvEIN2b  : MNQANAMGEARYFSSDGKTFSSMKNNEANWSNFSVTSIPNCGEGCVWRADIVISFGVWCI : 1156 
LjEIN2b  : MNRVSHMGEARYFSSDGKSGSSMKNNELNCSSFSVSSIPHCGEGCVWRADLIISFGVWCI : 1097 
MdEIN2   : INRTGQMGEPQYHSSDRKPASAMK-NND-LSQFMFSSVPHCGEGCIWKADLVVSFGVWCI : 1147 
PpEIN2   : MNRTVHMGEPQYHPSDRKSVSALK-NND-ANCTSF-MVPTCGEGCIWRSDLIVSFGVWCI : 1153 
FvEIN2   : INRTVHMGESPYPSSDRKSASAKM-NDVNLTHLMVSSVPNCGEGCIWRSDLIISFGVWCI : 1102 
CsEIN2   : MGRVVRMKESPSFSPDRRPGSGMK-NDTNFSNVSISSVPHCGEGCIWRSDLIVSFGVWCI : 1136 
AtEIN2   : INQVGHMGEP-----------------------LISSVPNCGDGCVWRADLIVSFGVWCI : 1142 
                                                                               
                                                                               
                    *      1280         *      1300         *      1320        
MtEIN2   : HRILDLSLLESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIEPAFSKPRTPS : 1197 
PsEIN2   : HRVLDLSVLESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDPAFKKPRTPS : 1199 
CaEIN2   : HRILDLSVLESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIEPAFSKPRTPS : 1241 
LjEIN2a  : HRILDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDPAFSKPRSPL : 1205 
GmEIN2a  : HSILNLSIVESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDPAFLKPRSPL : 1179 
PvEIN2a  : HSILNLTLVESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDPAFFKPRSPL : 1183 
GmEIN2b1 : KRVLDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDLAFSKPRSPM : 1203 
GmEIN2b2 : KRVLDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDLAFSKPRSPM : 1194 
PvEIN2b  : HRVLDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDLAFSKPRCPM : 1197 



LjEIN2b  : HRVLDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GVIDLAFSKPRSPM : 1138 
MdEIN2   : HRILDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQEFVSLHCTCALYTSRLTSNGIIDSAFSKPRSPM : 1207 
PpEIN2   : HRILDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDSAFSKPRTPM : 1194 
FvEIN2   : HRILDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDAAFSKPRTPM : 1143 
CsEIN2   : HRILDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GIIDPAFSKPRIPM : 1177 
AtEIN2   : HRVLDLSLMESRPELWGKYTYVLNRLQ-------------------GVIDPAFSKLRTPM : 1183 
                                                                               
                                                                               
                    *      1340         *      1360         *      1380        
MtEIN2   : APCFCIQVPTTHQQ-KSSPPLSNGMLPP-TVKPGRGKYTTASSLLELIKDVEIAISSRKG : 1255 
PsEIN2   : APCFCLEVPTTHLQ-KASPPLSNGMLPP-TVKAGRGKCTTPSMFFELTKDVEIAISSRKG : 1257 
CaEIN2   : APCFCLQVSTTHQQ-NSSPPLSNGMLPP-IVKPGRGKNTTASTLLELIKDVEIAISSRKG : 1299 
LjEIN2a  : SPCFCLQVPTTYLQQKSSPHLS---LPP-TAKPGRGKCTTPSTLLELIKDVEVAISSRKG : 1261 
GmEIN2a  : APCFCLQV-----QQKLSPHLSNGILPPTTTKPGQGKCTTASTLLELIKEVELAISGRKG : 1234 
PvEIN2a  : APCFCLQVLT-AHQRKLNPHLSNEMILP-TAKPGRGKCTTASGLLELIKDVELAISCRKG : 1241 
GmEIN2b1 : TPCFCLQVPMTY-QQKSGSPPSNGMLPP-ASKPGRGKCTTASVVFEMVKDVEIAISSRKG : 1261 
GmEIN2b2 : TPCFCLQVPMTY-QQKSSSPPSNGMLPP-ASKPGRGKCTTASVVFEMVKDVEIAISSRKG : 1252 
PvEIN2b  : TACFCLQVPMTY-QIKSSSPPSNGMLPP-ASKPGRGKCTTASVVFEMVKDVEIAISSRKG : 1255 
LjEIN2b  : APCFCLQVPMVH-QQR-LSPPSNGMLPP-AAKPGRGKCTTALVVLDMVKDVEIAISSRKG : 1195 
MdEIN2   : SPCFCLKVPAAH-QLKSSLSFSNG-IPP-AAKPARGKSTTAVTLLDIIKDVEIAISCRKG : 1264 
PpEIN2   : SPCFCLQISAVH-QLKSSPSFSNG-IPP-AAKPARGKCTTAVTLLDIIKDVEIAISCRKG : 1251 
FvEIN2   : SPCFCLQIAAAQ-QQKSSPTFSNGMLPP-AAKPARGKCTTAVTLLDIIKDVEIAISCRKG : 1201 
CsEIN2   : PPCFCLQIPQAF-QQRSSPQIANGMLPP-AAKPGKGKCTTAAMLLDMVKDVEIAISCRKG : 1235 
AtEIN2   : TPCFCLQIPASH--QRASPTSANGMLPP-AAKPAKGKCTTAVTLLDLIKDVEMAISCRKG : 1240 
                                                                               
                                                                           
                    *      1400         *      1420         *              
MtEIN2   : RTGTAAGEVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSSNKLVGNQEGTSSRKIPSSGPYNQ*- : 1309 
PsEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENMASVLKRYKRRLSSSKLFANQ-----GKIPSSGAHTQ-- : 1306 
CaEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSSNKLVGNQEGTGSRKIPSTGSYNQ-- : 1353 
LjEIN2a  : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSSINKPAGE-GSGLRKMTSASSYS--- : 1313 
GmEIN2a  : RTGTAAGDVAFPMGKENLASVLKRYKRRLS-NKPVGTNGGTGSRKIPTLAPYNQ*- : 1287 
PvEIN2a  : RTGTVAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLS-NKPAGTNEGTGSRKTPR*------- : 1288 
GmEIN2b1 : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKPVGTTQEG--IRKIPTSAPYNL*- : 1313 
GmEIN2b2 : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKPVGTTQEG--IRKIYL*------- : 1298 
PvEIN2b  : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKPVG-TQEG--IRKIPTSAPYNS*- : 1306 
LjEIN2b  : RTGTAAGDVAFPMGKENMASVLKRYKRRLPNKPVG-THEG--TRKIPTSAPYNL-- : 1246 
MdEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKAVGTHEGP-GSRK-SLTSAPYG-- : 1316 
PpEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLTNKTAGAHEGP-GSRK-VQTSAPYGS* : 1304 
FvEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKPVGTNEGPSGSRKGTATSAPYAS* : 1256 
CsEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKPVATHEVSSISRKISATSVPYSS* : 1290 
AtEIN2   : RTGTAAGDVAFPKGKENLASVLKRYKRRLSNKPVGMNQDGPGSRKNVTAYGSLG-- : 1294 
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Supplemental Figure S4. Interaction of lip1 and ein2 mutations
 
Plants were grown for 16 days from sowing under natural daylight in the glasshouse. The 
ein2 lip1 double mutant shoot did not emerge through the soil surface during this time.
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