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BEGIN DATA;

DIMENSIONS NTAX=99 NCHAR=246;

FORMAT MISSING=X GAP=-

MATRIX
NvFGF1D
NvFGF8A
NvFGF1B
NVvFGF1lE
Nv247007
NVvFGF1C
NvFGF1lA
Nv208072
Nv211797
NvFGF8B
Nv204532
Nv212165
Nv244903
HsFGF5
MusFGF5
MusFGF6
HsFGF6
HsFGF4
GgFGF4
Ccidse6

BombyxviralFGF
Dmebranchless

X1FGF41
X1FGF20
MusFGF20
HsFGF20
GgFGF9
HsFGF9
MusFGF9
GgFGF1l6s
RatFGF16
MusFGF1l6
HsFGF16
Cig91620
Cs91620
Ci371020
MusFGF3
GgFGF3
X1FGF3
MusFGF23
HsFGF23
MusFGF21
HsFGF21
RatFGF22
MusFGF22
MusFGF7
HsKGF
GgFGF7
XtropLOC
XtropFGF10
GgFGF10

--ARFSETLP
--WRSILSLT

INTERLEAVE DATATYP

FSRPFERVTQLYSRNS————- L

SLRKYTRKRQLLAKNG=-——=—-—-
KKPTNKVRCTIFCRSG-=-—-—--

E=PROTEIN;

YLLRIN--PD----GTVDGTNDPS----
DHIRIL--KN----RRVDAKGRDG----
RFLAMN--EN----GTISGTLSQG----
YLITHID--KD----GRISGTTSHK----
FVIMID--RK----GAVRGTTDIY----
YYLEIF--PN----GEVGCTRDGS----
YHLOIL--PT----GLVRGTLDQR----

--PHATRALQNLGIDPQSMAMGSGISVPKIAFLYSSNSGKFVRIHSAHADGAGNRQ----
--KTESHRDMPAHLLARSRRNLHAVSTRKTVILOTKSLWIFEIRLDGSVGGTTNIN-—---

--RORDTIDEKSVLFTRTTTMYSRAS————-— GKHLRVLE--N----GEVDGKGERN—-—---
--IQRLRTDPFSLPFYRETQLYSRSS——=—--— RGHLRIFN-RQ----IDAEGKDGDP----
--FNQLTGIVRTPTFRRKVKLYCKTG-—=—-——~- FHLVML--PG----GTLKGSLSAN----
WLPVESTLPASPLTCTTDIRLYCKN=-——=—=—-— QLFLQIS--DD----GSVSGTRDQLCPYG
--LEQSSFQWSPSGR-RTGSLYCRVGIG----FHLQIY--PD----GKVNGSHEA—-—-—-—--
--SEHSSFQWSPSGR-RTGSLYCRVGIG----FHLQIY--PD----GKVNGSHEA-—-—-—--
-SGVNWESGYLVGIK-RORRLYCNVGIG----FHLQVP--PD----GRISGTHEE-—----
-AGVNWESGYLVGIK-RORRLYCNVGIG----FHLQVL--PD----GRISGTHEE-----
-AVQSGAGDYLLGIK-RLRRLYCNVGIG----FHLQAL--PD----GRIGGAHAD-----
-RDAARDGDYLLGYK-RLRRLYCNVGIG----FHIQVL--PD----GRIDGIHSE-----
RLLHPHNNHQPNIKLVRRERLYCRVGIG----YQLEVR--KD----GKVTARHQS———--
SMADCSALLTHITGTSIPGRLFINR-——==——- RFLAVN--PN----GTVYGGTIESD---
RNERSTVPQSHLAWTSRKIQLYIKN-=——=—=—— RILOIL--RD----GVVNGTQDEN—-—---
-KDTSRDSDYLLGIK-ROQRRLYCNVGIG----FHIQVL--PD----GRINGMHSE-----
-—--APSDLSHLOGI-LRRRQLYCRTG-—==——- FHLQIL--PD----GNVQGTRQDH----
-GPGSVELAHLHGI-LRRRQLYCRTG-==——- FHLQIL--PD----GTVQGTRQDH----
-GPGAAQLAHLHGI-LRRRQLYCRTG-==——- FHLQIL--PD----GSVQGTRQDH----
-GPAVTDLDHLKGI-LRRRQLYCRTG-==——- FHLEIF--PN----GTIQGTRQDH----
-GPAVTDLDHLKGI-LRRRQLYCRTG-—==——- FHLEIF--PN----GTIQGTRKDH----
-GPAVTDLDHLKGI-LRRRQLYCRTG-—==——- FHLEIF--PN----GTIQGTRKDH----
--GSPTDFAHLKGI-LRRRQLYCRTG-==——- FHLEIF--PN----GTVHGTRQDH----
--GSPTDFAHLKGI-LRRRQLYCRTG-==——~- FHLEIF--PN----GTVHGTRHDH----
--GSPTDFAHLKGI-LRRRQLYCRTG-—==——- FHLEIF--PN----GTVHGTRHDH----
--GSPTDFAHLKGI-LRRRQLYCRTG-==——- FHLEIF--PN----GTVHGTRHDH----
--GMSAYDYDTQETTMRRRMLYCKNG—=—=——- FNLQIL--RN----GRISGTQESH----
--FMQKYDKDTPQVTMRRKMLYCKNG-=—=——~- YNIQIL--PN----GRISGTQESH----
--VLLRHKRMVQGGDRRMYRLYNRNH-—==——- YFIEIK--QD----GKVRGSYNK--—-—--
-GGRGGVYEHLGG-APRRRKLYCATK-——=——- YHLOQLH--PS----GRVNGSLEN—--—-—--
-GGRGGVYEHLGG-APRRRKLYCATK-——=——- YHLOQIH--PG----GKINGTLEKN----
-GGRGGVYEHLGG-APRNRKLYCATK-—=—=——- YHLOQIH--LN----GKINGTLEKN----
-AYPDTSPLLGSNWGSLT-HLYTATAR---TSYHLQIH--RD----GHVDGTPHQ-----
RAYPNASPLLGSSWGGLI-HLYTATAR---NSYHLQITH--KN----GHVDGAPHQ—-—----
-PIPDSSPLLQFGGQVROQRYLYTDDDQ--DTEAHLEIR--ED----GTVVGAAHR-----
HPIPDSSPLLOFGGQVRQRYLYTDDAQ--QTEAHLEIR--ED----GTVGGAADQ—-——-—
-PGAPGGYPHLEG-DVRWRRLFSSTH-—=——- FFLRVD--PG----GRVQGTRWRH----
-PGAPGGYPHLEG-DVRWRRLFSSTH-——=——- FFLRVD--LG----GRVQGTRWRH----
-ERHTRSYDYMEGGDIRVRRLFCRTQ-——=——- WYLRID--KR----GKVKGTQEMK----
-ERHTRSYDYMEGGDIRVRRLFCRTQ-——=——- WYLRID--KR----GKVKGTQEMK----
-ERHTRSYDYMEGGDVRVRRLFCRTQ-—=—=——~- WYMRID--KR----GKVKGTREAN—----
-ERHTRSYDYMEGGDVRIRKLFCRTQ-——=——- WYLWID--KR----GNVKGTQDPN—----
-SRHVRSYNHLQOG-DVRSRKLFSYTK-—=—=——- YFLOID--GN----GTVSGTKKEN----
-GRHVRSYNHLQOG-DVRKRKLYSYNK-—=—=——- YFLKIE--KN----GKVSGTKKEN----
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HsFGF10
GgFGF19
HsFGF19
DrFGF2
HsFGF2
MusFGF2
GgFGF1
HsFGF1
MusFGF1
DrFGF1
CsFGF1114
CiFGF1l114
Dmepyramus
Dmethisbe

ApisMGC84348

Celegll?

SpurpXP787124

HsFGF11
MusFGF1l1
CelLET756
RatFGF11
MusFGF13
GgFGF13
HsFGF13
X1FGF13
HsFGF12
Cilarge
GgFGF11B
RatFGF12
MusFGF12A
GgFGF41A
HsFGF14
RatFGF14
MusFGF14
GgFGF14
HsFGF141IB
MusFGF1l4b
cigl718
Cs817182
Cs817181
RatFGF8
MusFGFS8
GgFGF8
X1FGFS8
HsFGF17
MusFGF17
HsFGF18
MusFGF18

NvFGF1D
NvFGF8A
NvFGF1B
NvFGF1lE
Nv247007
NvFGF1C
NvFGF1A
Nv208072
Nv211797

-GRHVRSYNHLQOG-DVRWRKLFSFTK-—=—=——- YFLKIE--KN----GKVSGTKKEN----
—————————— GWGEPIRLRHLLHRPGKHGLFSCFLRIG--GD----GRVDAVGSQ—-————
—————————— GWGDPIRLRHLYTS-GPHGLSSCFLRIR--AD----GVVDCARGQ--—--
AAPDAENSSFPAGSFRDPKRLYCKNG--G---FFLRIN--AD----GRVDGARDKS —---
LPEDGGSGAFPPGHFKDPKRLYCKNG--G---FFLRIH--PD----GRVDGVREKS—---
LPEDGG-AAFPPGHFKDPKRLYCKNG--G---FFLRIH--PD----GRVDGVREKS—---
-TALTERFGLPLGNYKKPKLLYCSNG--G---HFLRIL--PD----GKVDGTRDRS----
-TALTEKFNLPPGNYKKPKLLYCSNG--G---HFLRIL--PD----GTVDGTRDRS----
-AALTERFNLPLGNYKKPKLLYCSNG--G---HFLRIL--PD----GTVDGTRDRS----
MTEADIAVKSSPRDYKKLTRLYCMNG--G---FHLQIL--AD----GTVAGAADEN----
-AGGQIKGIKESQLKGVKTQIFSRQG-==——~- FYLDIDR-ES----GEVRGVQEE-—-—---
-VGGQLKGVRESQLKGVKTRLYSRHG-==——- FYLDIDR-EN----GGVKGVDDD—-—-—-—--
————————————— TLSKHSELALHIN------SHGKVT-------AENILRTYQYF—-——--
-—-LLFFIVVISGALCTVEDYVIMSQCAHNKATIHIAAE-—=——=——— GTVSVTDTSQ—----
VIWDPRKPAQNPVYNCLVIKLFCRTG-==——- YHLGVS--ES----GRVRGLSATN----
TCARFQIKPNVHYLGETHWQLFNECS————- OGMLQSF—-====—— LGSLNTRGYP—-——-—
RRKASSRGSTLIYNSKQPTQLFCRTN=-——=—=—-— FRLACVHE-D----GTINGTRDNMDVY-
-RPARPDRGPEPQLKGIVTKLFCRQG-—=———~- FYLOAN--PD----GSIQGTPEDT----
-RPTRODRGPEPQLKGIVTKLFCRQG-=———~- FYLOAN--PD----GSIQGTPEDT----
QLODEEENGYPPADDRRRGALFCRSG---TWLEMLPIENPDDGSTRVKVHGTKEES——--
-RPTRODRGPEPQLKGIVTKLFCRQG-—=———~- FYLOAN--PD----GSIQGTPEDT----
-—-KKRRRRRPEPQLKGIVTKLYSRQG-—=—=——- YHLQLQ--AD----GTIDGTKDED----
————————— KEPQLKGIVTKLYSRQG------YHLQOLQ--AD----GTIDGTKEED----
--HKENTEPEEPQLKGIVTKLYSRQG-—=—=——- YHLQLQ--AD----GTIDGTKDED----
--LKEHTEPEEPQLKGIVTKLYSRQG-=—=——- YHLQLQ--PD----GTIDGAKEEE----
—————— MASKEPQLKGIVTRLFSQQG------YFLOMH--PD----GTIDGTKDEN----
KGADKGGVVGGGNGERLHNTLYIKRS—=—-—- STTMRIL--PS----GRVHGSRDID----
—————— MEGKEPQLKGIVTRLFSQQE------YFLOMH--PD----GTIDGTKDEN----
-RKRPVRRRPEPQLKGIVTRLFSQQG—-——=——- YFLOMH--PD----GTIDGTKDEN----
-RKRPVRRRPEPQLKGIVTRLFSQQG———=——- YFLOMH--PD----GTIDGTKDEN----
-KKRRL-RRODPQLKGIVTRLYCRQG-==——- YYLOMH--PD----GSLDGTKDDS----
-KKRRL-RRODPQLKGIVTRLYCRQG-==——- YYLOMH--PD----GALDGTKDDS-——--
-KKRRL-RRODPQLKGIVTRLYCRQG-==——- YYLOMH--PD----GALDGTKDDS-—--
———————————————————————————————————— MH--PD----GALDGTKDDS----
-SLKKNKNQTDPQLKGIVTRLYCRQG-==——~- YYLOMH--PD----GSLDGTKDDS——--
-SLKKNKNPTDPQLKGIVTRLYCRQG-=—=——~- YYLOMH--PD----GALDGTKDDS——--
-SLKKNKNPTDPQLKGIVTRLYCRQG-—==——- YYLOMH--PD----GALDGTKDDS-—---
——————————— SSSTRRYCEIYSKRTS-----NHIRILG-------KKVDGRGRRG----
———————— RSQTASTRRYYEIYAKAT-----SSRVQILG-KR----VNAKGVRGNK-—---
——————————————————————————————————— LFP-NQY----CSAKNVQFP-——--
—-——--SLVTDQLSRRLIRTYQLYSRTS——=—=-- GKHVQVLANKR----INAMAEDGDP----
-REQSLVTDQLSRRLIRTYQLYSRTS——=—-— GKHVQVLANKR----INAMAEDGDP----
-REQSLVTDQLSRRLVRTYQLYSRTS———=-— GKHVQILDNKK----INAMAEDGDV—----
-REQSLVTDQLSRRLIRTYQLYSRTS——=—-— GKHVQILANKK----INAMAEDGDP----
-RDOQGAMTDQLSRRQIREYQLYSRTS————-— GKHVQVTG-RR----ISATAEDGNK----
-RDQGAMTDQLSRRQIREYQLYSRTS————-— GKHVQVTG-RR----ISATAEDGNK----
-ENQTRARDDVSRKQLRLYQLYSRTS——=—=-— GKHIQVLG-RR----ISARGEDGDK-—---
-ENQTRARDDVSRKQLRLYQLYSRTS——=—--— GKHIQVLG-RR----ISARGEDGDK-—---
———————— SKYAELEFHSVGA---GLHMIVGVATRRYLTITDKGLLTAQLQPSLN----S

———————— DQYAKLIIESDG-F--GRVRIRGAETKFYLCMDKRRRLRARKRARNKK--NC
————————— VNETFELQSYGP---SIVRIRHVKTGFFIAMDRRGRLRAKRVSESRR-WDT

———————— DQYSALEFQSLGA---GKVIIKGVVTGRYLAINDQGLLYSTDTFHKE----A
———————— SRYALMKIETAGLN--GLFRAKAIATNLYLSMDSRGRLYTTRNRTEEN—---V
———————— SPNSVLEFLSVGP---DLIATIGGHAADKYLAVDNQGKIFTSNSERKE----C

———————— SKYITHFEMQSFGP---SLVKLKSVATGRYLSMKRDGALRTTKHLRSRE---T
———————— ENKAKLITESTAFG--GQVRVRSFHDNKYLCITRHGDISIEESVLGRSLDRC
———————— NPNVKLQLQOSVGQ---SLVRFFGIRARKYLAMDKNGNLYTTAKATSE----T
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NvFGF8B
Nv204532
Nv212165
Nv244903
HsFGF5
MusFGF5
MusFGF6
HsFGF6
HsFGF4
GgFGF4
Ccidse6

BombyxviralFGF
Dmebranchless

X1FGF41
X1FGF20
MusFGF20
HsFGF20
GgFGF9
HsFGF9
MusFGF9
GgFGF1l6s
RatFGF16
MusFGF1l6
HsFGF16
Cig91620
Cs91620
Ci371020
MusFGF3
GgFGF3
X1FGF3
MusFGF23
HsFGF23
MusFGF21
HsFGF21
RatFGF22
MusFGF22
MusFGF7
HsKGF
GgFGF7
XtropLOC
XtropFGF10
GgFGF10
HsFGF10
GgFGF19
HsFGF19
DrFGF2
HsFGF2
MusFGF2
GgFGF1
HsFGF1
MusFGF1
DrFGF1
CsFGF1114
CiFGF1114
Dmepyramus
Dmethisbe

ApisMGC84348

Celegll?

———————— DIYAKVIVQSVTF---GRIXIRGIKSNRMLCLNKYGKLVGRKK-RKK----C
———————— YAKLILESDTFG----GRVKIKGDKTKHYLCIKKDGRLTSRKIPKSP---KC
—————— ITSMYGLFELESYGR---SLIRVKSVPHDMYIAISNTGQVYATANTSVE—-—---T
QYTFYKEYYMETTLEITHTLSK---NTVRIYSPKVKKYLAIDSNGRLCSKGKASED----T
———————— NMLSVLEIFAVSQ---GIVGIRGVFSNKFLAMSKKGKLHASAKFTDD----C
———————— SVLSILEIFAVSQ---GIVGIRGVFSNKFLAMSKKGKLHASAKFTDD----C
———————— NPYSLLEISTVER---GVVSLFGVKSALFIAMNSKGRLYTTPSFHDE----C
———————— NPYSLLEISTVER---GVVSLFGVRSALFVAMNSKGRLYATPSFQEE----C
———————— TRDSLLELSPVER---GVVSIFGVASRFFVAMSSKGKLYGSPFFTDE----C
———————— NRYSLLEISPVER---GVVSIFGVRSGLFVAMNSKGKLYGSTHVNDE----C
———————— TKNGIFEVFSMKH---GVVGIRSERHRRYVCMNKRGRVFTRRSFRHD----C
———————— NADTTFKRLAVDR---NRIVIQNAITCVYLCIDRCGQLYGSKTLSDD----C
———————— SEFTILQRSTVDV---GRIKLQSVATCLYLCMDACGVPYGSKDFTDD----C
———————— NRYSLLELSPVEV---GVVSLYGVKSGMFVAMNAKGKLYGSRYFNEE----C
———————— SRFGILEFISVAI---GLVSIRGVDTGLYLGMNDKGELFGSEKLTSE----C
———————— SLFGILEFISVAV---GLVSIRGVDSGLYLGMNDKGELYGSEKLTSE----C
———————— SLFGILEFISVAV---GLVSIRGVDSGLYLGMNDKGELYGSEKLTSE----C
———————— SRFGILEFISIAV---GLVSIRGVDSGLYLGMNEKGELYGSEKLTQE----C
———————— SRFGILEFISIAV---GLVSIRGVDSGLYLGMNEKGELYGSEKLTQE----C
———————— SRFGILEFISIAV---GLVSIRGVDSGLYLGMNEKGELYGSEKLTQE----C
———————— SRFGILEFISLAV---GLVSIRGVDSGLYLGMNERGELYGSKKLTRE----C
———————— SRFGILEFISLAV---GLISIRGVDSGLYLGMNERGELFGSKKLTRE----C
———————— SRFGILEFISLAV---GLISIRGVDSGLYLGMNERGELYGSKKLTRE----C
———————— SRFGILEFISLAV---GLISIRGVDSGLYLGMNERGELYGSKKLTRE----C
———————— NQYAVLEFISTGI---GSLTIRGVASGLYLAMNSKGRLYASETFNRE----C
———————— SEYAVLEFISTGV---GSLTIRGVASGLYLAMNSKGRLYGSETFTHE----S
———————— SPQTEIEVQSVAAG--GVIRFYSPSTGRYLAMNRHSKLYASRNYRKID---C
———————— SAYSILEITAVEV---GVVAIKGLFSGRYLAMNKRGRLYASDHYNAE----C
———————— SVFSILEITAVDV---GIVAIKGLFSGRYLAMNKRGRLYASENYNTE----C
———————— SVFSILEITAVDV---GIVAIKGLFSGRYLAMNQRGRLYASETYNPE----C

———————— TIYSALMITSEDA---GSVVITGAMTRRFLCMDLHGNIFGSLHFSPEN---C
———————— TIYSALMIRSEDA---GFVVITGVMSRRYLCMDFRGNIFGSHYFDPEN---C
———————— SPESLLELKALKP---GVIQILGVKASRFLCQQPDGALYGSPHFDPEA---C
———————— SPESLLQLKALKP---GVIQILGVKTSRFLCQRPDGALYGSLHFDPEA---C

———————— GODSIVEIRSVRV---GTVVIKAVYSGFYVAMNRRGRLYGSRVYSVD----C
———————— GODSIVEIRSVRV---GTVVIKAVYSGFYVAMNRRGRLYGSRVYSVD----C
———————— NSYNIMEIRTVAV---GIVAIKGVESEYYLAMNKEGKLYAKKECNED----C
———————— NNYNIMEIRTVAV---GIVAIKGVESEFYLAMNKEGKLYAKKECNED----C
———————— NNYSILEIRTVAV---GIVAIKGVESEYFLAMNKSGRLYGKKVCNED----C
———————— NSFSILEIRTVAV---GIVAIKCIESEYFLAMNKSGRLYGKKSCNED----C
———————— CPYSILEITSVDV---GVVAVKAINSNYYLAMNRRGKIYGSKEFNID----C
———————— CPFSILEITSVEI---GVVAVKSIKSNYYLAMNKKGKVYGSKEFNSD----C
———————— CPYSILEITSVEI---GVVAVKAINSNYYLAMNKKGKLYGSKEFNND----C

———————— SPOSLLEIRAVAV---RTVAIKGVQSSRYLCMDEAGRLHGQLSYSIED---C
———————— SAHSLLEIKAVAL---RTVAIKGVHSVRYLCMGADGKMQGLLQYSEED---C

———————— DPHIRLQLQATAV---GEVLIKGICTNRFLAMNADGRLFGTKRTTDE----C
———————— DPHIKLQLQAEER---GVVSIKGVCANRYLAMKEDGRLLASKCVTDE----C
———————— DPHVKLQLQAEER---GVVSIKGVCANRYLAMKEDGRLLASKCVTEE----C
———————— DOHIQLQLSAEDV---GEVYIKSTASGQYLAMDTNGLLYGSQLPGEE----C
———————— DOHIQLQLSAESV---GEVYIKSTETGQYLAMDTDGLLYGSQTPNEE----C
———————— DOHIQLQLSAESA---GEVYIKGTETGQYLAMDTEGLLYGSQTPNEE----C
————————— TYSILRIKATSP---GVVVIEGSETGLYLSMNEHGKLYASSLVTDE----S
———————— SDSTVFFLIPVGL---RIVSIQHTQTLLYIAMNSEGRLYTTESYTME----C
———————— SESTIFYLIPVGL---RIVSIQHSETLLYIAMNSEGRLYTTDVYTME----C
———————— NMEAVNDVFSLD----FKITIYSADVDYYLCFH-HGRLVGKRNATKE----C
——————— IQONITIVGFPDYLNN-EFKIALYAKETRRYLCFNDNWRLVGMRELRDT----C
———————— EPHALLHITPVSF---GVVRIQONIETSLYLAFNKKGRLYGELNGNKD----N

———————— DKHCLTDWNVVGEWD-GKFRLQHAQSRKFLCFNKRARITLRFNGSDAK~---C
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SpurpXP787124

HsFGF11
MusFGF1l1
CelLET756
RatFGF11
MusFGF13
GgFGF13
HsFGF13
X1FGF13
HsFGF12
Cilarge
GgFGF11B
RatFGF12
MusFGF12A
GgFGF41A
HsFGF14
RatFGF14
MusFGF14
GgFGF14
HsFGF141IB
MusFGF1l4b
cigl718
Cs817182
Cs817181
RatFGF8
MusFGF8
GgFGF8
X1FGFS8
HsFGF17
MusFGF17
HsFGF18
MusFGF18

NvFGF1D
NvFGF8A
NvFGF1B
NVFGF1lE
Nv247007
NVvFGF1C
NvFGF1lA
Nv208072
Nv211797
NvFGF8B
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————————— SSLY---TQSQRR--SIVSIKGLRSQLYVCVDDSGSLYGDTRVSRN----C
———————— SSFTHFNLIPVGL---RVVTIQSAKLGHYMAMNAEGLLYSSPHFTAE----C
———————— SSFTHFNLIPVGL---RVVTIQSAKLGHYMAMNAEGLLYSSPHFTAE----C
———————— SKFSIVEFVSVAM---SLVSIRGVETKNFICMDPSGKLYATPSSNYS--TEC
———————— SSFTHFNLIPVGL---RVVTIQSAKLGHYMAMNAEGLLYSSPHFTAE----C
———————— STYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVQTKLYLAMNSEGYLYTSEHFTPE----C
———————— SSYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVQTKLYLAMNSEGYLYTSEHFTPE----C
———————— STYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVQTKLYLAMNSEGYLYTSELFTPE----C
———————— SSATVFNLIPVGL---RVVAIQGVQTKLYLAMNSEGYLYTSEHFTPE----C
———————— SDYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKASLYVAMNGEGYLYSSDVFTPE----C
————————— VYCIVRFQTIGOKGNLIVKIRGEKSGLYLAMKRNGKLYATRDYNNPD---T
———————— SDYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKAGLYVAMNAEGYLYSSDVFTPE----C
———————— SDYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKASLYVAMNGEGYLYSSDVFTPE----C
———————— SDYTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKASLYVAMNGEGYLYSSDVFTPE----C
———————— SNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIALNNEGFLYTSELFTPE----C
———————— TNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIAMNGEGYLYPSELFTPE----C
———————— TNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIAMNGEGYLYPSELFTPE----C
———————— TNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIAMNGEGYLYPSELFTPE----C
———————— SNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIALNNEGFLYTSELFTPE----C
———————— TNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIAMNGEGYLYPSELFTPE----C
———————— TNSTLFNLIPVGL---RVVAIQGVKTGLYIAMNGEGYLYPSELFTPE----C
———————— SNHAKLITHSKGLW--GRIMIQGVQTERFLCMNKRGRLVGKNYRKAINDPKC
———————— YSKMAILSTSFG----GRIMIQGVETGRVLCMNRKGRLVGKVLRRAKHDLKC
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REA-———————— HFIKRLYQGQLPFPNHAEKQKQFEFVGSAPTRRTKRTRRPQPL ————— [178]
REA-———————— HFIKRLYQGQLPFPNHAERQKQFEFVGSAPTRRTKRTRRPQSQ-———— [178]
o))/ HFMKRYPKGQP-——-— E-LQKPFKYTTVTKRSRRIRPTHP—-—————— [169]
o))/ HFMKRYPKGQA-———— E-LQKPFKYTTVTKRSRRIRPTHP———————— [169]



NvFGF1D
NvFGF8A
NvFGF1B
NVFGF1lE
Nv247007
NVvFGF1C
NvFGF1lA
Nv208072
Nv211797
NvFGF8B
Nv204532
Nv212165
Nv244903
HsFGF5
MusFGF5
MusFGF6
HsFGF6
HsFGF4
GgFGF4
Ccidse6

BombyxviralFGF
Dmebranchless

X1FGF41
X1FGF20
MusFGF20
HsFGF20
GgFGF9
HsFGF9
MusFGF9
GgFGF1l6s
RatFGF16
MusFGF1l6
HsFGF16
Cig91620
Cs91620
Ci371020
MusFGF3
GgFGF3
X1FGF3
MusFGF23
HsFGF23
MusFGF21
HsFGF21
RatFGF22
MusFGF22
MusFGF7
HsKGF
GgFGF7
XtropLOC
XtropFGF10
GgFGF10
HsFGF10
GgFGF19
HsFGF19
DrFGF2
HsFGF2
MusFGF2

PLGVLR [205]
PLGVVR [206]



GgFGF1
HsFGF1
MusFGF1
DrFGF1
CsFGF1114
CiFGF1l114
Dmepyramus
Dmethisbe
ApisMGC84348
Celegll?
SpurpXP787124
HsFGF11
MusFGF1l1
CelLET756
RatFGF1l1
MusFGF13
GgFGF13
HsFGF13
X1FGF13
HsFGF12
Cilarge
GgFGF11B
RatFGF1l2
MusFGF12A
GgFGF41A
HsFGF14
RatFGF1l4
MusFGF14
GgFGF14
HsFGF141IB
MusFGF14b
cigl718
Cs817182
Cs817181
RatFGF8
MusFGF8
GgFGF8
X1FGF8
HsFGF17
MusFGF17
HsFGF18
MusFGF18

END;

HNEST-
ONEST-

SQORKK
ODST--
ODST--
ODST--
NKSKTT
NKSKTT
NKCKTT
NKCKTT
NKSKTT
NKSKTT
NKCKTT



