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Table S1 Averaged parental genetic values achieved for the quantitative trait over 20 generations in
simulated breeding programs with five breeding schemes under seven genetic models

Gen 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20
Sn: 1 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50  Sel: 0 Dom: 0
S 1.0 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10
1.0 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10
SH 1.0 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10
HS 1.0 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10
HSH 1.0 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10
Sn: 2 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.1 Dom: 0
S 17 28 35 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37 37
16 20 24 34 44 52 59 62 63 64 64 64 64 64 64 64 64 64 64 64 64
SH 16 28 35 37 37 37 37 37 37 37 37 23 38 44 50 56 57 58 58 58 58
HS 17 20 24 35 44 53 59 62 64 64 65 65 65 65 65 65 65 65 65 65 65
HSH 16 20 24 40 40 54 54 62 62 65 65 65 65 65 65 65 65 65 65 65 65
Sn: 3 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.2 Dom: 0
S 2.6 69 111 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121 121
26 39 56 107 174 251 303 330 340 347 350 352 352 353 353 353 353 353 353 353 353
SH 2.6 70 109 118 118 118 118 118 118 118 118 49 13.0 172 216 272 286 293 294 296 29.7
HS 2.7 38 55 110 176 246 309 334 342 351 356 36.0 360 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0
HSH 2.7 38 57 149 144 258 260 335 336 358 357 36.0 359 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0 36.0
Sn: 4 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.1 Dom: 0.5
S 27 32 38 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40 40
26 33 42 51 60 66 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67
SH 2.7 33 38 41 41 41 41 41 41 41 41 41 50 57 62 62 62 62 62 62 62
HS 27 33 42 51 59 66 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67
HSH 26 32 42 52 59 66 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67
Sn: 5 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.2 Dom: 0.5
S 6.8 102 134 150 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151
6.8 102 156 230 303 366 383 383 383 383 383 3383 383 383 383 3383 383 383 383 383 383
SH 6.6 9.7 128 143 145 145 145 145 145 145 145 151 220 287 325 336 336 336 33.6 336 336
HS 6.6 101 159 231 309 369 383 383 383 383 383 3383 383 383 383 333 383 383 383 333 383
HSH 6.6 98 158 237 29.7 364 379 382 382 382 382 382 382 382 382 382 382 382 382 382 382
Sn: 6 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.1 Dom: 1
S 4.2 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41 41
H 43 59 64 66 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67
SH 4.3 43 43 44 44 44 44 44 44 44 44 64 63 64 64 64 64 64 64 64 64
HS 42 59 65 66 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67
HSH 43 59 64 62 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67 67
Sn: 7 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.2 Dom: 1
S 166 16.1 163 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164 164
16.0 30.0 353 370 381 383 383 383 3383 3383 383 383 383 383 383 333 383 383 383 383 383
SH 16.7 154 155 157 157 157 157 157 157 157 157 350 334 349 350 350 350 350 350 350 350
HS 16.1 299 354 37.0 381 383 383 383 383 383 383 383 3383 383 3383 383 3383 383 383 383 383
HSH 161 290 353 332 381 380 383 382 383 3827 383 383 383 383 383 383 383 383 383 383 383

* Gen=generation; Sn=genetic scenario number; NRep=number of replication; Nloci=number of loci;

Sloci=number of selective loci; Ngen=number of generation; Nprgy=number of progeny; Sel=selection

coefficient (s); Dom=dominance level (h); S=selfing; H=half-sib; SH=selfing+half-sib; HS=half-
sib+selfing; HSH=half-sib+selfing+half-sib
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Table S2 Parental heterozygosity over 20 generations in simulated breeding programs with five breeding
schemes under seven genetic models
Gen 0 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20
Sn: 1 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50  Sel: 0 Dom: 0
S 1 049 025 012 006 0.03 002 0.01 000 0.00 000 0.0 0.00 000 000 000 0.00 0.00 0.0 0.00 0.00
H 1 091 085 0.89 084 079 0.74 069 063 058 054 050 046 042 039 036 033 030 028 0.26 0.23
SH 1 091 077 0.68 064 061 0.60 059 059 058 058 058 057 054 053 049 046 043 039 036 0.34
HS 1 091 097 093 088 083 0.77 071 066 0.61 056 046 037 032 029 028 027 026 026 0.26 0.26
HSH 1 091 0.85 087 066 0.72 056 058 046 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 0.16 0.13
Sn: 2 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.1 Dom: 0
S 1 049 024 012 0.06 003 0.02 0.01 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
H 1 091 085 0.89 084 079 0.74 068 063 058 054 049 045 042 038 035 032 030 028 0.25 0.23
SH 1 091 077 068 064 061 060 059 059 058 058 058 057 054 052 049 046 042 039 036 0.33
HS 1 091 097 093 088 083 0.77 071 066 0.61 056 046 0.37 032 029 028 027 026 026 0.26 0.26
HSH 1 091 085 087 065 072 056 058 045 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 0.16 0.13
Sn: 3 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.2 Dom: 0
S 1 049 025 012 0.06 003 0.02 0.01 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
H 1 091 085 089 084 079 074 068 063 058 054 049 045 042 038 035 033 030 028 0.25 0.23
SH 1 091 078 0.69 064 061 0.60 059 059 059 059 059 058 054 053 049 046 043 039 0.36 0.33
HS 1 091 097 093 088 082 0.77 071 066 0.61 056 046 037 032 029 027 027 026 026 0.26 0.26
HSH 1 091 085 087 065 072 056 058 046 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 0.16 0.13
Sn: 4 NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen:  20Nprgy: 50 Sel: 0.1 Dom: 05
S 1 049 025 012 0.06 003 0.02 001 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 000 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
H 1 091 085 089 084 079 074 0.68 0.63 058 054 049 046 042 039 035 033 030 028 025 0.23
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SH 091 077 068 064 061 060 059 059 058 058 058 057 054 052 049 046 042 039 036 0.33
HS 091 097 093 088 082 077 071 066 061 056 046 037 032 029 028 027 026 026 026 026
HSH 091 085 087 0.65 072 056 058 045 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 016 0.3
Sn: NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.2 Dom: 0.5

s 049 024 012 006 003 002 001 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 0.00
H 091 085 089 084 079 074 068 063 058 054 049 045 042 038 035 033 030 028 025 023
SH 091 077 068 063 061 060 059 059 058 058 058 057 054 052 049 046 042 039 036 0.33
HS 091 097 093 088 082 077 071 0.66 061 056 046 037 032 029 028 027 026 026 026 0.26
HSH 091 085 087 065 071 056 058 045 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 016 0.3
Sn: NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.1 Dom: 1

S 049 025 012 006 003 002 001 000 000 000 000 000 000 000 000 000 000 0.00 0.00 0.00
H 091 085 089 084 079 074 068 063 058 054 050 046 042 039 035 033 030 028 025 0.23
SH 091 077 069 064 061 060 059 059 059 058 058 057 054 053 049 046 043 039 036 0.33
HS 091 097 093 088 083 077 071 066 061 056 046 037 032 029 028 027 026 026 026 026
HSH 091 085 087 066 072 056 058 045 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 016 0.3
Sn: NRep: 100 Nloci: 5000 Sloci: 20 Ngen: 20 Nprgy: 50 Sel: 0.2 Dom: 1

s 049 025 012 006 003 002 001 000 000 000 000 0.00 000 000 000 000 0.00 0.00 000 0.0
H 091 085 089 084 079 074 068 063 058 054 049 045 042 039 035 033 030 028 025 0.23
SH 091 078 069 0.64 061 0.60 059 059 059 058 058 0.57 054 053 049 046 043 039 036 0.34
HS 091 097 093 088 083 077 071 066 061 056 046 037 032 029 028 027 026 026 026 026
HSH 091 085 087 066 072 057 058 045 047 037 038 030 031 024 025 020 020 016 016 0.3
* Gen=generation; Sn=genetic scenario number; NRep=number of replication; Nloci=number of loci;
Sloci=number of selective loci; Ngen=number of generation; Nprgy=number of progeny; Sel=selection
coefficient (s); Dom=dominance level (h); S=selfing; H=half-sib; SH=selfing+half-sib; HS=half-
sib+selfing; HSH=half-sib+selfing+half-sib




