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TaCIPK30 (479) —— -~~~ —————————— - - - - - oo oo
TaCIPK16 (390) ————————— -~~~ - - - - - - - -
Consensus (829)

(875) 875 880
AtSnRK2.4 At1g10940 (364) ——————————————————————————————————————
AtSNRK2.9 AT2G23030 (340) ——————=—————————————————————~—~———~—~—~—~—~—~——
HsSNRK NP_001094064 (728) NNVLQLPLCEKTISVNIQRNPKEGLLCASSPASCCHVI
MmSnRK NP_001158044.1 (711) NNALQLPLCEKTISVNIQRSRKEGLLCASSPASCCHVI
OsSnRK 1a 0s05g0530500 (504) ——————=——————————————————————————~—~—————
0sSnRk1b 0s08g0484600 (510) ———————=—=—=—=—=—=——=———————————~—~—~—~—~—~—~—~—~—~—~—~——
ZmSnRK NP_001105673.1 (510) — === —=—===—=—=—=—————————————~—~—~—~—~—~—~—~—~—~—~—~—~——
TaCIPK20 (539) —— -~~~ ——————————————————————————~—~—~—~—~—~
TaCIPK17 (467) ————————————————————-—--------—————————
TaCIPK21 (452) ————————————————————-----------————————
AtSOS2 AAF62923.1 (447) ————————————— """ - - - ————
TaCIPK24 (447) === === —————— === —
TaCIPK8 (450) ——————————————————————————————~————~—~—~——
TaCIPK23 (462) ——————————————————————————————~—~—~—~—~—~———
TaCIPK3 (448) ———— -~~~ —————————————————————"—"—~—~—~—~—~—~——
TaCIPK31 (450) ————————————————————————————————~—~—~—~—~——
TaCIPK32 (440) ————————————————————————————————~—~—~—~—~——
TaCIPK9 (444) ——————————=———————————————————————————
TaCIPK22 (433) ——— === === === === === === ———— ——
TaCIPK29 (437) —————— ===~~~ ==~ ————————=—=——————~—~—~—~—~—~—~—~———
TaCIPK4 (433) ———————————————————————————————"—"—"—————
TaCIPK7 (432) —— =~~~ =~~~ =~~~ —————————————————————————
TaCIPK12 (437) —— =~~~ — =~~~ =~~~ —————————————————————————
TaCIPK19 (526) ————————————————————————————————~—~—~—~—~——
TaCIPK25 (488) ——————————————————————-——-———————————~—-—-
TaCIPK13 (523) ————————————————————----------———————-—
TaCIPK10 (439) —————— ===~ ————————————————————————————
TaCIPK2 (457) —————————————————————————————~—~—~—~—~—~————
TaCIPK11 (508) ———————————————————=————————"—~—~—~—~—~—~—~—~—~——
TaCIPK26 (487) ——————————————————————————————"—~—~—~—~—~—~——
TaCIPK28 (473) ——————— =~~~ ==~ ———————————————————~—~—~—~—~——
TaCIPK14 (455) ————————————————————————————————~—~—~—~—~——
TaCIPK15(439) ————————————————————--—-----—-—————————~—
TaCIPK5 (465) ————————————————-——-----------—-———————-—
TaCIPK27 (448) —————————————————————~——————~—~—~—~—~—~—~—~—~—~——
TaCIPK6 (448) ———————————————————————————~—~—~—~—~—~—~—~——~——
TaCIPK30 (479) ——————————————————————————————"—~—~—~—~—~—~——
TaCIPK16 (390) —— =~~~ ——————————————————————"——"—~—~—~—~—~—~——
Consensus (875)




Additional file 6: Analysis of SnRK proteins of representative species. Multiple sequence alignment
was performed using the ClustalX1.83. Identical amino acids are shaded in yellow, conservative amino
acids are shaded in wathet blue and similar amino acids are shaded in green. The PKC domain and

NAD/FISL motifs are indicated in the figure.





