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----------------------MKNYYSSNPTFYLGIDCIIFGFNEGEISLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQKDESVDDAAKRVLAELTGLENVYMEQVGAFGAIDRDPGERVVSIAYYALININEYDRELVQKHNAYWVNINEL   124
----------------------MASYYSNNPKFYVGIDCIIFGFEKGRLSLLLLQRNFEPAKGQWSLMGGFVQENESADDAAKRVLYELTGLKDVYMEHIGAYGEIHRDPGERVISLAYYALININEYDRELVQQHNAHWIDVEEL   124
----------------------MTTYYNHNPKFYVGIDCIIFGFDKGELNLLLLKRNFEPAMGQWSLMGGFIQENESADDAAKRVLSELTGLENVYMDQIGAFGAVDRDPGERVISLAYYALININEYDRELVQQHNAFWVNINEL   124
MDKDNSQEPMITSNSPSLEKGREKVYYSSNPAFYVGIDCIIFGFYEGEISLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQNNESVDDAAKRVLHELTGLENVYMEQVGAFGAIDRDPGERVISVAYYALININEYDRKQVQKHNAYWVNINEL   146
MDKDNSQESMISSNSLSFGKNRGEAYYSSNPTFYVGIDCIIFGFNEGEISLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQNNESVDDAAKRVLHELTGLENVYMEQVGTFGAIDRDPGERVISVAYYALININEYDRKLVQKHNAYWVNMNEL   146
----------------------MKNYYSSNPTFYLGIDCIIFGFNEGEISLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQKDESVDDAAKRVLAELTGLENVYMEQVGAFGAIDRDPGERVVSIAYYALININEYDRELVQKHNAYWVNINEL   124
----------------------MNNYYSSNPTFYIGIDCIIFGFSEGEISLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQKDESVDDAAKRVLAELTGLENVYMEQVGTFGAIDRDPGERVISVAYYALININEYDRKLVQKHNAYWVNINEL   124
----------------------MNNYYSSNPSFHVGIDCIIFGFNDGELSLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQENESVDDAAKRVLAELTGLENVYMEQVGTFGAVDRDPGERVISVAYYALVNVNEYDRKLVRKHNAYWVNINEL   124
----------------------MSNYYSSNPKFYVGIDCIIFGFNEGELHLLLLKRNFEPAMGNWSLMGGFVQENESVDDAAKRVLAELTGLDDVYMEQVGSFGAIDRDPGERVISVAYYALVNINEYDKDLVQQHNAFWVNINEL   124
----------------------MSSYYSSNPKFYVGIDCIIFGFNEGELNLLLLKRNFEPAMGNWSLMGGFVQESESVDDAAKRVLAELTGLDNVYMEQVGSFGAIDRDPGERVISIAYYALVNINEYDRDLVQQHNAFWVNINEL   124
----------------------MSNYYSSNPKLYVGIDCIIFGFNEGELNLLLLKRNFEPAMGEWSLMGGFVQEDESVDDAAKRVLNELTGLEDVYMEQVQAFGAIDRDPGERVVSIVYYALININEYDKESVQQHNAFWVNINEL   124
---------------------MTNNYYSSNPTFYVGIDCIIFGFNEGELNLLLLKRNFQPAMGEWSLMGGFVQQGESVDDAAKRVLAELTGLENVYMEQVGSFGEVERDPGERVISIAYYALININEYDRELVHQHNAYWVNINEL   125
------MFISGKYCSNKTVHTSMSNYYSINPRFYISVDCIIFGFNEGELNLLLLKRNFQPAMGEWSLMGGFVQQGESVDNAAKRVLAELTGLENVYMEQVGSFGEVERDPGERVISVAYYALININEYDRELVHQHNAYWVNINEL   140
----------------------MNKYYSSNPTFYVGIDCIIFGFNEGELNLLLLKRNFQPAMGEWSLMGGFVQQGESVDDAAKRVLAELTGLENVYMEQVASFGEVERDPGERVISIAYYALININEYDRELVHQHNAYWVNINEL   124
----------------------MNNYYSSNPTFYVSVDCIIFGFNEDGLSLLLLKRNFEPAKGEWSLMGGFIQQNESADEAAKRILAELTGLQDVYMEQVYTFGEIHRDPGERVISIAYYALININEYDRELVQKHNAYWMNINEL   124
----------------------MTTYYNINPKFYVSVDCIIFGFDEGELKLLLLKRNFEPAMGKWSLMGGFVQEDESVDAAAKRVLAELTGLENVYMEQVGTFGDLERDPGERVISVAYYALVNVNEYDRELVQQHNAHWTKIDEL   124
----------------------MTTYYNINPKFYVSVDCIIFGFDEGELKLLLLKRNFEPAMGKWSLMGGFVQEDESVDAAAKRVLAELTGLENVYMEQVGTFGDLERDPGERVISVAYYALVNVNEYDRELVQQHNAHWTKIDEL   124
-MKSKQKNTTYIESLHQNSSKTMTQFYNEYSKVLVSVDCIIFGFDGSNLQVLIGKRKMDPGRGEWSLYGGFVGATENLEDAANRVILELTGMKNLYIRQVGAFGRIDRDPGERVISIAYCTLINVKDYDDSLRVEHGLEWVSLNEL   145
----------------------MTNYYSEHSKVWVSVDCIIFGFEADKLKLLIGRRQMDPGRGEWSLYGGFVGNDESLSEAASRVVFQLTGLKKLYLRQVGAYGAIDRDPGERVISVAYCALINVKDYDDKLREKYNLEWVSLPDL   124
----------------------MATFYGEHSKLLVSVDCIIFGFEGGKLKLLIGKRSMDPGRGEWSLYGGFVEAEESLTDAANRVLFKLTGLKKLYMKQVGAFGAIDRDPGERVISIAYCALINVKDYDDKLREQHGLEWVNLEDM   124
----------------------MTNYYSEHAKVLVSVDCIVFGFEEDKLKVLIGKRLMDPGRGEWSLYGGFVGPNESLDEAANRVLFSLTGLKKLYMKQVGAYGKIDRDPGERVISIAYCALINVKDYDDDLREQHGLEWVSIQDM   124
----------------------MTQFYGEHTRLLVSVDCIVFGFEEDKLKLLIGKRKMDPGRGEFSLYGGFVGIDESLPDAANRVLRDLTGLDKLYIKQVGAFGNIDRDPGERVISIAYCALINVKDYDDNIRKQHGLEWVNLEDM   124
----------------------MTNFYGEHTRLLVSVDCIVFGFEKGKLKLLLGKRKMDPGRGELSLYGGFVGAKESLSDAANRVLQDLTGLRNLYMKQVGAFGNIDRDPGERVISITYCALINVKDYDDNLRIQHDLEWVNLEEL   124
----------------------MTNYYGEHAKQYVSVDCIVFGFEENKLRLLLGKRNMDPGRGELSLYGGFVGEKESLSDAASRVLQDLTGLSKLYMKQVGAFGNIDRDPGERVISIVYCALINVKDYDDQLRIQHGLEWVNLDEM   124
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B intestinalis.
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PALIFDHPEMVDKAREMMKQKASVEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEPMDKRNFRKRVAEMDFIEKTDKIDKLGSKRGAALYKFNGKAYRKDPKFKL-   225
PNLIFDHNEMVEKARTIMKEKASSAPIGFNLLPELFTLTQLQSLYEAIYGESMDKRNFRKRIADMGFIEKTDKIDKTGSKRGASLYKFNDKAYRKAPKFKL-   225
PDLIFDHNEMVEKARAIMKQKASRAPIGFNLLPELFTLTQLQSLYEAIYGEPMDKRNFRKRIAEMGFIEKTDKIDKTGSRRGASLYKFNDKAYQKDPKFKL-   225
PPLIFDHPEMVEKARELMKQKASVEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGETMDKRNFRKRVAEMDYIEKTDKIDKLGSKRGAALYKFNSKAYRKDPKFKI-   247
PPLIFDHPEMVEKARELMKQKASVEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGETMDKRNFRKRVAEMDYIEKTDKIDKLGSKRGAALYKFNGKAYRKDPKFKI-   247
PALIFDHPEMVDKAREMMKQKASVEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEPMDKRNFRKRVAEMDFIEKTDKIDKLGSKRGAALYKFNGKAYRKDPKFKL-   225
PELIFDHPQMVEKARKLMQQKASVEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEAMDKRNFRKRVAEMDYIEKTDKIDKLGSKRGAALYKFNSRAYRKDPKFKL-   225
PPLIFDHPAMVTKAKELMRQKASTEPIGFNLLPKLFTLSKLQSLYEAIYGETMDKRNFRKRVAGMDYVEKTDKIDKLCSKRGAALYKFNSKVYRKDPKFKL-   225
PPLIFDHPAMVEKARTLMQQKASTEPIGFNLLPRLFTLSQLQSLYEAIYGESIDKRNFRKRIAEMDYIEKTDKIDKTGSKRGAALYQFNEKAYRKAPKFKI-   225
PPLVFDHSAMVEKARALMQQKTTTEPIGFNLLPQLFTLSQLQSLYEAIYGENIDKRNFRKRIAEMDYIEKTDKIDKTSSKRGAALYKFNEKAYRKAPKFKI-   225
PALIFDHPQMVEKARKLMQQKASTEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGESIDKRNFRKRIAEMDYIEKTDKIDKTGSKRGAALYQFNEKAYRKAPKFKL-   225
PPLIFDHPQMVKQARELMQQKASTEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEQIDKRNFRKRIAEMDYIEKTDKIDKTGSKRGAALYKFNEKAYRKAPNFKL-   226
PPLIFDHPQMVKQARELMQQKASTEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEQIDKRNFRKRIAEMDYIEKTDKIDKTGSKRGAALYKFNEKAYRKAPNFKL-   241
PPLIFDHPLMVEQARELMQQKASTEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEQIDKRNFRKRIAEMDYIEKTDKIDKTGSKRGAALYKFNEKAYRKAPKFKL-   225
PPLIFDHPQMVEKAQEMMRTQASTEPIGFNLLPKLFTLSQLQSLYEAIYGEPIDKRNFRKRVAEMDFIEKTDKIDKTGSKRGAALYKFNNKVYRKSPKFKL-   225
PQLIFDHPIMISKARELMKHKASYNPIGFNLLPELFTLTQLQNLYEAIYGEPMDKRNFRKRVAEMDFIEKTDLIDKSGSRRGAYLYKFNDKAYRKDPKFKL-   225
PQLIFDHPIMISKARELMKHKASYNPIGFNLLPELFTLTQLQNLYEAIYGEPMDKRNFRKRVAEMDFIEKTDLIDKSGSRRGAYLYKFNDKAYRKDPKFKL-   225
PELYSDHKLMIRNAIAQIRRRINHEPLSFKLLPDLFTLTQLQHVFEAVIGEEIDKRNFRKRVKDIDFIEKTELIDKVNSKRGAALYRFNKKAYEEDPSFNLK   247
PQLYSDHNRMVNDAIGQLRRRINTEPISFNLLPDLFTLTQLQHVYEAVLENEIDKRNFRKRIKQIDFIEKTELIDKLTSKRGAALYRFNRRAYDEDPSFKL-   225
PQLYSDHNDMVSKAIHLLRRRINTEPLSFNLLPELFTLTQLQHVYEAVLGEEIDKRNFRKRIKQIDFIEKTELIDKVTSKRGAALYRFNKRIYAEDPSFKL-   225
PSLYSDHKEMVRDALKLCRRRINTEPLSFNLLPELFTLTQLQHVYEAVLGKEIDKRNFRKKIKEIDFIEKTELIDKITSKRGAALYRFNKRVYEDDPNFKL-   225
PQLYSDHNIMVSKAINMLRRRINTEPLSFNLLPDLFTLTQLQHVYEAILGEEIDKRNFRKRIKTIDFIEKTELVDKITSKRGAALFRFNKRAYEDDPNFKL-   225
PKLYSDHNIMVNKAITMLRRRVNTEPLSFNLLPELFTLTQLQHVYEAILGEEIDKRNFRKRIKQIDFIEKTELIDKITSKRGAALYRFNKRAYEDDPNFKL-   225
PKLYSDHNIMVDKAITMLRRRVNTEPLSFNLLPDLFTLTQLQHVYEAILGEAIDKRNFRKRIKQIDFIEKTNQIDKITSKRGAALYRFNKRAYEDDPNFKL-   225
PQLYSDHNKMVKSAVRMLRRRLSTEPLSFNLLPELFTLTQLQRVYEGILGEEIDKRNFRKKIKTIDFIEKTKFIDKLTSKRGAFLYRFNDLVYSEDPIFKL-   225
PQLYSDHNEMVSKARKLVQQKMSHEPVGFNLLPDLFTLTQLQTLYEAVYGTELDKRNFRKRVKEMDFIEKTELIDKKSSKRGAYLYRFNKRAYNEDSNFKL-   224
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