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Supplementary Table S3: Primer sequences used in this study. 

 

Primers used for target amplification library construction  

341Fv3 AATGATACGGCGACCACCGAGATCTACACCTATGGTAATTCGTCCTACGGRAGGCAGCAG 

806Rcomp001 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCCTTATCGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp002 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGGTCTACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp003 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCCTGATCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp004 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTTAACGCGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp005 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCATGCAACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp006 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGGTTCCTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp007 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTACCTTCGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp008 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCGTGAACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp009 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGTGAGTGAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp010 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGGTAGCAAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp011 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCAACAGGAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp012 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGGTTCGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp013 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGAAGACCAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp014 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGACTTCTCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp015 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATATCCTTGCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp016 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCCTTGCTAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp017 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGAAGCATGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp018 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCTAGCTTCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp019 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGGTACGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp020 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATACGTGAAGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp021 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCCTTGGAAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp022 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCACTCAGAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp023 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGACTGTCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp024 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCCAGTTCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp025 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCAGCTCTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp026 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTAGGTTCGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp027 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGTCCTCAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp028 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTAGCCGTAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp029 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCTGAGTGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp030 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGACATCACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp031 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCAACACGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp032 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGGAGTTGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp033 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGAGGTGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp034 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATACACAGTCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp035 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAACCAACCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp036 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGATCACGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp037 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGACGAGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp038 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCCACTTGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp039 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTACGATCGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp040 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGGTACCAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp041 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGCACAACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp042 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGAGACAGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp043 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCGTATTGGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp044 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGGTTCGATAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp045 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCTCACACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp046 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGCTACGATAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp047 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATACACACACAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 
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806Rcomp048 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAGACCACTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp049 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGGCCTATAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp050 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATGCTTGGATAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp051 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCCTACGAAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp052 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCTGTCACTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp053 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATATCCGCTTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp054 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCGTAGGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp055 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATACACGACTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp056 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCCAACGATAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp057 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTATAGCCGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp058 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCTCGTGTAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp059 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCGCGATATAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp060 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAAGCATGGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp061 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATCAACCTAGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp062 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATAAGCATCCAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp063 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTGCATGCAAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

806Rcomp064 CAAGCAGAAGACGGCATACGAGATTCTGTGAGAGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

  

QPCR primers  

IlluminaP5 AATGATACGGCGACCACCGA 

IlluminaP7 CAAGCAGAAGACGGCATACGA 

  
Illumina Sequencing Primers 

341FSeqV3  CTATGGTAATTCGTCCTACGGRAGGCAGCAG  

Index_seqV3 ATTAGATACCCYGGTAGTCCGGCTGACTGACT 

806RSeqV3 AGTCAGTCAGCCGGACTACCRGGGTATCTAAT 

 


