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TTECETCEAAABATCEEBE A A CETCTEET TEccTBeAane TACABAAEAAAT TETTAABC alflasnEcTCAT

TTEceTccanalBalTecelEean CETCTERT TECCTBE A4 cacaaBenaar TETTAABE alflaaneTealr
Excherichia coli 042 wid161985 TTBCCTCCAAAGATCCEBC A A CCTCTBETEECAABCTTAABCT A A TECCTBC A A TACABABCAAAT TETTAAGC A A AACTEAT
Escherichia coli 536 wid58531 TT CTCCAAAGATCCCGCAA cCCTCT T CaA TGCCT A A CACAGAGCAAATEA TGETTAAGC AGAAACTCAT
Escherichia coli 55989 wid59383 TT CTCCAAAGATCCCGCAA cCCTCT T CaA TGCCT A A TACAGAGC A AATEA TEGTTAAGT A &&&:T.h'r
Escherichia coll ABU 83972 widi61975 TT CTCCAAAGATCCCGC A A CCTCT T CaA TGCCT A A CACAGBAGCAAATEA TGTTAAGC ABGAAACTCAT
Escherichia coli APEC Q1 wid58623 TT CTCCAAAGATCCCGC A A CCTCT T CaA TGCCT A A CACAGAGCAAATEA TGTTAAGC ABGAAACTCAT
Escherichia coll ATCC B739 uids8783 TTGccTCcCcAaABaTCCEBEA A CCTCTGGTGGCAA TEccTGCaa Taca@aBcnaanTEa TETTAAGT alaancTEAlT
Escherichia coll BL21 DE3  wig161945 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA TacABABCAATEA TETTAABC AlflaanETCAT
Escherichia coli B RELGOG widS6803 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA TacABABCAATEA TETTAABC AlflannETCAT
Escherichia coll BWF9S2 vid55351 TTGccTCCAAABATCCCBCA A CCTCTEGTEGCAA TECcCcTECAA Taca@aBcnansaTa TETTAAGT alaancTE AT
Escherichia coli CFTOPS wid57915 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA €A alEacaaaTEa TETTAABC AlflaanETCAT
Escherichia coli BHI uid162051 TTECETCEAAABATCEEBE A A CETCTERBTERC A TECCTEE A A TacaBalBlenanTila TETTAABT alglaancTEaT
Escherichia coll E243774 uid58395 TTECETCEAAABaTCEEBE A A CETCTEETEEC 4 a TECCTBE A A TacABlaacsaanTila TETTaBe alfaaneTealr
Escherichia coli EQ1a wid$9379 TTGCCTCCAAA J\.CCC oA A cCCTCT T (S TGCCT A A CACABAGCAAALTEA TETTAAGC ABAAACTCAT
Escherichia coli ETEC H10407 widl161993 TTECCTCCAAAGATCCCGCAA cCCTCT T CaA TGCCT A A TACAGAGC A AATEA TGTTAAGT AGAAACTEAT
Escherichia coll M5 uid58383 TTEceTccaanBaTCCEBEA A CETCTBBTBBC A A TEceTEe A Taca@aBenanTla TETTAABT alaancTB Al
Eschericia coll [AI1 wid59377 TTGccTCCcAaABaTCCCBCAA CCTCTGGTGGC AA TEccTGCaa Taca@aBcaaaTha TETTAAGT AlaancTB Al
Escherichia coll JAIF9 wid59381 TTEccTccannlaTcccBcan CCTCTBGTBGCAA TEccTGCaa T alcalEacaanTiEa TETTAABC Al A ancTE AT
Escherichia coll IHEI034 i1 62007 TTGCCTCCAAABATCCCBCAA CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA cAacABABECAAnTEA TETTAABC AlflaanETCAT
Escherichia coli K011FL uid 162099 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCAA TECcCcTECAA T acalEagcaaaTiEa TETTAABC AlflannETCAT
Escherichia coll LF82 wld 161965 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTBGCBGCAA TECcCcTECAA T A alEagcaaaTiEa TETTAABC alaaaeTealr
Escherichiia coll NATI4 wid162139 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTBGTBGCAA TECcCcTECAA cAacABaBcaanTEA TETTAABC AlflannETCAT
Escherichia coll G103 H2 12009 wigd1013 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA TACABAACAATE A TETTAABC AlflannETCAT
Escherichia coli G111 H 11128 uidd1023 TTECETCEAAABATCEEBE A A CETCTERBTERC A TECCTEE A A TACABAACAATHE A TETTAABC alflasnEcTCAT
Escherichia coli 0127 HE E2348 65 wid59343 TTECCTCCAAAGBGATCCCGC A A cCCcTCT T Caa TGCCT A A TACABGAGC A AALTEA TETTAAaGC ABAAACTCAT
Escherichia colil Q187 H? EC4115 wdSS091 TTECCTCCAAAGBATCCCGCA A cCCTCT T (S TGCCT A A TACABAGC A AALTEA TETTAAGC ABAAACTCAT
Escherichia coll G157 H? EDLS33 wid57631 TTECCTCCAAAGATCCCGCAA cCCTCT T CaA TGCCT A A TACAGAGC A AATEA TGETTAAGC AGAAACTCAT
Escherichia coll G157 HF Sokal WdS?781 TTEceTccaanBaTCCEBEA A CETCTBBTBBC A A TEceTEe A Taca@aBenanTla TETTAABC alfaaneTealr
Escherichia coll QIS7 H7 TWI4359 uidSs235 TTGCCTCCAAAGATCCCGCAA CCTCT T CaA TGCCT A A TACAGAGCAAATEA TGTTAAGC ABGAAACTCAT
Escherichia coll 026 Hi1 11368 wad1021 TTECCTCCAAAGATCCCGCAA ccTCT T (S TGCCT A A TACAGAACAAALTEA TGETTAAGC ABGAAACTCAT
Escherichia coli OS5 H? RMI12579 wid162153 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA TacaEaBcaaaTha TETTAABC AlflannETCAT
Escherichia coll ©F K1 CE10 uid162115 TTGccTCCAAABATCCCBCA A CCTCTEGTGGCAA TECcCcTECAA Taca@aBcnansaTa TETTAABC AlaancTE AT
Escherichia coll 083 HI NRG B57C widi61987 TTGccTCCAAABATCCCBCA A CCTCTBGCHEGC AA TECcCcTECAA Taca@aBcnansaTa TETTAABC AaancTCAlT
Escherichia coll P12b uid162061 TTGccTCCAAABATCCCBCA A CCTCTEGTGGC AA TECcCcTECAA Taca@aBcnansaTa TETTAAGT AlaancTE AT
Escherichia coll 588 wid6a575 TT@ccTccanalfaTccc@can CCTCTEBGTBGCA A TECcCcTECAA €A alEacaaaTEa TETTAABC AlflaanETCAT
Escherichia coli SMS 3 5 uids8919 TTECETCEAAABATCEEBE A A CETCTERBTERC A TECCTEE A A TacaBaBenaanTila TETTAABC alglaancTEaT
Escherichia coll UM146 wid162043 TTECETCEAAABAaTECEEBE A & CETCTEETEEC 4 a TECCTBE A A cacaBaBensnsnTila TETTaBe alfasneTealr
Escherichia coli UMNO26 vid62981 TTECCTCCAAAGBATCCCGCA A cCCTCT T (S TGCCT A A TACABAGC A AALTEA TETTAAGC ABAAACTEAT
Escherichia coli UMNKES widi161991 TTECCTCCAAAGATCCCGCAA cCCTCT T CaA TGCCT A A TACAGAGC A AATEA TGTTAAGT AGAAACTEAT
Escherichia coll UTISS wid58541 TTGECCTCCAAAGBATCCCGCAA cCCTCT T CaA TGCCT A A CACAGAGC AAATEA TGTTAAGC ABAAACTCAT
Escherichia coll W wid182101 TTGCCTCCAAAGATCCCGCAA CCTCT T CaA TGCCT A A TACAGAGCAAATEA TGTTAAGC ABGAAACTCAT
Escherichia coll XuzhouZl wid163995 TTEccTCccAaABaTCCCEEA A CCTCTEGTEGC A A TEccTEcaa Taca@aBcaaaTiEa TETTAaBC alflaancTealr
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Segregating site frequency
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