S3 File. The gene model for ReWRKYO07. The coding region is marked with uppercase letters, above
which is its deduced amino acids. The transcribed untranslated regions, including 5* UTR, intron and 3’
UTR sequences, are marked with lowercase letters. The start and stop codons are blacked and the

misannotated sequences “gcaa” and “GCAG” are boxed.

1 aatttcaggacagcacggaactaccgcaaaaccagatacatgaaagaaaaggagagagag
61 gaagaaacaagaaacaaaatcccatttctaacgccataaagatagaagaaagagaattaa
121 aaccaaaaagcaactgccgtaaactcatgttcttattgtactaacagaaagaaagaaaga
1 M A A
181 aagtggttttggtgagatacgaaacaaagagaacagtaaggtttcetttccaATGGCAGCA
4E K Q AP PRPTTTTLU®PPRPSMDT
241 GAGAAGCAAGCACCACCACGCCCTACAATAACTCTGCCGCCGAGGCCATCTATGGATACC
2L F TG GL SPGPMTULVSSFZFSD
301 CTTTTCACTGGTGGACTTAGTCCGGGTCCCATGACTCTTGTCTCTTCTTTTTTCTCTGAT
4NY LDSDSRSFSQLILAGAMAS
361 AACTACCTTGACTCTGATTCCCGTTCTTTCTCTCAACTTCTCGCTGGTGCTATGGCTTCT
64P I AR P S F FTDASSNZI KA QDG GTLD
421 CCTATTGCAAGACCTTCCTTTTTCACCGATGCCTCTTCTAACAAGCAAGACGGACTTGAT
84 N S ANLGFKQSRPMNTLVV AHH
481 AATAGTGCCAATTTGGGGTTTAAGCAAAGTAGGCCTATGAATTTAGTAGTTGCTCATCAT
04s p L FTVPPGLSPSGLILNSPG
541 TCTCCATTGTTTACTGTCCCGCCTGGGTTAAGCCCTTCTGGTTTGTTAAACTCACCTGGC
124F F S P P Q
601 TTCTTTTCTCCTCCTCAGgtaattttcttgtttttggatctgaataattcttggttggtt
661 tttatgtttcgcttggtatggtatttggtgecttetttagecaatteggtggtgttagttt
721 gcgattggatggttagtgttttgattgettatgagatttggatggattgagtttttttat
781 tttttctttttgetttgttatgatcatagaaaaagatttgacctttttectttttttttt
841 ttgttgatatttattgtcaattgaaatagtttgcagagtttgagagecgagaagggtgatt
901 tgggtgcteccttgttggaatttggatgaaataataggetggattttagatgagecagaatt
961 ttcggtgcttgttgattatgcaattgagaaagtgataacatttatgagettaaatattag
1021 ctcaaatatagtggggtttatatgttattatgctcagtcgtgagcaaattaattcgacaa
1081 ttgaaagaaaactgaaattcttttttccttgtaacacgagggagtgaggaaccctaactt
1141 gcaaaccttttgectatcttetggtgagttetgeattggaaccattttatacctagteta
1201 caacctagcaaattatcagtttcccccaggtcaggattggattacagettcattatatag
1261 caaggatgatttatttgttgttcttggataaaaagaagaaatttgattaacacagattat
1321 ccgaagtgttggaatgtgactggtcaggctgacagcaaatggagtttggtttaataattt
1381 gattaaacaaaccttccagccgtctaattcgttgactcaaagecttgegatgeteatget
1441 tatggttaaggtagtgcaataaattgacagtgcaacaataatgtgcctggaaacacatgt
1501 ctttcttaggggagtaaactcatttgtggtctgtaaatttaattcatgtttectattatg
1561 ggtcttatgttttaatttctatcatacttttattttaattttagtacactaaattccttt
1621 ttgcatgattccttgagaaaattcaccagagatatgatgacatcatagcttgacatggat
1681 atagtattttataattttgaaaatttcatggtggtatgatgacacatcctatttcageag
1741 gatttcttttggaatcaatttacaagatacatagatttttgtgatacaaatcaacttgta
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aggattgtaatgggaaacacggttaaaattagggttgtaaatgagatttaccectacctg
gagaaatgtaattcttttctgggtcctggaaagatgtaacttatgtttttgttttgtttt
tccttaacttagttgaattctattaatattataattgtgectgataaagagatgggette
caacctaattaaaatgaacgaatacttgagaggaaacactctattctggcaacatttggt
gtgatggactgatgctgettggaaccatattattgagcaatgacttgaaactggaagtga
S PF GMSHQQAL
gacatttttttctatattataattgcagAGTCCTTTTGGAATGTCCCACCAGCAAGCCTT
AQ V TAQAALAAQNUHMMHETLQAAQ
GGCACAGGTTACAGCCCAAGCTGCACTAGCTGCCCAAAATCATATGCACTTGCAAGCGCA
Y Q pPAPYVSASTETLTLTRAQPSFT
GTATCAACCTGCTCCAGTATCAGCTTCCACAGAGTTATTGACTCGGCAGCCCTCCTTCAC
P GEASQLQML®PSTSEZPHNS SM
TCCTGGTGAAGCTTCACAGCTACAGATGCTTCCCTCAACGTCTGAACCTCATAATTCCAT
VEASDILS SHSDTZ RIZKQQQPPILAUVD
GGTGGAAGCATCAGACCTCTCTCATTCTGATAGGAAACAACAACCTCCTCTTGCTGTTGA
K P SDDGYNWRIEKYGQ K P I K G S
TAAACCGAGTGATGATGGCTACAACTGGCGCAAATATGGGCAGAAGCCAATTAAGGGCAG
E'YPRSY YK CTHTLNTCP®PVKIKZKYV
CGAATATCCGCGGAGTTATTACAAATGTACACATCTGAATTGTCCTGTCAAAAAAAAGGT
ERSSDGQTITTETTYZKTSGTLUHSHE
TGAGCGTTCTAGTGATGGCCAAATAACTGAGATCATCTATAAAGGCTTGCACAGTCATGA
Q PQ PNI K RAKDSSDQNGS ST S S
GCAGCCTCAGCCTAATAAACGTGCAAAAGATAGTAGTGACCAAAATGGAAGTACAAGTTC
Q AKPEPGSLSQAGNTINI KT SNE
TCAGGCTAAGCCTGAACCTGGTTCCCTATCTCAAGCTGGTAATATAAACAAATCGAATGA
T FPAHSVHGMETG QEVPTQANTE
AACCTTTCCTGCTCATTCAGTGCATGGGATGGAGCAGGAACCTACTCAAGCGAACACAGA
L PGSSDSEEAGEMRAETDGNE
ACTACCTGGGTCAAGTGACAGTGAGGAAGCAGGTGAAATGAGAGCAGAAGATGGAAACGA
DEPNWPKRR
GGATGAACCAAACCCGAAAAGAA gttaggaatttttcagtaaatgtagtcat aac
Q T DV
tggetttteeccececttattttetgaaaatatctaacceccggagtgcagGCAGACAGATGT
G TSEVALPHIKTUVTE®PIKTITIUVAQ
TGGGACATCTGAGGTTGCTTTACCACACAAGACAGTCACAGAACCAAAAATCATTGTGCA
T RS EVDILTLUDUDGYZ RWRIEKYG QK
AACAAGAAGTGAAGTTGATCTATTAGATGATGGCTACAGGTGGCGCAAGTATGGCCAGAA
L VX GNUPHPR
GCTGGTGAAAGGGAATCCTCATCCAAGgtgatcaattgattattgetttataggtetttt
gcectetagtgtgtttttgatgtctaggtggattttagggagtttecctaaagataatactt
gcaattacaatgtcaatcacagaaatccatctttattgccttcactatgaagtctgaaga
gtttctagtaggagaaacaaaatacaaccgtctacaaaaattccagagtttttaccttat
caaatgacctgtcatatgatgccaagaattattgttttgaaagtttgecatgagaatcceeg

cgcaagatgaccccgagtttgeccacttttgaaattacccctataatgagtacaataatga
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aaagtttcctcgaagactcaaaatgtcctataccttcattcagaacccteeccttgecta
gagatttaattgtgcagtttccccataccctectttaaatatgagagecattagetcaaca
ctatacccatagccatgatcttatgttttttgtccatectgetettettgacacttgteat
tacttgccaaatgtattcttgcatgtctgtaaaatggettaaatatcttaccttttagaa
tctgttcattatgaaaattcttctectttaaatctgtaagacctttettgcaatecgacgge
atcttctaagagagttttccatccactttatcatcatcatcattattattgtttttctta
aatattaatgattattattattatcattatctcaattacctagtttgcagtgaatttttt
tttttggttatagectattgetttctatttagggetatatttgecactaaatcagggetat
tgttgttttcttatattcttggecaacatecctatttteteccectttettggaaatatata
tatatatatatatatctgtgtatttgtatttagettatcttttttgettttggtgtataa
gacaaattacttcacatttgattctcctctttctagecatctatgecatatttgagtatgg
ttattatttttgaatcacatgcaactggtggtgaaatctctagtatttgetagtgatttg
gcaaggaataacttatagtttcatgccgtctatatatatatatggttaacttttatgtge
ggggtttgaccgtttgecctttgagacattaatcctatattcatttectggttggtgteg
gactaaatagaattgtttaaattttgatatcagtctctttgaaacttgataaccaatgac
aatgatatcagagagggagagagagagagagacagagttttgccctaatattttgecata
tatcaagattgttttataatctttctatatcctggcaatgatatgecctattectetggtte
tggaacatctgtcaaatttaagttcctattaagcttccaatattttggttattctatcat
S Y
agatattgcttgctttctgggagtttcatttectaatgtacttattatatgaatagGAGCT
Yy K TS AGCNVRIKUHVEZRAAATD
ATTACAAATGCACTAGTGCTGGGTGCAATGTCCGTAAGCATGTTGAGAGAGCTGCAGCAG
pP KAV YV TTYES G KHNUHDVPAATR
ACCCTAAAGCTGTGGTAACCACATATGAGGGAAAACATAATCATGATGTTCCTGCAGCTA
NSSHNTANNSALAG QLI KZPQK VYV
GAAACAGTAGCCATAACACAGCCAACAACAGTGCACTACAATTGAAACCTCAAAAGGTGG
AAEKHPFLUFGNNDI KT RPV L L QL
TGGCTGAGAAGCATCCTTTCCTCTTTGGGAACAATGACAAAAGACCAGTACTTCTACAAC
K E EE I AV %
TGAAAGAAGAGGAAATCGCAGTATAAatgctctgcttaaaactgctagagaactataagg
atgactccagccaactaacctggtagaatgaagaagagaggaaagtcttttgaaagttgg
gagaccttggtggttttggttetttttcattttggtgettttttetttttttttttttte
ttttttgtttgttttacctttttgaatgaaatgtagttgtaattgttgetgetgecacatg
ttaacaatttgatacataacattatttcactacagttatgtaaaattaaatttagaag



