S5 File. The gene model for ReWRKY10. The coding region is marked with uppercase letters, above
which is its deduced amino acids. The transcribed untranslated regions, including 5* UTR, intron and 3’
UTR sequences, are marked with lowercase letters. The start and stop codons are blacked and the

misannotated sequences are boxed.

1 cacatatacccccaaccccacctttgtetttttetetetetttaaaaaagaaaccgatta
61 cgatacacaaaaattcgattccttctaaaaggaaaaaaaaaaagccggatataaacgteg
121 gtatatcggcatcggtttagattttatcgggtttgagtttcggacactataaaattaaaa
1 M A E S
181 ttgaaaaggcaactgttttgaaactttactctctgagagagaattggcgATGGCAGAGAG
5 K S VEALQVQHIKZ RQVDEHNTDH
241 CAAGAGCGTAGAAGCTCTCCAAGTACAACATAAACGACAAGTTGATGAACACAACGACCA
25 V..L.. . E Q EEDDUDDEEZEDSQL S E
301 CGTTTTAGAAGAACAAGAAGAAGATGATGATGATGAGGAGGAGGATAGTCAACTCAGCGA
45 L D QL GESQQPEELSSGPVEL
361 GTTAGATCAACTCGGCGAGTCGCAGCAACCCGAGGAGTTATCTAGCGGTCCAGTAGAATT
6o E AL VAV PTSTATTLENTIEKZ QT CVG
421 GGAAGCTTTAGTGGCGGTTCCGACTTCCACGGCGATATTGGAGAACAAGCAGTGTGTAGE
481 gtttttcaaaaagaattgcagagtgttcctttggaaatttaatttaatttaatat t
541 ttataﬁaaaaaaaagagaagttattgtttgtttggtgagagtggaagtgtctgatctagd

85 L EDNAGLETZ KHUVYDDSEFK

601 GTTTGGAGGATAATGCAGGTTTGGAAAAGCACGTGGATGATTCTGAATTCAAGgt tag
661 agaccaaaagtttttattattattatatttattattatcattcatttctggtetttgett
721 tgtttattcattatttaatttagttatttattacttttagtagttgtgttettttgtgat
781 tttatgtctgtgcctgtttgaatctatttgaatttagtgtttagtatgcaaatgatttgt
841 ctgcgaaatgcaaatctttagagaattgatcttctgetagtagttgeatttgetgacaga
901 tctttatttttacgttattttactttattcatttttaatttgagattgaagtgattctga
961 accgtgttttggtattcattatgatatttcagttatatacttaatcaacaacatcagaaa

1021 tgtgccgactaaaggataatttgctaggaatggacttaagtttgtaatttaagatgettt
1081 atgtgctctccaaaagttaatattaacagtagacattgacacttctgggtttttagtega
1141 tcctataaagaaaatatcttaaatgctttgtctacgeggtacatgtgaattttttcttaa
1201 agaaaagcataaatgtccatgaactgtagttgaagggtgagatcatggctaacctctaga
1261 aaacctaagattaaggaaaaacgttttggaactgttggaaactattactgetttttaaac
1321 ttttgacaatacagtaaaagtgttccaaccgttttctatgcattgaactataagggcaat
1381 agcttttgaattgtatttgaatgaacaattgaatcaactgttttgaaggttgataaactt
1441 gtggaaatgattagacttgaatgtggaagaaaacaaaaggtgttgacatgetaggagttt
1501 ctataatcattgaccaatccttgcatttgaatgagtgaataaattattgectagtagtatt
1561 gatctaattctctaaacctttaaggatgaaagcatgcatatcaaaaacattaataaagaa
1621 tttaaaattaataatagttaaaaggattcatgcctcttcectgettetetttggagtagea
1681 ttggcggatgtatccttgaaggtecttetatgggttttttetttaaaagggtaaaactty
1741 aactgagtgatgcataacaatgttatcatcatgcattatatcctctcatcttttgtctaa
1801 gcatctaataaagatatgcacaaaaatcaaagcacaaaggttcactgcattgaaaaattg

1861 aaaaaataaaaagaaatatatcttcacttgtgattctttcttatgcaaaattatgggage



1921
1981
2041
2101
2161
2221
2281
2341
2401
2461
2521
2581
2641
2701
2761
2821
102
2881
115
2941
135
3001
155
3061
175
3121
195
3181
215
3241
235
3301
255
3361
275
3421
295
3481
315
3541
335
3601
3661
339

caaatgtcctaggtattcttctettgecattcttgtegtectactttaatgtcaatttage
cataaatgattttccataaagggttagaaagcttatataatattagcatactctctettg
aagattgccaaaatatattttttacctaggattgttagggagectttattgetectgactgt
tacactttacctcaatgaacctgtgttatacacgtaatttacgcttgtaagagaactaaa
atctcatttttcagaaattagagaccagagtatcacacctaactttaagggttccattaa
aagcttcaaataaaaaaaagaaatcgaagggtgatgatccgtacagttgacctcaagecag
ttctagattagagcttatttaagttgagcagtcagtctgtaagectgtaactaaaccattg
tcctttagtcaagtgaggagttgttattcctactatttcagaacttaggtggetetttat
ctcaatcagcatcctgagctatgacaatgectttgecagecagectgecagtaaatatggaaag
aaggtttcagttggtgcatgtatggttaccaattatcgacatctgagttgatacagttta
agttagaaacatttgcttaactttaagatagaatagggttagtatgttgtttagttttga
taaaatattactaggacagtctcttgttttgactttactatgaatatgaatgttctttta
gtactttggcgacctagctagaacaatttacatttcttattggcaaaattcecctettettg
tatttcctttgtgectgetagttttaaaacatttaaacattaatgtgecagattttgtgt
agtggtgtttgtgagacgtggactcaccctctgacaagccaacagetgecaatctatgett
tctaaattgcactctgaactctggatgcatctgtaattctagatactgtgcattttaaat
EQDGTISHPEVS GD
tttgttaaaattctttaatcagGAGCAAGATGGGATTTCACATCCAGAAGTTTCAGGAGA
vV TSQCAEAQTQNQQLGQSSVCEP
TGTAACCAGCCAATGTGCTGAAGCTCAGACCCAAAATCAACTTCAGTCTTCTGTTTGTCC
T SLSELSPTSVTAQPTSSAPS
AACTTCTTTGTCAGAACTTTCTCCAACTTCTGTTACACAACCAATATCATCTGCTCCAAG
p TLPEZPIRVSPSKT FNNYNATCI
TCCAACTCTACCAGAACCAAGAGTGTCCCCATCGAAGTTTAATAATTATAATGCCTGCAT
PEADOQQQNSSETLZI K STLSTILPTIUVK
ACCAGAAGCAGACCAACAAAACTCTTCTGAACTGAAAAGTCTTTCTCTTCCCATTGTGAA
AAHVLDG GYNWRI KYGQ K QV K SP
AGCACATGTTCTTGATGGTTACAACTGGCGAAAATATGGTCAGAAGCAAGTGAAGAGTCC
K G SRSYY K CTYSDU CT CATZKTZKTIE
TAAAQGTTCTCGAAGCTATTACAAGTGCACATATTCTGACTGTTGTGCTAAAAAGATTGM
C ADHSGHVIETVNZI KTSGTHSHTD
%TGTGCTGATCATTCGGGCCATGTAATAGMGATTGTTAATAAAGGAACACACAGTCATGA
P PRKNNSTIRGSI KVALTLSATPYV
TCCACCTCGAAAGAATAATAGCACAAGGGGAAGCAAGGTTGCTTTATTATCTGCCCCTGT
L ENSMZKEHSMGMHTDSS QST
TCTGGAAAATAGCATGAAAGAACATTCCATGGGCATGCATACGGATTCAAGTCAGTCCAC
L F XDSTAGQETU®PNTISETZ KT KT R QNS
GTTGTTTAAAGATTCTATACAGGAAACACCAAATATTTCTGAAAAAAAGCGGCAGAATTC
S G SDGNGIKTTULTI KEEHVSEPE
AAGTGGCTCTGACGGGAATGGGAAAATTCTTATCAAAGAGGAGCATGTCAGTGAACCTGA
P K R R
ACCAAAAAGAAGgtaaggtgtceccttttetttgttetgetgaattgaatttttcatetgt
gatgttggcactttctgatataactgtaaaaaggcagctttggatattagttgattacag
M K K ENTILET CSGT L
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351
3781

371
3841

391
3901
3961
4021
4081
4141
4201
4261
4321
4381
4441
4501
4561
4621
4681
4741
4801
4861
4921
4981
5041
5101

392
5161

401
5221

421
5281

441
5341

461
5401

481
5461

501
5521
5581
5641
5701

tatttttctgettatttatccagAATGAAGAAGGAGAATTTAGAATGTTCAGGAACTCTA
L K P GGKK?PIKFVVHAAGTDVGTS
TTAAAACCTGGAAAGAAGCCTAAATTTGTGGTCCATGCAGCGGGTGATGTGGGAATTTCA
S DGYRWRIKYGQ KMV K GNPHP
AGTGATGGATACAGATGGCGCAAGTATGGACAAAAGATGGTGAAAGGAAACCCCCATCCC
R
AGgtgcatgtttatttctttatttgttetttgettgecatggggattttgacctggtatac
taatacaaattaacatcagataatgcagtttagatgccatattaactatatatatatgca
aagtgtagtttcttggtttgtttctatttatcttatcatagtggaagaaagtatcataac
gcggaaattgatttattattctcattttttttaatgetcatgetactatggetetttett
tgtgtgcaaactcatgctattagagatcatgttctctggatggagtatttttattactet
gttgctttagattttggcaaaagcatttgaaatatgaatcagtctaaaatatgcaacttce
tttcttcgttataatattttgggagttgtgtcatgttccagttacaaagaccaaaatatt
taggtgaaactgetttgtttctectggagagtatttgggaaaggagtggactaaaatgggg
gtctttgagattttgtgcgaattgtcatgttcagttacaaagagtttgtgtaccacaaat
gctatgtcttttgaaggacattcactctaacagaccagtttcaaatgaatgttgatgcaa
gtcctataagggacatggettcctatgaattatggttggtgacgagtggagaataatgge
atttttgatagataacttatagttggtcttctggecttctggatgagggtacaactgaage
atttctatgaggtggcttatagggaagaattgtatctcggatagtctcttgaagaatage
ttttcaaatggatgtttaccagtgtcatacaacaaagccaagtcactcatgatttttgga
tgatgagcagtggagatagtattttctceccttttcattgtaaacctttgecacattactet
tctcgtectetgatgggtagecagagttecgttaaaacatttaatattccaacttttgaggt
caaatgcaggagtgttggccatatggttctgcaatgatgatacaagagtaggtagataaa
aacaccttcttttececttttgtttectttcataaattttaggaaaattcttaattttetat
gataaagggaaagttctttttttcttattagaattcctgecatcecctgatagaatctcaac
atatttgaattgaggaagtagcatccaaggtcataatctatgtagtagectctgattattce
atttctcggtccgagttagatcttccaaattcaatccagectgtggattetgttettttg
NYYRCTS S AG
tgctgatttcetcactctaaacaaattgtgecagGAACTATTACAGGTGCACTTCTGCTGGA
Cc PVRKHTETAVDNTIDAVITIT
TGTCCAGTCCGTAAGCATATTGAAACAGCGGTGGACAACACAGATGCGGTCATTATAACA
Y K GV HDHDMPVPKIKIRHGP P S
TACAAGGGAGTACATGACCATGACATGCCTGTACCCAAAAAGCGACATGGTCCGCCTAGT
AP LV AAAAPASMSNILAQLIKTZKT
GCTCCCCTTGTAGCTGCTGCTGCTCCTGCTTCTATGAGCAATTTACAGCTCAAGAAAACT
DTLPNQTISSTAQWSV GKETGEL
GATACATTACCGAACCAAATAAGTTCAACCCAATGGTCAGTGGGGAAGGAAGGTGAATTA
T S ETLDILSGSGEZ KTEI KATTESATRT
ACTAGTGAAACCTTAGACCTTGGAGGCGAGAAGGAGAAGGCCATCGAATCAGCTAGAACT
L L STGVFETZKP C *
CTTCTAAGCATTGGATTTGAAATCAAGCCTTGCTGAtaggtatcttttcctgactatgge
ataaactaaaagattctgttcttgctggaaaatcacgtagttgtctagatgtgaattate
attaaattattaggtctgattgatgatggttttcctttttetecttetectttecttatatt
ctgcttaccettttecttecttttettcaaatttecttecttecttcagecttetecacte



5761
5821
5881
5941
6001
6061
6121

tatcatggaacagttgtatatttggttattgtacgcagcaggaagaccttgtgagatatg
gtaagctaatagtattggaaggtcggcagtcggecaccaatttttatttttttttecteat
cttggttgggacccatttgtttcaagatctccattcaggattagtgtectgtcatttttge
tgcggatctagaattatttagaatgggtagttggecagetttaaaggtgggectttgttga
gtgatgaaattggagcacggggagcaggaaacctgtcaaatatcagatctaaagaactte
cagtgtcccagtgtcaaaaaggaaaaagaaaactgtaataaaaattaatgtaaggtggaa

atcccaactgttcaaattggtcataagattataattagtcccaagtagttce



