S6 File. The gene model for ReWRKY11. The coding region is marked with uppercase letters, above
which is its deduced amino acids. The transcribed untranslated regions, including 5* UTR, intron and 3’
UTR sequences, are marked with lowercase letters. The start and stop codons are blacked and the

misannotated sequences are boxed.

1 caaaggcataaaaattaacaaaagccctaaaacattgaaaaaaaagaagaaaaaaccctc
61 gaaagaattaaatagtttgatgatgatgatgatgttagatggtcaaaggcaacaaaaact
121 gcccggtcaataataagtcaaaaagacagcaaaagggtcccataatataccattecctet
181 ctgtttcggtgtetettaatcacctttetttgtttetcaaatettetettetettetete
241 cataaccgaacagaggacaggactctccaattcaaacaaacccaacagetttttgeacta
301 aatactcgcaataacactcttttgtaccctctetettttetetetgttaaggettgaagg
1 MmC€cCDSSMADS SASTFSSILILI KISV
361 ggtCMTGTGTGACTCATCAATGGCCGATTCAGCTTCCTTCTCCAGCCTACTCAAAAGCGT

20L T NNSSTVRFAQ

421 [TTTGACTAACAACTCTTCAACTGTTAGATTCCAGgttcctttetgettttgtttttatgc
481 [ttgttttgtatatattttttttaatttatcttatttgaatgggactttacttegettteg
541 |ctttgttgttgtctcatgaattttetetttetcaatttggtttettgagttgatetttte
601 [tgaatttgttacttatgcagttcgagtttttttetttgetatttggtacactttagecac
661 [tgaatcacaacaagttcactgggatcttttttttttetttetttecccactatecgttaggal
721 laatgaatgagcttagttttttatactatgtcctgtaccgtttttgtectaaattactcatt
781 [ttttggaagatcaggtaatcagttttcataaaatttcaaatacttttaaaattttataat

841 |[ggatcatttaatttgacgttataatttgctttatgagtatgecagecacgatttgttttag

901 [ttaattattttggaaaagaatttcaaagtataggaattcgcaagaaactgaaaacatgcet

961 |[gctttcatgaataatcaaatggectgatatagattattcttettggttggecaaggtatece

31 G
1021 htctgccttgaacttctttagagttgttttatgagaattatgtgatatctatgatgtagG

32 Q YNT S QQETIT MV STI KPRV S EA
1081‘GGCAATACAATACATCCCAACAAGAAATTMTGGTGTCAACAAAGCCTAGAGTGTCTGAGG

5% Q F ELPAETCTNPSTNTISSTILATP
1141 CACAGTTCGAACTTCCGGCTGAATGTACGAACCCTTCTACCAATATATCATCTCTTGCTC

72 A T I ST S HSAPVIQIKUHTLTLTEN
1201 CAGCTACAATATCAATCTCCCATTCAGCACCTGTAATACAAAAACATTTGTTGACGGAAA

92 I DR I T SHPRTVMESUPATDGY
1261 ACATTGACCGCATTACTAGCCATCCCCGTATTGTTATGGAGTCACCTGCCACTGATGGGT
112 S W R K Y GQ KQVKSSRSTFRSYY
1321 ATAGCTGGAGGAAGTATGGCCAGAAGCAGGTGAAGAGTTCTAGAAGTTTTAGAAGCTACT
132 R C S HS NI CHAIKI KIZ KV Q RCDI QS G
1381 ATAGGTGCTCACATTCTAATTGCCATGCGAAGAAGAAGGTTCAACGCTGTGATCAATCTG
152 Q Vv I b T VYT GQHNHDTLSQNZKC
1441 GTCAGGTTATCGATACTGTTTATATAGGTCAACATAATCATGATCTCTCGCAAAATAAAT
72 N I SSRGS ASSAKILTASSHTIUVD
1501 GCAACATCTCAAGAGGGTCTGCATCATCTGCTAAGCTTACTGCAAGCAGTCATATTGTTG
192 S D NKVDNADVSTCWETDTGTR RQQS




1561
212
1621
232
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1741
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1981
296
2041
316
2101
2161
2221
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2341
333
2401
343
2461
363
2521
383
2581
403
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423
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3001
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3181
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3301

ATTCAGATAATAAGGTAGATAATGCAGATGTGTCTATCTGTTGGGAGGATGGAAGGCAAT
S LEHEMTESE~QQQSSSSSNGGNTFG
CATCACTACACATGACTGAATCAGAACAACAAAGTTCAAGTAGTTCTAATGGCAACTTTG
I K G EEQNGTETLESS KF
GGATTAAGGGTGAGGAGCAGAATGGTACTGAGCTAGAGTCAAGCAAATTgtgagtegttt
gcaggatcctcttgtatcagttttaagttaagettctecttcaacatactcattgttttgg
Y C TS ETGHETI KNSTZ CGTATK
tttacaQTTATTGTACAAGTGAGATAGGACATGAAACAAAGAACTCTTGTGGAATTGCAM
AAEVPEIKHGAEZPWPR RIKR
%GGCTGAGGTTCCGGAGAAGCATGGTGCTGAACCATGGCCCAGAAAAAGgtatgctcttc
tgtagaatttggttctcttgectaatgaaaagetgettecttttggtattttaaatgecaat
K K ESS VYL APV LKA
aattggtctacaaacagGAAGAAAGAAAGCAGTGTATATTTAGCTCCTGTCTTAAAAGCT
T K DTNTVVHAADG GAMSSDGF
ACTAAGGATACCAACATTGTCGTGCATGCTGCTGATGGGGCCATGTCGAGCGATGGCTTT
R WRIKYGQ KMV KANSYTLR
CGATGGCGGAAGTATGGTCAGAAAATGGTGAAGGCGAATTCTTATTTGAGgtatagttgt
atattaatctatgcatttattggtggataagttataacacatttcttctgetgtgggtat

tagattagccaaggatgttgacactcgtatgctttagacatggtattagacagcatatac
aatgttctatggcatgegttgtcacccatttectgtgecaggecgtaatattttgagtttat
tgctgtttttcatgetcaatttagttcaggctaaatattttatctgaacttategttett
S YYRCTSAGOC
actttccectgtecatcttgatcaaatattagGAGTTACTATAGATGCACATCAGCAGGAT
pPSRKHVEMATITDTIDARTTTTITZKY
GCCCTTCCCGTAAGCATGTTGAGATGGCCATAGATGATGCAAGAACCACGACAATTAAAT
EGKHDHUDMPV PRI KU QQZKTGSKSL
ATGAAGGGAAACATGACCATGACATGCCAGTACCTAGGAAACAAAAAGGTTCAAAAAGTC
VHNSPPANANAAHT CI KTZ KTSNL
TTGTTCATAATTCCCCTCCTGCCAATGCGAATGCTGCTCACTGCAAGAAAACTAGCAATT
S S QRFSSSTEWAVDREENMM
TATCCAGTCAAAGGTTTTCAAGTTCAACTGAATGGGCAGTGGACAGGGAAGAAAATATGA
bDEKVLETLSGGEMMALESAQTTLL
TGGACGAAAAGGTCTTGGAGCTTGGAGGTGAGATGGCATTGGAGTCGGCTCAAACTCTTC
S I G TEVL R P C *
TCAGCATTGGAACTGAACTTAGGCCATGTTGAgaaacgaattgtaatttaaactgaggca
gaaacttatctgaatgagctccatcttcgatggagattttgcaccctecccaactgaagt
ttcaacgaagttgacagtttttccatggtgatttccttacaaggtttctgtacageatet
tagtatctatagatcattgatttgtagecttcctcaattcttgtaatagaggttttctaat
cagcaattccattcagcttggaaggtcaagattgattcattgaatcatacaagagaattce
tatttagcctattttaaaacttcaacgtcccagettcatattatccaagaaaaaactgac
tggcatctaatgacatgctaatgtcaatgacgcactgtcgtcagaagcagcaatttacga
tgatccgettgatattttttcatttaaagaggggcaggtcataaaatgecagtaacttggg
gcttttecgttttccacaaaatggegecatcataactteccatggagacattgaaattteat
cagttgccatgtcattcgagecgtgatgcattaacctaaagttgcatccaacaagggettt



3361
3421
3481
3541
3601
3661
3721

tcecttegtttctaggtgacaggaaaaccaacatttacatttactgetggectgetacca
catctaagtctagcaaaatcttatacaagcacatcctcgtgtcaaaaatatgeccaatgaa
tgagaaaaacagcattttagctattacagcatattgegttgggaagtgattacagaaaat
ttgaatggctcaattgccacctagecatagaatgtgagetagecagecactcteectatttt
agactcttaattgatccttctcacatataagattctecgtattgetgtgggecagetctage
tcagattcaagctcgecttagecggagagaaatggecagtccaccatgtecttcacttacttet
cttaaactaggaggatc



