S15 File. The gene model for ReWRKY35. The coding region is marked with uppercase letters, above
which is its deduced amino acids. The transcribed untranslated regions, including 5* UTR, intron and 3’
UTR sequences, are marked with lowercase letters. The start and stop codons are blacked and the

misannotated sequences are boxed.

1 ttgagatggagtctccccatccactaacattttatgaagaattatcatctgaattgcaag
61 ggaaagggctacgtcaaattatgtaagacattttcaagaacttaatgcatgaaattctga
121 gaatgttacccagtaaatatcatgccctaaaaacttcaggeggccaaaaaaaaaagcagt
181 cgcaggatctacatgaaattctgagaatgttacccattgaggtaacggeggetatttaaa
241 tttgaccaagcattggectgtttacacatatatgaatcttgaacatgactactggttcaag
301 gtttttcctectttctacatgecacaaacgttgaaattgagecatttetttettacttttaat
361 caaaattttcttttctcagaacttcaattaaaaaaaaaaattcaataagaaatatgacct
421 tctctetttggagtatatgtgtttgacatttctcaacgagagtaacatgecataatagata
481 agtactcgagtttgaatatctattttctttcttttttaagtataaaagtcagaatctgga
1 M A N K
541 ggctctattatgtgtatataatgacccagcctagctaotaaatgggcat
5 R I SSTITSMETDI K SSGSLETZ KTPDH
601 %AGAATAAGCTCAATATCT%TGGAGACCGACAAGAGTGGTAGCTTGGAGAAGCCTGATCA
25 C ANTA AV QEEI K KMZKS S GDDE
661 TTGTGCAAATACTGCTGCAGTACAGGAAGAGAAGAAAATGAAATCAAGCGGTGATGATGA

45 E V.V V. A E I N K

721 GGAGGTTGTTGTTGCAGAAATCAACAAGgtgattatgtctttagttaattaggacctgag
781 tgcatggaagattttagatatgtttatatgetattgtgttetttttettgggaagtttte
841 tcttgtcttgttgattagettteccatgcataggaatccacaaaggaactaaaaagattta

901 tccattaaaaagaaagaagaaaaatctccaaatgaaatcttccttttccttcacttaaat
961 tcttggaaatacacatagcgaatgatttgtcttttttggattaattaaatctggtatecat
1021 atacttatagttttctccatgacaagatccacttttctagaaaattagtttccaagttca
1081 tccattaatgactcttcccatgttttgactctttgettgaatattgattttettaattet
1141 ttttcagtaatatacacaaaatgcttttgaagcttatgtatattgaaatgaaatcattat
1201 tcacgttatttcagaaatatttatcttatcaagcaatattcatgttttttttttectttt
54 EEGDVNWHV INTIZ K QEE
1261 ggtgtatgccatcttagGAAGAAGGAGATGTGAATCATGTGATAAATATTAAACAAGAAG
69 N I R K R P S S TMNIKDI LTS I NH
1321 AGAATATCAGAAAGCGGCCTTCTTCCACGATGAATAAAGATCTTACTTCTATCAATCATg
1381 taagaattttcatatacttgtttcgttttatatgtaaacaccttaatttttcttttcact
1441 attattactttggttgttgggcaaagacttgtatgtaaagaaaaatgtgttecttecacte
1501 atatgtgcaagttgatctataacatattaatagtttgattatttcttataataattaagt
1561 tcacttaattttgaagaatttatttcgataagttttccttaaactattgagttgttcaac
1621 caaaatgatggtagaccaattctgtaaatcctaatattgaatattaattattgaggagtt
1681 ttgctttcaaaagatgatcactgcattattaattgatctattctaaacatttttgtgeta
1741 taccgagtcaaacattgttcacaaatcccaccatgaagatcagatctcctecttaattagt
1801 catttgcagaaattgactgagatctattgttattattttatcttcattatatatattcta
1861 gttagtaccttttcttttcaaaaaagaaaatcataaaagcactcagactgcataaatttg
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aattcttaaatataaagtagtattgggtttattggttatggtcttaatttctagtcttga
ttcctttgettggttttacaattttagtttgattttgattattgtagtctgetattttgt
ttctcattttcaatgtgaaattttgectgeccatattttacaagtagecacttcatgatta
gaatattatctcaataataattattcgatgccatattatgtaactaaacctatagaattc
agatgttacatttttctgaagctcttagttaagtcgtgtagtctggagatggactaacte
aatgcaagaaactttcccaaagattactattattattatttttattattttagaagtctt
EDQULIRSTIKAK
aaatcatttagttcacttcttttgacaccagGAGGATCAGCTGAGGTCCACAAAAGCTAA
I 6 EVKEENET RILI KA QLTLSIKTTLN
AATTGGTGAGGTTAAAGAAGAGAACGAAAGATTAAAACAGTTACTATCCAAAATTTTGAA
DY Q SLQ KHFCZKVVQEETETE KK
CGATTACCAATCTCTACAGAAACATTTCTGTAAAGTTGTTCAGGAGGAAGAAGAAAAAAA
P AKULTTAHA® QKNQE®PETLVS LS
ACCCGCCAAACTAACGACTGCCCATCAAAAAAATCAGGAACCAGAGCTCGTCTCTCTCAG
L G R SSSSE&PZKZ KEZEZ KTZ KSSNTILS
CCTTGGTAGAAGTAGTTCCAGTGAACCCAAAAAGGAAGAGAAAAAGAGCAGCAATCTAAG
D GNEDDETLNNI KTGTLSTLGTLDCK
TGATGGGAATGAAGATGATGAACTGAATAATAAAGGACTTTCTCTTGGTTTGGACTGCAA
FEPDSSVTVKNNASSENSFTD
GTTCGAGCCAGATTCATCTGTAACTGTGAAGAATAATGCAAGCTCCGAAAATAGCTTTGA
EDPIKEEZEPTETWSPNIZEKTTR RIEKT
TGAAGATCCAAAGGAAGAGGAACCTACTGAGACATGGTCACCAAACAAAATCAGGAAGAC
T I T PDDEAMAQQNI QTIIKZ KTRVS
AACCATAACTCCAGATGATGAAGCGATGCAACAAAATCAGATCAAGAAAACTAGGGTTTC
VR ARCDTU®PT
AGTCAGAGCCAGATGTGATACTCCAACGgttagcatctaacttttatttattatatatca
tgcactggaatgcatgcatgtgeggcatcaaaaaatactgtttaagggttaactcagttg
gtacttcttattttacgtgattgttttcaaattctgagattggatcattattaggagtta
attttcttacttgtggtctcaatgtaaatgatttgactaattggtaaattaaaaaaaaaa
agtaataggaatattttcatattaagaaaaaaagtaatgaatttgttttttcaatgaatt
M NDGCQWRIKYGQ KTATKG
ataatacagATGAATGATGGATGTCAATGGAGAAAATATGGACAAAAGATAGCGAAAGGA
NP CPRAYYRCTASUPTTCUPVRK
AATCCGTGCCCTAGGGCTTACTATCGTTGCACAGCCTCACCAACTTGTCCAGTGAGAAAA
Q
CAGgtatgttttctgcatgecattgttgacatttcaatgattaaaatatttgtttggttt
gtttgaaccatcgatatatgattatgtcctagctacaaccatcaattttagtagaaatta
cagtcaaatatatgacataatgtacttagaaaatagaacttttaggagattatttattta
acatcaactgtcatcatatggaaaagtgcaagaatgcatcatatatatgtcggtaatate
aatataatgtataagtttttgacatattgttagaaaatacgtaccatcaaactaatgcte
attacttgacatttgatataagtataaagattatattttccaaaatctagttaagttget
ccaatgtaaatttgatttttatctcgtactatttgaatcaacacatgtaaaatgatttac
ctggtacaaatgataatttaattatacgaaaactccgactttggtattcagtttctcatg
VQ RCAKIDMSVLTIT
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cagctttttcttgaatttcagGTGCAAAGATGTGCTAAAGATATGTCAGTCTTGATCACC
T YEGTHNHPTLZ®PLSATAMAS ST
ACATATGAAGGAACCCACAACCATCCACTTCCACTTTCAGCAACGGCAATGGCTTCCACA
T S AAASMIQSRSSTSAQPGS
ACATCTGCAGCTGCATCCATGATACAGTCACGTTCATCAACATCAGCACAGCCAGGCTCA
S T S APSSITSTSNGTLNTEFSTILSAQ
TCGATCTCTGCACCAAGTTCAATCTCAACTTCAAATGGACTAAACTTCAGTCTCTCCCAA
NSRPQQTYFPNSSTSTS SNS SH
AACTCAAGACCCCAACAAATCTATTTCCCGAACTCTTCAATCTCAACTTCCAATTCGCAC
pTVvTLDILTTAPSTTTAAQYFN
CCCACTGTTACTCTTGACCTCACTACTGCACCATCCACAACTACTGCCCAATATTTCAAC
R FSSAPRCLNZEFSSSUPSSTSL
AGATTTTCTTCTGCTCCAAGATGTCTCAACTTTTCTTCTTCACCATCATCTACTTCTCTA
DQ S NITNTTL QSTLWNPSSYSTY
GATCAATCCAACATTAATACTCTGCAATCACTATGGAACCCTTCAAGCTACTCCACTTAT
G TVPLNRNYVEZ KA QPTU®PGNHH
GGAACAGTACCTCTAAACAGAAACTACGTAGAAAAGCAACCAACTCCAGGTAATCATCAT
vyQPYMHTTNSETTU®PPPNA QA Q
GTTTACCAGCCATACATGCATATAATTAACAGCGAGACTACTCCTCCTCCTAATCAACAA
S L TESTAAATI KMTITSNPNFR
TCTTTGACAGAGAGCATTGCAGCTGCAACAAAGATGATTACTTCAAATCCCAATTTCAQ@
S AL AAATTSZ FVGNNGGS STTT
hCAGCCTTGGCAGCTGCAATAACATCATTTGTTGGTAATAATGGAGGGAGTACTACTACﬂ
T TTTTNS SNNSNNPGAGEHYS
%CTACTACTACTACTAATAGTAATAATAGTAATAATCCTGGTGCTGGAGAGCATTATTCﬂ
G LNLIKILSGDHHHQSLATFNTTILYP
@GCCTGAACTTGAAGTTGGGTGATCATCATCAGTCATTAGCATTTAACACACTTTATCCM
S S NSNGTIOGCASSYTLNI KTZSATS
CAATAGTAATGGAATAGGGTGTGCTTCAAGCTACCTGAATAAATCGGCTACCAGT
L SSQQGSLVLFPGSILPFSSA
TTAAGCTCTCAACAAGGGAGCTTGGTTTTGTTTCCAGGTTCATTGCCATTTTCTTCTGCT
T R SASESPANSIRDHNEK G *
ACCAGGAGTGCTTCTGAATCTCCTGCTAATAGTAGGGACCATAACAAGGGTTAAggtatg
tacagagaaattaatatgtaaattttgetgcactttgtttagectagatcgattgatattt

tctgtgtaaaattgtagagatgtttccatatgtatttctgetacaaattgtacattgatt
tttetttttctetctaaagaaatttctggttttggactaaacttgeecctatatatatata
tataacatgaccaataaataagtacggattataaatatatataagcaaaacaattaaatt
gatataaaagggatcaatcaattcatgaagtttgtttttcattagaatcaaattggatga
atgattcgacaagataaaatatagattattatacattcatcatttgatttgattgtccag
ctaaacataactaagagaagtcgtttatgaaacaagccaattcaaacactagccgeccaac
aatcaatttcatatatttgagatgttcagctgaataatccaggttgggcctaggetattg
atgctggttttctgcacaaaaaaaaaagaaaaaagaaaaaagttcagagagttgaacata
tatagtgttcacttcagcagcagctttaatgatcaatctgtaattaataattagggttte
tgaacggtt



