S16 File. The gene model for RcWRKY40. The coding region is marked with uppercase letters, above
which is its deduced amino acids. The transcribed untranslated regions, including 5* UTR, intron and 3’
UTR sequences, are marked with lowercase letters. The start and stop codons are blacked and the

misannotated sequence is boxed.

1 cttttactacttttcttttattttatctttttatttttaagtatgatgatttgtttatgt
61 tgttttcgagttaaagagagcctttgttttecttttgggtcattttagecaaaatccaagaa
121 agagagacagctctagtcttctctttcacaccatggtatagtctgecataatctcactgat
181 caacttagcaaggtcttttttttattttttegetttggtecattgttgtetgttettttte
241 tgtttttctattgttttageccaagettagttctatecctattataagttattagtgacgag
301 aaaaggctaaattttttgggattattattatttttatggatagtttttatttcagtatgg
361 tggttttaaactctcactctgecttggaagaagaactttttggtgatgcaaaaattttgag
421 atttgagcaatagttatttgggttttgeccatttgtggaaatgggttttgtgtgttttgtt
481 ttgtagtggtagtttgaactctcacttgctactgagagtttaaagggttttaaaaactga
1 M EEV EEANZE KA A
541 ggttttggtttecttgagttttggtgat tATGGAGGAGGTTGAGGAGGCAAATAAGGCAGC
2 VESCURRVIALTLTCA QPR RDI QV Q A
601 TGTTGAGAGCTGCCGTAGAGTTATTGCTCTCCTATGTCAACCTAGAGATCAAGTTCAGGC
32 R NL VTETSGETVS KV FZ KZRVV S L
661 TAGAAACTTGGTGACGGAAACTGGAGAAACTGTGTCTAAGTTTAAAAGAGTG
52 L S NS L GHGI KV RKTLZ KTZEKTFIKSS L
721‘GTTGAGTAATAGTTTAGGTCATGGAAAAGTGAGAAAGTTGAAGAAGTTTAAATCATCTTﬂ
72 P Q N T FLDSPNTCTTTTILAZPZKPL
781‘GCCTCAAAACATCTTTCTAGATAGTCCTAATTGCACAACAATTTTGGCACCGAAACCCCﬂ
92 @ M VP A S FLET®PTSEMMDSK S K
841‘CCAAATGGTTCCTGCTAGTTTTCTCGAGACCCCTATTTCTGAAATGGATTCCAAATCTAM
112 s S M Q P TRIKTVFILENSVVEMSS
901 MTCTAGTATGCAACCTACCCGGAAAATTTTTCTTGAAAATTCAGTTGTTGAAATGAGCTd
132 NV RPSF QI S QT KPTQQY QFL
961 MAATGTCAGGCCTTCTTTCCAGMTTTCTCAAATAAAACCAACACAACAATACCAGTTTCT
152 Q Q Q Q Q T Q RM Q F Q Q@ Q Q QMK Y Q
1021 TCAACAACAACAGCAAATACAAAGGATGCAGTTTCAGCAGCAGCAACAAATGAAATATCA
172 A DMMYSRSNSGTINTLI KT FDSGS ST
1081 AGCTGATATGATGTATTCTAGGAGTAACAGTGGGATTAATCTTAAATTCGATGGGTCTAC
192 ¢ T PAMSTTR RS FTISSLSMDGT
1141 CTGCACACCAGCCATGTCAACCACAAGATCATTCATATCATCTTTAAGCATGGATGGCAC
22 Vv T NF DR DS FHULTGV P QS S D Q
1201 CGTGACTAACTTTGATAGAGATTCATTCCATCTGATTGGTGTACCTCAGTCATCTGATCA
232 T S Q Q TRRRCSVRGETDGS SV KC
1261 GATCTCGCAGCAGACAAGACGAAGGTGTTCTGTTAGAGGGGAAGATGGCAGTGTTAAATG
262 AS S G K CHUCS KRR
1321 CGCCAGCTCCGGTAAATGTCATTGTTCAAAGAGAAGgtcaaactcaaatctctgttagtt
1381 tctaattctggttcttttcttttaaaattataattctgatccaaaatacttttgttttag
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K L RVKZRSTI KV P ATS SNI KUVATDTI
GAAACTGAGAGTGAAGAGATCCATAAAGGTGCCTGCTATTAGTAATAAGGTGGCAGATAT
PPDEYSWRIKYGQKPTIKGS PH
TCCTCCTGATGAGTATTCATGGAGAAAATATGGGCAAAAGCCGATTAAGGGCTCTCCACA

P R
TCCTAGgtatttatctaattcaaccttttattataagttttaagatacatataccctgtg
atttatttatttgtcatgttctaagattgttcctgtgecatgecataacagtaatctacctt
aagtagttggttaattgcttaaatacaaattgaatgacgcatgttaagagatatttggaa
acaagaaccttagctgtctttactttctgcaactcttaattggttaggtaactecegtttg

G Y Y K CS S LR
tctgacacttttgaaactccacttttactgecagGGGATACTACAAATGTAGCAGCCTTAG

G CPARKHVEZRTCLEDZPSMTLTIYV
AGGTTGCCCAGCAAGGAAGCATGTCGAGAGATGCCTGGAAGACCCTTCAATGCTAATTGT

T YEGEHNHS S RILTLSTAGQSAHT %
CACTTATGAAGGTGAGCATAATCATTCCAGATTACTCTCGACACAATCTGCCCATACATA
Aaaactttgcagatgtcttcagtectetetccaagaattcaggatteccaaaaatgttteg
aatccaacccggaatcggetggegettatttgtgaattactactgtatataatattgttg
ttcgaaccagagactagcaatggtggagcagattttatgattagatgacagggggttagt
ccggtttgagetgettttattatacagaatagggattaaaaattgtaaacttatgettee
ctatatatattgaagttgtgtttcttctgcaaacccatggatttctaatcaaaagcaacg
cctgttaggctaggttttttgttctaatttaatattatgettctataggecagecatcagee
attgtaggtgcaatat



