
MLL3       GCCAGGTCTCTTAATACTTATCTAAGGAAGTGTTTGTGTAACATTTAATAAAATGTTTTA  

Chr21      GCCAGGTCTTTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA  

Chr1-1     GCCAGGTCTCTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA  

Chr1-2     GCCAGGTCTCTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA  

Chr1-3     GCCAGGTCTCTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA 

Chr2-1     GCCAGGTCTCTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA  

Chr2-2     -CCAGGTTTCTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA  

Chr13      GCCAGGTCTCTTAATACTTATCTAAAGAAGTGTTTGTATAACATTTAATAAAATGTTTTA  

            ****** * *************** *********** ********************** 
 

MLL3       TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGTCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCC  

Chr21      TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCT  

Chr1-1     TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCT  

Chr1-2     TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCT  

Chr1-3     TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCT  

Chr2-1     TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCT  

Chr2-2     TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCCT  

Chr13      TCTCAGTGGCATTTGGATTTAAAAATTATTTTGGGCTGTCACAGAATGTTGACTTTTCTT  

           ********************************** ***********************   
 

MLL3       AATCTGTTACATAGGGCCGTGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

Chr21      AATCTGTTACATAGGGCCATGGGTCTGGATTTCCAAGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

Chr1-1     AATCTGTTACATAGGGCCATGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

Chr1-2     AATCTGTTACATAGGGCCATGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG 

Chr1-3     AATCTGTTACATAGGGCCATGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

Chr2-1     AATCTGTTACATAGGGCCATGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

Chr2-2     AATCTGTTACATAGGGCCATGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

Chr13      AATCTGTTACATAGGGCTGTGGGTCTGGATTTCCAGGAAAGCGGAGACCTCGAGGTGCAG  

           *****************  **************** ************************ 
 

MLL3       GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG 

Chr21      GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

Chr1-1     GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

Chr1-2     GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

Chr1-3     GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

Chr2-1     GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

Chr2-2     GACTGTCGGGGCGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

Chr13      GACTGTCGGGGTGAGGTGGCCGAGGCAGGTCAAAGCTGAAAAGTGGAATCGGAGCTGTTG  

           *********** ************************************************ 
 

MLL3       TATTACCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

Chr21      TATTGCCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

Chr1-1     TATTGCCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

Chr1-2     TATTGCCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

Chr1-3     TATTGCCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

Chr2-1     TATTGCCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTTAGTTAATG  

Chr2-2     TATTGCCTGGGGTGAGGCTTGCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

Chr13      TATTGCCTGGGGTGAGGCTTCCTTCATGTATATTTTCTCTAATCTAAATGTCAGTTAATG  

           **** *************** ****************************** ******** 
 

MLL3       ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGATCTTAAGAGTCATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr21      ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAT-----GAGTCATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr1-1     ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAACTTAAAAATCATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr1-2     ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAACTTAAAAATCATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr1-3     ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAACTTAAAAATCATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr2-1     ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAACTTAAAAGTCATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr2-2     ATGAAAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAACTTAAAAGTTATATAAATAGGTCAAAATGTT  

Chr13      ATGACAATCTCATAGCAAGTTATTTTGAACTTAAGAGTTATATAAATAGGTCAAAATGTT  

           **** ***********************       * * ********************* 
 

MLL3       TATTTTACTGTCCTACTTTGCTTTTTTTTTT---------GAGCCTCTGGTTATGTTTTC  

Chr21      TATTTTACTGTCCTACTTT-------TTTTT---------GAGCCTCTGGTTACATTTTC  

Chr1-1     TATTTTACTGTCCTACTTTGCTTTTTTTTTTTTTTT----GAGCCTCTGGTTACGTTTTC  

Chr1-2     TATTTTACTGTCCTACTTTGCTTTTTTTTTTTTTTT----GAGCCTCTGGTTACGTTTTC  

Chr1-3     TATTTTACTGTCCTACTTTGCTTTTTTTTTTTTTTTT--TGAGCCTCTGGTTACGTTTTC  

Chr2-1     TATTTTACTGTCCTACTTTGCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTGAGCCTCTGGTTACGTTTTC 

Chr2-2     TATTTTACTGTCCTACTTTGCTTTTTTTTTTTTTT---TTGAGCCTCTGGTTACGTTTTC  

Chr13      TATTTTACTGTTCTACTTTGCTTTTTTTTT----------GAGCCTCTGGTTACGTTTTC  

           *********** *******       ****          *************  ***** 

Table 2


