
●

●

●

●●

●

●

●

● ●

●

●

● ●
●

●
●
●

●● ●
●

●

●●
●

●

●

●●

●
●

●

●●
●

●

●

●●
● ●●

● ●
● ●

●
●●

●●●
●●

●

●

●

●
●●

●
●

●

●

●
●

●

●●

●
●●

●

●
●

●

●

● ●●

● ●

●
●

●●

●
●●

● ●
●●

●●●
●

●

●●

●
●

●

●
●

●

●

●
●

●

●●

●

●● ●

●

●
●

●
●●

●

●

●
●

●

●
●

●

●
●

●
●

●

●●
●●

●

●
●

● ●
●
●

●
●

●

●
●

●

●

●
●●

●●
●

●

●

●
●

●

● ● ●

●
●

●●

●

● ●

●
●

●
●

●
●

●

●

●

●●

●
●
●

●

●●

●
●

●
●
●

●

●●●
●

●●

●

● ●
●

●●

●●

●
● ●●

●

●

●
●●

●

●
●

●
●

● ●●
● ●

●● ●

●

●
●

●
●

●
●

●
●

●

●
●

●

●
● ●

●

●
●

●

●
●

●●

●

●
●

●

●
●●

●
●

●
●

●
●
●

●

●
● ●

●
●●

● ●●
●

●
●

●
●

●

●●

●

●
●
●

●
●

●
●

●●
●

●
●
●

●

● ●●●

●
●

●●

● ●
●

●

●

●
●

●

●

●

●

●
●

●
●

●

●●

●

● ●

●●
●

●

●●

●

●

●

●

●●●
●

●●
●

●
●

●●

●

●
●

●
●

●●● ●●
●
●

●

●

●● ●● ●

●

●●
●

●

●

●

●

●●●● ●

●
●

●

●

●

●

●
●

●
●

●
●

●●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●●
●

●
● ●

●

●

●

●●
●

●
●

●

●
● ●

●

●
●●●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

● ●

●

●

●
●●
●

● ●●

● ●
●

●

●●

●

●

●
●

●
●

● ●

●

● ●

●

●
●●

●
●●
●

●●

●

●

●
●

●●

●

●● ●

●

●

●

●●

●

●
●

●
●

●

●
●● ●●

●●●●
●

●

●

●●

●●

●

●
●

●
●

●

●

●

●

●

●
●

●
●

●

● ●● ●
●

● ●

●

●

●
●

●
●

●
●

●●
●

●
●●

●

● ●
●

●

●
●

●

●
●

● ● ●● ●
●

●

●

●

●

●

●
●●

●

●
●

●

●●

●

●

●

●

●
●●

●●● ●

●●●●

●

●
●

●● ●
●●

●

●
●

●

●
● ●● ●

●
●
●

●

●

●
●

●

●

● ● ●
●

●

●

●

●

●

●

●
●●

●
●

●
●

●
●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●
●

●●

●●
●

●

●●

●
●

●
● ●●
●

●
●

●

●

●

●
●

●
●

●
●

●
●

●

●

●
●

●

●●

●
●

●

●

●

●

●
●

●
●

●●
●

●
●

● ●
●

●●
●●
●

●

●
● ●●

●

●

●
●

●

●
●●

●

●●

●●●
●

●

●
●

●
●

●
●●

●
●

●

●
●●

●
●

●

●
●

●

●● ●

●

●

●

●

● ●
●

●●
●

●
●

●●

●

●
●

●

●

●●

●

●
●

●

●

●
●

●

●

●

● ●

●
●●

●

●
●

●

●
●

●
●

●

●

●
●

●

●
●

●
●

●

●

●
●

●

● ●

●
●

●●

●

●

●
●

●

●
●
●

●
●

●

●

● ●

●

●

●
●

●

●

●
●

● ●● ●

●

●●
●●

●

●
●

● ●

●
●

●

●

●

●

●
●

●

●
●

●

●

●

●

●● ●
●●

●

●
●

●
●

● ●
● ●

●

●

●

●

●
●

●●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●
●
●

●

●

●
●

●
●●

● ●●

●
●

●

●
●

●
● ●
●

●

●●●

●

●

●

●● ●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●
●

●

●
●

●

●

●

●
●●

●
●
●

●
●

●

●

●
●

●
●

●
●

●

●
●

● ●

●
●

●●
●

●

●

●

●

●
●

●
● ●

●

●
●

●

●

●

●

●●●● ●
●

●

●

●

●
●

●
● ●

●

●

●

●

●
●

●
●

●
●

●
●

●●
●

●
●

●

●

●

●

●●
●

●
●

●
●

● ●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●
●

●
●

●●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

●
●

●●

●
●●
●

●

●

●

●

●
●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●

●

●

●● ●

●

●
●

●

●
●
●●

●

●

●

●

●●

●

●
●

●
●

●
●

●
●

●
●● ●

●
●●●

●

●

●●

●

●

●●

●

●

●
●

●

●

●

●
●

●

●

● ●
●

●

●

●
●

●
●

●
●●
●

●
● ●

●

●
●

●●

●

●
●

●

●

●

●

●

● ●

●

●

●●

●

●●

●

●●
●
●

●
●

●
●

●

●

●

●

●

●
●

●

● ●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●

●●●

●

●

●
●

●

●

●

●
●

●

●

●

●

●

●
●

●

ca
se

2_
C

2
ca

se
2_

D
2

ca
se

2_
D

3
ca

se
2_

E
2

ca
se

2_
E

3
ca

se
2_

E
4

ca
se

2_
F2

ca
se

2_
G

3
ca

se
2_

I3
ca

se
2_

Li
ve

r1
ca

se
2_

Li
ve

r2
ca

se
2_

Li
ve

r3
ca

se
3_

B
ca

se
3_

C
ca

se
3_

D
ca

se
3_

E
1

ca
se

3_
E

3
ca

se
3_

F1
ca

se
3_

F2
ca

se
3_

G
1

ca
se

3_
G

2
ca

se
3_

H
ca

se
3_

I
ca

se
3_

J
ca

se
3_

Li
ve

r
ca

se
3_

M
ca

se
3_

O
ca

se
3_

po
1

ca
se

3_
po

2
ca

se
3_

po
3

ca
se

3_
Q

ca
se

3_
R

ca
se

3_
S

ca
se

4_
T3

ca
se

4_
T4

ca
se

4_
T5

ca
se

4_
T6

ca
se

4_
T8

ca
se

5_
T1

ca
se

5_
T2

ca
se

5_
T3

ca
se

5_
T5

ca
se

5_
T6

ca
se

5_
T8

ca
se

6_
T1

ca
se

6_
T2

ca
se

6_
T3

ca
se

6_
T6

ca
se

6_
T7

ca
se

6_
T8

ca
se

7_
T1

ca
se

7_
T2

ca
se

7_
T4

ca
se

7_
T6

ca
se

7_
T7

ca
se

7_
T8

ca
se

8_
T1

ca
se

8_
T3

ca
se

8_
T4

ca
se

8_
T5

ca
se

8_
T6

ca
se

8_
T8

ca
se

9_
T1

ca
se

9_
T2

ca
se

9_
T3

ca
se

9_
T6

ca
se

9_
T8

Clonal Mutations

P
ro

po
rti

on

0.0

0.2

0.4

0.6

0.8

1.0

ca
se

2_
C

2
ca

se
2_

D
2

ca
se

2_
D

3
ca

se
2_

E
2

ca
se

2_
E

3
ca

se
2_

E
4

ca
se

2_
F2

ca
se

2_
G

3
ca

se
2_

I3
ca

se
2_

Li
ve

r1
ca

se
2_

Li
ve

r2
ca

se
2_

Li
ve

r3
ca

se
3_

B
ca

se
3_

C
ca

se
3_

D
ca

se
3_

E
1

ca
se

3_
E

3
ca

se
3_

F1
ca

se
3_

F2
ca

se
3_

G
1

ca
se

3_
G

2
ca

se
3_

H
ca

se
3_

I
ca

se
3_

J
ca

se
3_

Li
ve

r
ca

se
3_

M
ca

se
3_

O
ca

se
3_

po
1

ca
se

3_
po

2
ca

se
3_

po
3

ca
se

3_
Q

ca
se

3_
R

ca
se

3_
S

ca
se

4_
T3

ca
se

4_
T4

ca
se

4_
T5

ca
se

4_
T6

ca
se

4_
T8

ca
se

5_
T1

ca
se

5_
T2

ca
se

5_
T3

ca
se

5_
T5

ca
se

5_
T6

ca
se

5_
T8

ca
se

6_
T1

ca
se

6_
T2

ca
se

6_
T3

ca
se

6_
T6

ca
se

6_
T7

ca
se

6_
T8

ca
se

7_
T1

ca
se

7_
T2

ca
se

7_
T4

ca
se

7_
T6

ca
se

7_
T7

ca
se

7_
T8

ca
se

8_
T1

ca
se

8_
T3

ca
se

8_
T4

ca
se

8_
T5

ca
se

8_
T6

ca
se

8_
T8

ca
se

9_
T1

ca
se

9_
T2

ca
se

9_
T3

ca
se

9_
T6

ca
se

9_
T8

Sub Colnal Mutations

P
ro

po
rti

on

0.0

0.2

0.4

0.6

0.8

1.0

Founder
Shared
Unique

2 Copies
Model Fit
Component Fits

0 20 40 60 80 100
Variant Allele Frequency

D
en

si
ty

 (a
.u

.)

case2_D3 Clonality Plot

●

●

●

●

● ●

●
●

●

●

●

● ●
●

●

●●

●

● ●
●●●

●

●

●

●

●●●

●

●

●
●

●

●

●
● ●

●

●

●● ●
●

●

● ●

●

●

●
●

●

● ●
●

●

●

●

●
●●
●

●

●

●

●

●

●●

●

●
●

●

●
●●

●

●●

●

●

5
10
20

50
100
200

500
1000
2000

Tu
m

or
 C

ov
er

ag
e

0 20 40 60 80 100

0 20 40 60 80 100
Variant Allele Frequency

D
en

si
ty

 (a
.u

.)

case3_F2 Clonality Plot

5
10
20

50
100
200

500
1000

Tu
m

or
 C

ov
er

ag
e

0 20 40 60 80 100

case9_T3 Clonality Plot

0 20 40 60 80 100
Variant Allele Frequency

D
en

si
ty

 (a
.u

.)

5
10
20

50
100
200

500
1000

Tu
m

or
 C

ov
er

ag
e

0 20 40 60 80 100

Founder
Shared
Unique

●

A

B


