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ATGGTAARAACARAGGARCTATCAGTCGARACARGATCCGAGATCGTARCCARGT TTARGAGTGGTGT TGGGGCATCGGAGT TGGTAARGATATTCARARTATCTAGAARARCGGTGTATARCTTGGTTA
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ARRAGTTTGATACAGTTGGCACATTARARAATARAAAARGATCAGGCCGARARCCTGTGCTGGACCARAGGCARTGCAGGCAAATACTTGGAGTTGTGGCGARGARTCCTAGTGCCAGTCCGGTAARAART
ACARARGGGATACACTTGGAARRTTTGARTARTTTACACCGARGTGGGCGARAGCCAGCATTGARCACCAGGGARTGCAGAARGACTTGTCAGCACATTCGTAGARARCCCCGAGATAAGCCCAGTTARAGT
AARAAAAGGACACATTGGGAAAT TTGGARAATAAARAGAGAARCTGGCCGAARAGT TGCATTGARCCCAARAGACTGCAGACACATTATAGGAGTTGTACTCARGARTCCCACCATTAGTCCCGTTARAAT
ACA
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GTCTGCAGCATCACAARCAGATART TGGTARARCATGTCAGTGATGCTACTATTCGTAGARGGT TAARGGATGTTGRCATARACACCTATGTCGTCCGARARATCATTGATATCTCGGARGCARARCARAGCA
TGCCCCGGCTTCGARARATTTAATTGGAAARCAAATGA AGGARGTTGACATCAACTCCCATGTTATTCGTGCAGTAGTTGATATTAGCCCARGARACARGGAR
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ATCARARGCATTTGGCAGCCCAGCCARCCARTAGATTTGGTGGGGGCACAGTCATGTTTTGGGGATGTCTTTCCTATTATGGATTCGGAGACTTGGTACCGATAGARGGAACTTTAARTCAGARCGGATA

AARATARRARARCTGCAGTGCAGCCTCTTAGCAGGT TTGGAGGTGGCACAGTARTGTTTTGGGGT TGCATGTCGTACTATGGTTTTGGAGRTTTTGTGCCARTAGAGGGCACTCTGACCCARTCACGATA
AACTARAGGGTAATGCCGGT TAGCCARTCARTCGGTTTGGTGGTGGAGCGGTGATGTTCTGGAGCTGTTTAAGCTACTATGGATCTGGAGACATGGTACCGATAGAGGGTACACTAARTCARACAGGATA
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CCTTCTTATCTTAARCARCCATGCTTTTACGTCTGGARATAGACTTTTTCCARCTACTGAATGGATTCTTCAGCAGGACARTGCTCCATGCCATARGGGTAGGATACCARCARARTTTTTARACGACCTT
TTTGCACATATTARRTGACARTGCTTTTACTTCGGCGARCARRCTATTTCCARCARTCGARTGGGTATTGCAGCAAGACARTGCTCCATGCCACARAGGCTCARTACCCACCARGTTTTTGGCGGACTTA
CCTCCATATCTTAAATGAGCATGCATTCACCTCAGGARATAGACTGTTCTCCARGAATGACTGAATCTTGCAGCAGGACAATGCTCCATGLC-========| GAGTACCAARCCARGTTCTTGARAGACATA
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ARTCTGGCGGTTCTTCCGTGGCCCCCCCARAGCCCAGACCTTARTATCATTGARRACGTTTGGGCTTTTATTARRAACCARCGARCTATTGATAARAARTAGARARCGAGAGGGAGCCA--------TCAT
GATCARGCARTCCTGCCCTGGCCTGCGCARAGTCCGGACCTTARCATTATTGARARTGTTTGGGCTTTARTAARRTCCARACGGCTATTCARRRAGGACCGGAARCGGGATGATACCA=~=--=---=TTCA
AATCAGGCGGTACTTCCATGGCCCGCACARAGCCCCGATCTGARCATTATCGARRATGTCTGGGTTTATGTTATGAGTCAGAGGACATTTGARRGAGATCGCCAGCGCGATARAAATAAAATTACCTCTT
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ATARTTTT==m=— TCTTTRTTTTTTATGATTGATAR-ACGARGCARGTTCARGTTTCGAGTATATTTCACTTTTATT
ATACTTTTTACARCAGACARGGATCAGTTCART-GTTTCTATTTTTAGCCCATARACAGTTATTTTTTCCACTTCTTCTTT==m===m CGTTTGTATAGATGTAGARGCACGACAAATACCGTTATGTTC
ATACTATTGACARCTTGCATGCATATTTTCTTTTGCTTTARGCTTTGTACTATGARCCGTTATCTTTCGTATTTCTTTTCGACTACC--TTCTGCATAGATCARGCTARGCGATARGAACTATTTCAGGC
ATACTTTTGACARCCTCTAGGTARCTGTTCTTTTTGCTATATCTACGAARCC-TGTACCGTTATTTTAGCARTTTCTTTTTGCCGATCGCTTCTACACAGAATARGCTTTATGACACARARGCTTTTTTTC
ATACTTTTGACARCAGACAAGGATCAGTTCART-GCTTCTATTTTTATCCCATTARCAGTTATTTTTCCACTTTTGCTTCT--GTTTGCTTCTGTATAGATGTARAAGTATGACARATACCGTTATGTTC
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