
 

Mix Locus GenBank Repeat motif F- and R-primers, 5'-3' Label Final conc. Range Original LG 4

AATTTGGAGATATGGAGGGGTT HEX 0,4 mM
TTGGACGTGCTTGCTTACC 0,4 mM
AGCCTGAAATGTGGCAGAAG FAM 0,2 mM
GTCCCATTAGAAGTCGCTGATT 0,2 mM
CAAACTCAGGCATATTCGTTCA ATTO550 0,5 mM
TAGATTTGACAGTGGAGCAGGA 0,5 mM
CTCTCACTTCCTGTTGGGCTAT ATTO620 0,5 mM
CTTCGTCCAGTTGGGCAG 0,5 mM
ACAAATCGAAGGGAGAATGAAG HEX 0,4 mM
AATTAGAGCCTGTGTTGATGGG 0,4 mM
CAACTGCTCCTGATCCTTATCC ATTO550 0,1 mM
TCAGTGGGTCCTAGTAATGCCT 0,1 mM
TGGCATGAAATGTCTGATCCT ATTO550 0,2 mM
GGCCCTTGAGGCGATTTA 0,2 mM
CGTAACATAACCGATAACAC FAM 0,5 mM
ACGATGTCCTGATGTAGAC 0,5 mM
AGAAAGTCCCCTAACAGTGCAG HEX 0,3 mM
AGGAATACACATGCCTCCCTTA 0,3 mM
GGATTCTACGGATCTTTGGACA ATTO620 0,6 mM
CCTTCCATTCTGTTTGTTAGGC 0,6 mM
GCGTGTTGGGTAGAAGGAATAG FAM 0,2 mM
ATAAAAGCAATGGGGTATGCAC 0,2 mM
GCTCCCATTCCTTCTCTCTTTC ATTO550 0,1 mM
TAAACACCTTGCGGAGTAAAGC 0,1 mM
CGGCTTACAAGAGGTGGAG FAM 0,1 mM
AGACTCCCTTACAGGCATGG 0,1 mM
CGTAAAGGACAGATGATAGATGGA ATTO620 0,25 mM
GAGGCCATAGAAGGAACATGAC 0,25 mM
CAGAGAACCCTTAGAAACCTCTTG ATTO620 0,25 mM 212-264 /
CAAAACTCAAAGCTACTGTCGG 0,25 mM 339-4001

TCTCCAATGAACAGGAAGCAC FAM 0,1 mM
GCAGCAACAACCTGATTAGAAA 0,1 mM
GGAAAGAAAATCGCTCCATCTA ATTO550 0,1 mM
TTGGGTTTGATAGCCTCTTGTT 0,1 mM
GGGAGGTTAAAGACGTGGCTTA ATTO550 0,25 mM
ACAGGCGGGAATCTGTGTTT 0,25 mM
TTTTAGGAGTCGCCCATCAGT HEX 0,1 mM
CACACTCTACCCTCAGCCTCTC 0,1 mM
GTATATGTGCAGAAGGCGGTC HEX 0,25 mM
ATCATTCCAAAACGGGTTCA 0,25 mM
ACGTAGTTTCCCTTTTGCACC ATTO620 0,35 mM
ACAAGCATGAGGTGTGTATTGC 0,35 mM
ACAATCTTTATGTGAGGAAGC FAM 0,3 mM
TTCTCAAGACTGACAAAGG 0,3 mM
TCAATGGAGCCCGGAGAT FAM 0,25 mM
CAGGTAGACTGCACAGGAGGAT 0,25 mM
CAGTAAGGAATGGATACTAAGC ATTO550 0,1 mM
TCCAGTGTAGCATAACAGAGT 0,1 mM
CATGGTAAAATGGAGAAGGGAC ATTO550 0,1 mM
TGCCAGGGTCTAAAGCTCC 0,1 mM
TGCTTTCTCCTCCTATCAGCAT HEX 0,2 mM
GCCTCTTGCAGACCTTTTA 0,2 mM
GAAAACCACCTGACCTTTAGAA HEX 0,3 mM
CCAGCTATCGCACCTTTT 0,3 mM
TCCTAGTTGAGCCTTCAGACA ATTO620 0,35 mM
ACTAAGCTATTCTATGGGGAACTG 0,35 mM
GCAGTTTTATAGAGGTGGGG FAM 0,1 mM
ATATCTCCATCCGGTCCA 0,1 mM
ACTGGTTAGATTTGGGCCG FAM 0,2 mM
TGGCGACAAAGGAATTAGAGTT 0,2 mM
GCCATGTGAGAGAGATTCCAG ATTO550 0,25 mM
GAGGGTTCCTTTCAGTCTCCTT 0,25 mM
AAGGACTGGGATATGCTGAAAA ATTO550 0,1 mM
CCACTGCAATAGGACATTGAAA 0,1 mM
CTTGCTGGGTCACATTGATTTA HEX 0,2 mM
TACACACATTCTCGGCTGCTAT 0,2 mM
GTGCTGAAAATTGACGTAGCAA HEX 0,4 mM
CCTCATTGTCGGAGTATATGAACA 0,4 mM
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GGACATTTTCTTTGGCTCAACT ATTO620 0,3 mM
TGCCTCACAACCCACTACATAC 0,3 mM
CCCACAAATTAAACACACAGGA ATTO620 0,3 mM
CCTCCCTCCCCTTATCTCTCTA 0,3 mM
GCCATTTGTATCCAGTTTCCTC FAM 0,2 mM
CGAAGATGTCTGCTTGTCTGTT 0,2 mM
ATGAACAAGGACTTTCAAGGCA ATTO550 0,1 mM
GGGTATAGGACTGTGGATGTGG 0,1 mM
CCTGTTAGAGAAGCCGATCATT ATTO550 0,1 mM
TTGGACTGGAAGTATTGGGAGT 0,1 mM
AAGGACTTTGCTCGCTTTGTAA HEX 0,3 mM
GGCGATTAAGTTCGCATTTGT 0,3 mM
TCAGCTTGGTTGTCAGTTTGTC HEX 0,1 mM
GCATTAGCATTATCTCGGGAAC 0,1 mM
TGTTTGATCCTTTTGCCTACCT ATTO620 0,25 mM
AAAACCCACCTAATCTGAAGGC 0,25 mM
GCCCACCACAACTACCACTACT ATTO620 0,3 mM
CCAGGTTGAAGGCAATTTTGTA 0,3 mM
ACCCTGCACTTGACTATGTAA FAM 0,2 mM
CAATCAACCGTGTATAGAAGAG 0,2 mM
CTGACTATTTGTGTGCCTCGAA FAM 0,4 mM
TTTTCCAGTGTGGTTTCATACG 0,4 mM
ATATCTTCCCTTTCCCCTTTCA ATTO550 0,1 mM
GCAACAGAGCAGACAGAGAGAG 0,1 mM
TTAGGGCCGGTTCATACAATAC HEX 0,1 mM
GTTTGCATTTGTTGCGCTATAC 0,1 mM
GGAGCATTGGAAAGAACACAAT HEX 0,2 mM
GTTTGCGTAGGTAGGCCATGT 0,2 mM
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