
                                                                                                                                        
                                                                                                                                        
MnSTS1 : MAPNNVPVEESQ-SVIRRGG-HEVASILAIGTANPSNFFNQVDYPDYYFRVTNSEDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCTYDAPSLNARMDLKLVEMPKLGESAAIE : 118 
MnSTS2 : MAPNNVSVEGSQ-PVIRRGG-PGVASILAIGTANPDNFFNQADYPDYYFRVTNSEDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCSYDAPSLNARMDLKLVEMPKLGESAAIA : 118 
MnSTS3 : MAPNNVSVEGSQ-PVIRRGG-PGVASILAIGTANPDNFFNQADYPDYYFRVTNSDDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCSYDAPSINARMDLKLVEMPKLGESAAIA : 118 
MnSTS4 : MAPNNVSVEGSQ-TVIQRGG-HGVASILAIGTANPSNFFIQADYPDYYFRVTNSEDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCSYDAPSINERMDLKLVEMPKLGESAAIE : 118 
MnSTS5 : MAPNNVSVEQSQ-TVIPRGG-HAVASILAIGTANPDNFFNQADYPDYYFRVTNSEHKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEEILKENPSICTYDAPSINERMDLKIVEMPKLGESAAIA : 118 
MnSTS6 : MAPTNGFVEESQ-TVIPRAG-PAVASILAIGTSNPSNYFNQAEYADYYFRVTNSEHMTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKANPSICTYDGPSINERMDLKIVEMPKLGESAAIE : 118 
MnSTS7 : MAPTNGFVEESQ-TVIPRAG-PAVASILAIGTSNPSNYFNQAEYADYYFRVTNSEHMTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKANPSICTYDGPSINERMDLKIVEMPKLGESAAIE : 118 
MnSTS8 : MAPNNVSVEGSQ-PVIRRGG-PGVASILAIGTANPDNFFNQADYPDYYFRVTNSEDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCSYDAPSLNARMDLKLVEMPKLGESAAIA : 118 
MnSTS9 : MAPNNVSVEGSQ-PVIRRGG-PGVASILAIGTANPDNFFNQADYPDYYFRVTNSEDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCSYDAPSLNARMDLKLVEMPKLGESAAIA : 118 
MnSTS1 : MAPNNVSVEGSQ-PVIRRGG-PAVASILAIGTANPDNFFNQADYPDYYFRVTNSEDKTELKEKFKRICEKSLIKKRHMRLTEDILKENPSMCTYDAPSLNARMDLKLVEMPKLGESAAIA : 118 
MnCHS1 : ----MVTVEEVR-KAQRAEG-P--VTIMAIGTATPPNCIDQSSYPDYYFRITNSEHKTELKEKFKRMCEKSQIKKRYMYLHEEILKENPNICAYMAPSLDARQDMVVVEVPKLGKEAATK : 112 
MnCHS2 : ----MVTVEEVC-RAQRAEG-P--ATIMAIGTANPPNCFDQRTYPDFYFRITNSEHKTELKEKFKRMCEKSLIKKRYMYLHEEILKENPNICAYMAPSLDARQDMVVVEVPKLGKEAATK : 112 
MnCHS3 : MTP---SVHEIR-KAQRSEG-P--ATVLSIGTATPTNFVSQADYPDYYFRITNSDHMTDLKDKFKRMCEKSMITKRHMYLTEEILKENPKMCEYMAPSLDARQDIVVVEVPKLGKEAAAK : 113 
MnCHS4 : -MSTPSSVQEIR-KAQRADG-P--AAVLAIGTANPPNYFFQTDYPDFYFHITNSDHKTELKDKFTRMCEKAMIRKRHMYLTEEILKENPKMCEFMAPSLDARQDIVVVEIPKLGKEAAVK : 115 
MnCHS5 : ---MATSVQEIR-KAQRAEG-L--AAVLAIGTANPPNFFMQADYPDFYFRITNSEHKTELKHKFRRMCEKAMIRKRHMYLTEEILNENPKMCEYMAPSLDARQDIVVVEIPKLGKEAAVK : 113 
MnCHS6 : ---MATSVHEIR-KAQRAEG-P--AAVLAIGTANPPNFFMQADYPDFYFRITNSEHKTELKDKFRRMCEKATIKKRHMYLTEEILKENPKMCEYMAPSLDARQDIVVVEIPKLGKEAAVK : 113 
MnPKS1 : ----MSRVEGSEAPRPRRIPTPGRATILAIGKAFPSQLIPQECLVEGYIRDTNCQD-ASIKEKLERLCKTTTVKTRYTVMCKDILEKYPELAREGTPTINQRLEIANPAVVEMAKEASLA : 115 
MnPKS2 : ----MGSLDDAR-LTSPKKATPGKATILALGKAFPHQLVMQEYLVDGYFRDTNCDD-PELKRKLTRLCKTTTVKTRYVVMSEEILKKYPELALEGRSTVKQRLDICNDAVTQMAIEASQA : 114 
                                                                                                                                        
                                                                                                                                        
                                                                                                                                        
MnSTS1 : AIKEWGQPKSKITHIIVNSTSGVDMPGADYQLIRSLGLKTSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGARVLVVCSELTIPTFRAPSEDDSASLVGQAIFADGGSAVIIGAN-VPDE : 237 
MnSTS2 : AIKEWGQPKSKITHLIVNSTSGVDMPGADYQLIKSLGLERSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGSRVLVVCSELTIPTFRGPSEDDSASLVGQAIFADGASAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS3 : AIKEWGQPKSKITHLIVNSTSGVDMPGADYQLIKSLGLERSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGSRVLVVCSELTIPTFRGPSEDDSASLVGQAIFADGASAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS4 : AIKEWGQPKSKITHIIVNSTSGVDMPGADYQLIRSLGLKTSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGARVLVVCSELTIPTFRGPSEDDSASLVGQAIFADGGSAVIIGAN-VPDE : 237 
MnSTS5 : ALKEWGQPKSKITHIIVNSTSGVDMPGADYQLIRSLGLKTSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNAGARVLVVCSELTIPTFRAPSEDDSASLVGQAIFADGGSAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS6 : ALKEWGQPKSKITHIIVNSTSGVDMPGADYQLIRSLGLKTSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGARVLVVCSELTIPTFRGPSEEDSASLVGQAIFADGGSAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS7 : ALKEWGQPKSKITHIIVNSTSGVDMPGADYQLIRSLGLKTSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGARVLVVCSELTIPTFRGPSEEDSASLVGQAIFADGGSAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS8 : AIKEWGQPKSKITHLIVNSTSGVDMPGADYQLIKSLGLERSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGSRVLVVCSELTIPTFRGPSEDDSASLVGQAIFADGASAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS9 : AIKEWGQPKSKITHLIVNSTSGVDMPGADYQLIKSLGLERSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGSRVLVVCSELTIPTFRGPSEDDSASLVGQAIFADGASAVIVGAN-VPDE : 237 
MnSTS1 : AIKEWGQPKSKITHLIVNSTSGVDMPGADYQLIKSLGLKPSVKRVMLYHQGCFAGGTVLRIAKDLAENNPGSRVLVVCSELTIPTFRGPSEDDSASLVGQAIFADGASAVIVGAN-VPDE : 237 
MnCHS1 : AIKEWGQPKSKITHLVFCTTSGVDMPGADYQLTKLLGLRPSVKRLMMYQQGCFAGGTVLRLAKDLAENNKGARVLVVCSEITAVTFRGPSDTHLDSLVGQALFGDGAAAMIIGADPIPE- : 231 
MnCHS2 : AIKEWGQPKSKITHLVFCTTSGVDMPGADYQLTKLLGLRPSVKRLMMYQQGCFAGGTVLRLAKDLAENNKGARVLVVCSEITAVTFRGPSDTHLDSLVGQALFGDGAAAMIIGADPIPE- : 231 
MnCHS3 : AIKEWGQPKSKITHLIFCTTSGVDMPGADYQLTKLLGLRPSVKRFMMYQQGCFAGGTVLRLAKDLAENNKGARVLVVCSEITAVTFRGPSHTHLDSLVGQALFGDGAAAVIVGAD--PDT : 231 
MnCHS4 : ALKEWGQPKSKITHLIVCTTSGVDMPGADYQITKLLGLRPSVKRFMLYQQGCFAGGAVLRLAKDLAENNKGARVLVVCSEITAVTFRGPSELHLDSMVGQALFGDGAAAVIVGAE--PDL : 233 
MnCHS5 : ALKEWGQPKSKITHLIVCTTSGVDMPGADYQLLKLLGLRPSVRRFMMYQQGCFAGGAVLRLAKDMAENNKGARVLVVCSEITAVTFRGPSELHLDSMVGQALFGDGAAAVIVGAE--PDL : 231 
MnCHS6 : AIKEWGQPKSKITHLIVCTTSGVDMPGADYQITKLLGLRPSVKRFMMYQQGCFAGGAVLRLAKDLAENNKGARVLVVCSEITAVTFRGPSELHLDSMVGQALFGDGAAAVIVGAE--PDL : 231 
MnPKS1 : CIKEWGRPPQDITHIVYVSSSEIRLPGGDLHLASQLGLRTDVGRVMLYFLGCYGGVTGLRVAKDIAENNPGSRVLLTTSETTILGFRPPNMSRPYDLVGAALFGDGAAAVIIGAD--PIT : 233 
MnPKS2 : CIKNWGRPVSDITHLVYVSSSEIRLPGGDLYLASGLGLSPETQRVMLYFVGCSGGVAGLRVAKDIAENNPGSRILLATSETTIIGYKPPSADRPYDLVGVALFGDGAGAMIIGSD--PVS : 232 
                                                                                                                                        
                                                                                                                                        
                                                                                                                                        
MnSTS1 : GSVERPLFRLISTSEVILPNSENTIGGHLRDCGLTIVLSPEVPKLIGKNILTCLEEAFTPYGIS-DW-NSVFWVPHPGGAAILRAIEEKAELKKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS2 : GSVERPLFRLVSTSEVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPQVPKIIGKNIQTCLEEALGPFGIS-DW-NSVFWAPHPGGAAIIKEIEEKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS3 : GSVERPLFRLVSTSEVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPQVPKIIGKNIQTCLEEALGPFGIS-DW-NSVFWAPHPGGAAIIKEIEEKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS4 : GSVERPLFRLISTSEVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPEVPKLIGKNIQTCLEEAFSPYGIS-DW-NSVFWAPHPGGAAIIKEIEEKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS5 : GSVERPLFRLVSNSQVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPEVPKLIGKNIQTCLEEAFTPFGIS-DW-NSLFWVPHPGGAAILRAIEEKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS6 : GSVERPLFRLVSNSQVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPEVPKLIGKNILTCLEEAFTPFGIS-DW-NSLFWVPHPGGAAILRAIEEKAELKKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS7 : GSVERPLFRLVSNSQVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPEVPKLIGKNILTCLEEAFTPFGIS-DW-NSLFWVPHPGGAAILRAIEEKAELKKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS8 : GSVERPLFRLVSTSEVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPQVPKIIGKNIQTCLEEALGPFGIS-DW-NSVFWAPHPGGAAIIKEIEDKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS9 : GSVERPLFRLVSTSEVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPQVPKIIGKNIQTCLEEALGPFGIS-DW-NSVFWAPHPGGAAIIKEIEEKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnSTS1 : GSVERPLFRLVSTSEVILPNSENTVGGHLRDCGLTIVLSPQVPKIIGKNIQTCLEEALGPLGIN-DW-NSVFWVPHPGGAAIIKEIEEKAGLEKEKLKDTWNVWSEYGNMSSATVFFILN : 355 
MnCHS1 : --VEKPILQLVSAAQTILPDSEGAIDGHLREVGLTFHLLKDVPGLISKNIDKSLTEAFKPFGIS-DW-NSIFWIAHPGGPAILDQVEAKCGLKPEKLRATRHVLSEYGNMSSACVVFILD : 347 
MnCHS2 : --VEKPIFQLVSAAQTILPDSEGAIDGHLREVGLTFHLLKDVPGLISKNIDKSLTEAFKPFGIS-DW-NSIFWIAHPGGPAILDQVEAKCGLKPEKLRATRHVLSEYGNMSSACVVFILD : 347 
MnCHS3 : -SVERPIFELVSAAQTILPDSEGAIDGHLREVGLTFHLLKDVPGLISKNIEKSLVEAFTPIGIS-DW-NSIFWIAHPGGPAILDQVETKLGLKQEKLSATRHVLSEYGNMSSACVLFILD : 348 
MnCHS4 : -SIERPIFELVSAAQTILPDSEGAIDGHLREIGLTFHLLKDVPLLISKNIEKSLEEAFTPIGIS-DW-NSIFWIAHPGGPAILDQVEAKVGLHKEKLRATREMLREYGNMSSASVLFILD : 350 
MnCHS5 : -AIERPLFELVSAAQTILPDSEGAIDGHLREVGLTFHLLKDVPMLISKNIGKSLEEAFTPLGIS-DW-NSIFWVAHPGGPAILDQVEATVGLKKEKLRATREMLKEYGNMSSASVLFILD : 348 
MnCHS6 : -SIERPLFELVSAAQTILPDSEGAIDGHLREVGLTFHLLKDVPALISKNIEKSLVEAFTPIGIS-DW-NSIFWVAHPGGPAILDQVEAKVGLKKEKLTATRQMLSEYGNMSSASVLFILD : 348 
MnPKS1 : -DLESPFMELNSAVQQFLPNTHDVIDGKLSEEGINFRLGRDLPQKIEDNIEEFCKKLMAKAGLKFEY-NELFWAVHPGGPAILNKLESCLKLRSEKLVSSRRALMDYGNVSSNTILYVIE : 351 
MnPKS2 : -ETEKPLFELHSAMQRFLPGTDKTIDGRLTEEGISFKLARELPQVIEDSVEGFCEKLMGVKGFDKEWYNKMFWAVHPGGPAILNRIEKRLDLDPEKLNASRKALMDYGNASSNTIVYVLE : 351 
                                                                                                                                        
                                                            
                                                            
MnSTS1 : QMRKRSLAEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIIA : 399 
MnSTS2 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS3 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS4 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLKWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS5 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIIA : 399 
MnSTS6 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS7 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS8 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS9 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnSTS1 : QMRKRSLEEKKSTTGDGLEWGVLLGFGPGLTVETVVLQSVPIVA : 399 
MnCHS1 : EMRRKGAEDGLKTTGEGLEWGVLFGFGPGLTVETVVLHSVAI-- : 389 
MnCHS2 : EMRRKGAEDGLKTTGEGLEWGVLFGFGPGLTVETVVLHSVAI-- : 389 
MnCHS3 : EMRKKSVEEGKATTGEGLEWGVLFGFGPGLTVETVVLHSLPAV- : 391 
MnCHS4 : EMRKKSAEEGKSTTGEGLDWGVLFGFGPGLTVETVVLHSLPINN : 394 
MnCHS5 : EMRKKSAEEAKSTTGEGLDWGVLFGFGPGLTVETVVLRSLPIN- : 391 
MnCHS6 : EMRKKSAEEGKSTTGEGLEWGVLFGFGPGLTVETVVLHSLPIN- : 391 
MnPKS1 : NMREELKREGSE------EWGFGLAFGPGITFEGILIRSL---- : 385 
MnPKS2 : YMLEES--SKMKVDQEENEWGLILAFGPGITFEGILARNLTTTV : 393 
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