
SynPCC7942_1    1   MT--IAVGRAPAER-GWFDVLDDWLKRDRFVFVGWSGLLLFPCAYLALGGWLTGTSFVTSWYTHGIASSYLEGGNFLTVAVSTPADAFGHSLMLLWGPEA 97  
SynPCC7942_2    1   MT--IAVGRAPAER-GWFDVLDDWLKRDRFVFVGWSGLLLFPCAYLALGGWLTGTSFVTSWYTHGIASSYLEGGNFLTVAVSTPADAFGHSLMLLWGPEA 97  
SyncyPCC6803_1  1   MT--IAVGRAPVER-GWFDVLDDWLKRDRFVFIGWSGLLLFPCAFMALGGWLTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGANFLTVAVSSPADAFGHSLLFLWGPEA 97  
SyncyPCC6803_2  1   MT--IAVGRAPVER-GWFDVLDDWLKRDRFVFIGWSGLLLFPCAFMALGGWLTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGANFLTVAVSSPADAFGHSLLFLWGPEA 97  
AnaPCC7120_1    1   MT--IAVGRAPSR--GWFDVLDDWLKRDRFVFVGWSGILLFPCAFLALGGWLTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGANFLTVAVSSPADSMGHSLLLLWGPEA 96  
AnaPCC7120_2    1   MT--IAVGRAPSR--GWFDVLDDWLKRDRFVFVGWSGILLFPCAFLALGGWLTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGANFLTVAVSSPADSMGHSLLLLWGPEA 96  
Spinacia        1   MT--IAVGKFTKDEKDLFDSMDDWLRRDRFVFVGWSGLLLFPCAYFALGGWFTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGCNFLTAAVSTPANSLAHSLLLLWGPEA 98  
Arabidopsis     1   MT--IALGKFTKDEKDLFDIMDDWLRRDRFVFVGWSGLLLFPCAYFALGGWFTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGCNFLTAAVSTPANSLAHSLLLLWGPEA 98  
Zea             1   MT--IAVGRVTKEENDLFPLIDDWLRRDRFVFVGWSGLLLFPCAYFALGGWFTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGCNFLTAAVSTPANSLAHSLLLLWGPEA 98  
Chlorella       1   MT--IAIGKTQ-EKRGLFDVVDDWLRRDRFVFVGWSGLLLFPTAYLALGGWFTGTTFVTSWYTHGLATSYLEGCNFLTAAVSTPANSMGHSLLFLWGPEA 97  
ProMED4         1   MT--IAVGSAPQR--GWFDVLDDWLKRDRFVFIGWSGLLLLPCAYLAIGGWFVGTTFVTSWYTHGIASSYLEGANFLTAAVSTPGDAMGHSLLFLWGPEA 96  
P-SSM4          1   MV--ASTLNAPKRE--WFDVLDDWLKRDRFVFIGWSGLLLLPCAYLAIGGWFVGTTFVTSWYTHGIASSYLEGANFLTAAVSTPGDAMGHSLLFLWGPEA 96  
ProSS120        1   MT--IAVGSAQDR--GWFDVLDDWLKRDRFVFVGWSGLLLFPTAYLAIGGWFLGTTFVTSWYTHGVASSYLEGCNFLTAAVSTPGDAMGHSLLFLWGPEA 96  
ProMIT9313      1   MT--IAVGRAPQR--GWFDVLDDWLKRDRFVFVGWSGLLLFPTAYLALGGWFTGTTFVTSWYTHGIASSYLEGCNFLSAAVSTPADAMGHSLLLLWGPEA 96  
SynWH8102_1     1   MT--IAVGRAPQR--GWFDILDDWLKRDRFVFVGWSGILLFPTAYLAIGGWLTGTTFVTSWYTHGIASSYLEGCNFLTAAVSTPADAMGHSLLLLWGPEA 96  
SynWH8102_2     1   MT--IAVGRAPQR--GWFDILDDWLKRDRFVFVGWSGILLFPTAYLAIGGWLTGTTFVTSWYTHGIASSYLEGCNFLTAAVSTPADAMGHSLLLLWGPEA 96  
S-PM2           1   MTSSTLSQPIKQR--GWFDVLDDWIKRDRFVFVGWSGLLLFPTAYLALGGWLTGTTFVTSWYTHGLASSYLEGANFLTAAVSTPADAMGHSLLLLWGPES 98  
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SynPCC7942_1    98  QGNFVRWCQLGGLWNFVALHGAFALIGFMLRQFEIARLVGVRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 197 
SynPCC7942_2    98  QGNFVRWCQLGGLWNFVALHGAFALIGFMLRQFEIARLVGVRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 197 
SyncyPCC6803_1  98  QGNLTRWFQIGGLWPFVALHGAFGLIGFMLRQFEISRLVGIRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAGIFRFILFLQGFHNWTLNPFH 197 
SyncyPCC6803_2  98  QGNLTRWFQIGGLWPFVALHGAFGLIGFMLRQFEISRLVGIRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAGIFRFILFLQGFHNWTLNPFH 197 
AnaPCC7120_1    97  QGDLTRWFQLGGLWPFVALHGAFGLIGFMLRQFEIARLVGIRPYNALAFSAPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 196 
AnaPCC7120_2    97  QGDLTRWFQLGGLWPFVALHGAFGLIGFMLRQFEIARLVGIRPYNALAFSAPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 196 
Spinacia        99  QGDFTRWCQLGGLWAFVALHGAFALIGFMLRQFELARSVQLRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLIYPLGQSGWFFAPSFGVAAIFRFILFFQGFHNWTLNPFH 198 
Arabidopsis     99  QGDFTRWCQLGGLWAFVALHGAFALIGFMLRQFELARSVQLRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLIYPLGQSGWFFAPSFGVAAIFRFILFFQGFHNWTLNPFH 198 
Zea             99  QGDFTRWSQLGGLWTFLALHGAFALIGFMLRQFELARPVQLRPYNAISFSGPIAVFLSVFLIYPLGQSGWFFSPSFGVAAIFRFILFFQGFHNWTLKPFH 198 
Chlorella       98  QGDFTRWCQLGGLWTFVALHGSFALIGFMLRQFEIARSVKIRPYNAIAFSAPISVFVSVFLIYPLGQSGWFFAPSFGVAAIFRFILFFQGFHNWTLNPFH 197 
ProMED4         97  QGSFVRWLQLGGLWNFVALHGVFGLIGFMLRQFEIAGLVGIRPYNALAFSAVIAVFTSIFLIYPLGQHSWFFAPSFGVAAIFRYILFIQGFHNITLNPFH 196 
P-SSM4          97  QGDLVRWFQLGGLWNFVALHGVFGLIGFMLRQFEIAGLVGIRPYNALAFSAVIAVFTSIFLIYPLGQHSWFFAPSFGVAAIFRYILFIQGFHNITLNPFH 196 
ProSS120        97  QGSLVRWLQLGGLWNFVVLHGAFSLIGFMLRQFEIARLVGIRPYNALAFSAVIAVFTACFLIYPLGQHSWFFAPSFGVAAIFRFILFIQGFHNITLNPFH 196 
ProMIT9313      97  QGDFVRWCQLGGLWTFVALHGSFSLIGFMLRQFEIARLVGIRPYNALAFSGPVVVFLACFLIYPLGQHSWFFAPSFGVAAIFRFILFLQGFHNWTLNPFH 196 
SynWH8102_1     97  QGDFVRWCQLGGLWAFVALHGAFALIGFMLRQFEIARLVGIRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 196 
SynWH8102_2     97  QGDFVRWCQLGGLWAFVALHGAFALIGFMLRQFEIARLVGIRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 196 
S-PM2           99  QGDIVRWFQLGGLWTFVALHGAFSLIGFMLRQFEISRLVGIRPYNAIAFSGPIAVFVSVFLMYPLGQSSWFFAPSFGVAAIFRFLLFLQGFHNWTLNPFH 198 
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SynPCC7942_1    198 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLFEDS-------EQSNTFRAFEPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSSIGIVGLA 290 
SynPCC7942_2    198 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLFEDS-------EQSNTFRAFEPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSSIGIVGLA 290 
SyncyPCC6803_1  198 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLFEDG-------EDSNTFRAFEPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSSVGIVGLA 290 
SyncyPCC6803_2  198 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLFEDG-------EDSNTFRAFEPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSSVGIVGLA 290 
AnaPCC7120_1    197 MMGVAGVLGGALLCAIHGATVENTLFEDG-------EGANTFRAFNPTQSEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSAVGIVGLA 289 
AnaPCC7120_2    197 MMGVAGVLGGALLCAIHGATVENTLFEDG-------EGANTFRAFNPTQSEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSAVGIVGLA 289 
Spinacia        199 MMGVAGVLGAALLCAIHGATVENTLFEDG-------DGANTFRAFNPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGVAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSALGVVGLA 291 
Arabidopsis     199 MMGVAGVLGAALLCAIHGATVENTLFEDG-------DGANTFRAFNPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGVAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSALGVVGLA 291 
Zea             199 MMGVAGVLGAVLLCAIHGATVENTLFEDG-------DGANTFRAFNPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGVAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSAIGVVGLA 291 
Chlorella       198 MMGVAGVLGAALLCAIHGATVENTLFEDG-------DGANTFRAFNPTQAEETYSMVTANRFWSQIFGVAFSNKRWLHFFMLFVPVTGLWMSAIGVVGLA 290 
ProMED4         197 MMGVAGILGGALLCAIHGATVQNTLYEDTSVYTDGKVQSSTFRAFDPTQEEETYSMITANRFWSQIFGIAFSNKRFLHFLMLFVPVMGMWTSSIGIVGLA 296 
P-SSM4          197 MMGVAGILGGALLCAIHGATVQNTLYEDTSQYTEGKIQSTTFRAFDPTQEEETYSMITANRFWSQIFGIAFSNKRFLHFLMLFVPVMGMWTSSIGIVGLA 296 
ProSS120        197 MMGVAGILGGALLCAIHGATVQNTLYEDTSVYSGGKAQSTTFRAFDPTQEEETYSMITANRFWSQIFGIAFSNKRFLHFLMLFVPVMGMWCAAIGIVGLA 296 
ProMIT9313      197 MMGVAGILGGALLCGIHGATVQNTLFEDG-------AMSNTFKGFDPTQEEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVMGMWTPSVGIVGLA 289 
SynWH8102_1     197 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLFEDG-------EQANTFKAFEPTQEEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVMGLWTSSIGIIGLA 289 
SynWH8102_2     197 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLFEDG-------EQANTFKAFEPTQEEETYSMVTANRFWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVMGLWTSSIGIIGLA 289 
S-PM2           199 MMGVAGILGGALLCAIHGATVENTLYEDG-------EQSNTFKAFEPTQEEETYSMVTANRYWSQIFGIAFSNKRWLHFFMLFVPVMGLWTSSIGIIGLA 291 
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SynPCC7942_1    291 LNLRAYDFVSQELRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAPQDQPHEKFVFPEEVLPRGNAL 352 
SynPCC7942_2    291 LNLRAYDFVSQELRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAPQDQPHEKFVFPEEVLPRGNAL 352 
SyncyPCC6803_1  291 LNLRAYDFVSQELRAAEDPEFETFYTKNILLNEGMRAWMAPQDQPHENFIFPEEVLPRGNAL 352 
SyncyPCC6803_2  291 LNLRAYDFVSQELRAAEDPEFETFYTKNILLNEGMRAWMAPQDQPHENFIFPEEVLPRGNAL 352 
AnaPCC7120_1    290 LNLRAYDFVSQELRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAPQDQPHEKFVFPEEVLPRGNAL 351 
AnaPCC7120_2    290 LNLRAYDFVSQELRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAPQDQPHEKFVFPEEVLPRGNAL 351 
Spinacia        292 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAAQDQPHENLIFPEEVLPRGNAL 353 
Arabidopsis     292 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAAQDQPHENLIFPEEVLPRGNAL 353 
Zea             292 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAAQDQPHENLIFPEEVLPRGNAL 353 
Chlorella       291 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGIRAWMAAQDQPHEKLVFPEEVLPRGNAL 352 
ProMED4         297 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGMRAWMSSVDQPHENFVFPEEVLPRGNAL 358 
P-SSM4          297 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGMRAWMSSVDQPHENFVFPEEVLPRGNAL 358 
ProSS120        297 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGMRAWMSSVDQPHENFVFPEEVLPRGNAL 358 
ProMIT9313      290 VNLRAYDFVSQEVRAAEDPEFETFYTKNVLLNEGIRAWMSVADQPHENFVFPEEVMPRGNAL 351 
SynWH8102_1     290 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGLRAWMAPADQPHENFVFPEEVLPRGNAL 351 
SynWH8102_2     290 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGLRAWMAPADQPHENFVFPEEVLPRGNAL 351 
S-PM2           292 LNLRAYDFVSQEIRAAEDPEFETFYTKNILLNEGLRAWMAPVDQPHENFVFPEEVLPRGNAL 353 
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