Supporting material S1. Positional weighted matrices (PWMs) used to search the genomes
for binding sites
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====== Traning Set: =======
01 6.12 accttccccttgctggaaggt

29 6.06 accttcccacagtgggaaggt
24 6.02 accttgccatggcgggaaggt
36 6.00 accttcccattattggaagga
26 5.98 accttccecgttgctggaaggt
17 5.91 accttaccatgatggcaagct
15 5.87 accttacccttgagggaaggt
07 5.86 accttcaccttgctggaaggt
37 5.85 accttaccattgttggaagga
30 5.83 accttccaatggtggtaaggt
05 5.82 accttcccacaatggcaagcect
23 5.78 accttaccctcatgggaagga
03 5.73 accttaaccttgctggaaggt
02 5.71 accttcccgtaaggggaagga
21 5.71 accttcccatgatgggaatct
34 5.69 accttcccatcatgggaagcc
04 5.69 accttccecgttagggcagggt
11 5.67 agcttccccttaggggaagcet
10 5.67 agcttccccttaggggaagcet
08 5.66 accttcccccagggggagggt
28 5.65 accttccagtcgctggaaggt



22 5.53 accttaccatgatgtcaagga
19 5.52 accttccecgectggggcagggt
18 5.46 acgttccccttgatggaaggt
35 5.46 accttgccacgatgggaagcc
38 5.43 accttccaacggttggaaggg
09 5.43 accttcccctaagaggagggt
06 5.42 accttccaacactggcaaggt
32 5.40 accttgtcctgatggcaagcect
20 5.40 accttacaatcatgacaaggt
16 5.37 accctccccttgctagaaggt
39 5.37 accttccaacgatgggaacct
12 5.37 accttccattaactgtaaggt
27 5.36 accttccatgggctggaaggt
31 5.31 accttgcctgcgtggcaaggt
33 5.30 accttgccatgatgttagggt
13 5.28 actttaaccttgctggaaggt
14 5.11 accttaaccctaggtcaagct
25 5.09 accctgacatgatgtcaaggt
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Proteobacteria
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06 6.99 actccgtacttaagtacggaag
02 6.88 actccgtacattggtacggaag
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07 6.75 accctatagtggctacagggt

06 6.64 accttatagtagctacagggt
16 6.52 accctgtagcaactacagggt
08 6.49 accctatagtaactccagggt
09 6.45 accttgtagtggcttcagggt
02 6.36 actctatagtaactagagggt
11 6.32 actctatagtaactatagagt
05 6.17 actatgtagtgactacaaggt
14 6.00 accttggagtggcttcaaggt
01 5.97 actctatagtgactatagaga
13 5.94 accttatagtagctataaggc
15 5.87 accctgtaatgactacggagt
12 5.57 accctggagcttcttcagggt
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11 6.04 aacctctagccactagagatc
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03 4 .31 cctctacagagactgtagggc
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Gammaproteobacteria
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