Supplemental Table Sla

DNA positions Kier(b) of Mnt proteins
16 17 Mnt H6 HB6A H6G H6 H6L H6M H6N H6Q H6R H6T H6V
A A 0.07 0.07 330 390 4944 746 513 165 545 135 4.07 9.94
C 100 100 100 100 100 1.00 100 100 1.00 1.00 1.00 1.00
G 003 0.13 188 252 3.18 758 698 095 437 209 0.65 7.40
T 0.07 008 096 126 046 2.18 2.11 093 160 067 045 0.41
C A 0.32 0.39 15.62 10.91 10.34 665 6.04 166 9.64 33.86 4.00 7.11
C 0.59 0.69 9.31 333 105 252 283 069 524 1398 1.07 1.74
G 0.11 0.08 306 232 158 113 352 050 546 13.61 146 1.73
T 009 0.11 182 448 047 151 209 0.67 13.16 16.30 2.12 0.58
G A 0.03 0.07 140 230 393 1661 570 042 243 399 124 0.74
C 013 038 036 056 051 200 220 023 140 074 0.32 0.20
G 0.03 003 113 188 3.10 845 656 066 276 1.14 1.49 2.89
T 0.04 006 036 196 039 360 188 031 086 060 1.86 0.32
T A 0.06 0.19 23.33 35.97 29.07 52.04 101.42 1.79 3494 2434 6.48 11.08
C 0.38 060 1.09 237 084 149 393 037 459 170 068 0.39
G 0.03 004 3.05 1288 521 1050 1745 2.09 1767 442 478 3.02
T 003 005 094 3838 057 307 362 063 440 062 0.90 0.32
Supplemental Table S1b
DNA positions Standard deviations of K,.{(b)
16 17 Mnt H6 HB6A H6G Hel H6L H6M H6N H6Q HB6R H6T H6V
A A 001 001 020 079 863 283 143 0.11 1.08 021 044 1.37
C ____________________________________________________________
G 000 000 017 069 062 416 192 021 135 063 0.13 0.21
T 0.01 002 014 023 008 092 038 0.18 070 0.16 0.08 0.15
C A 002 0.10 306 267 150 159 110 028 158 8.67 1.09 1.03
C 010 0.19 242 097 025 090 035 0.18 142 524 021 0.66
G 0.02 0.01 024 078 064 050 075 007 169 456 0.13 0.28
T 0.03 0.02 0417 129 0.10 0.57 027 004 258 1.71 0.17 0.19
G A 0.00 0.01 0.10 0.98 1.19 472 034 010 057 124 028 0.16
C 0.02 0.18 0.04 0.11 009 100 036 0.01 041 026 0.04 0.05
G 0.01 001 010 038 047 456 1.00 0.07 058 024 047 0.98
T 0.01 0.01 012 057 006 473 049 0.02 0.17 0.05 064 0.13
T A 0.01 0.05 206 1175 375 1053 2126 0.15 6.26 4.14 166 2.49
C 003 0.11 012 075 010 050 033 0.05 071 0.31 0.04 0.05
G 0.01 0.01 0.18 3.74 1.01 3.75 1.61 027 489 312 044 0.57
T 0.00 0.00 0.1 1.59 0.1 1.20 095 0.13 0.81 0.15 0.11 0.09




