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Supplemental	  Figure	  1.	  CBSV	  Amino	  Acid	  variability	  obtained	  using	  datamonkey.org.	  	  Once	  files	  
are	  uploaded	  to	  the	  site,	  the	  images	  below	  are	  obtained	  from	  the	  “Information	  from	  upload”	  
tab	  and	  the	  pdf	  is	  downloaded.	  

	  



	  
	  

	  



	  
	  
	  
	  
	  



	  
	  



	  
	  
	  



	  
	  
	  

	  
	  
	  



	  
	  

	  



	  
	  
	  
	  

	  



Supplemental	  Figure	  2.	  UCBSV	  AA	  variability	  determined	  using	  datamonkey.org.	  
	  

	  



	  
	  
	  
	  

	  



	  
	  
	  
	  
	  

	  



	  
	  
	  
	  
	  

	  



	  

	  
 


