
Supplementary	
  Figure	
  S1.	
  
SMRT	
  methylome	
  analysis	
  results	
  for	
  six	
  na:ve	
  bacterial	
  strains	
  that	
  have	
  2-­‐MTase	
  Type	
  I	
  R-­‐M	
  systems.	
  All	
  six	
  
methylomes	
  indicate	
  a	
  split	
  recogni:on	
  mo:f	
  characteris:c	
  of	
  Type	
  I	
  R-­‐M	
  systems,	
  but	
  in	
  which	
  one	
  strand	
  contains	
  m4C	
  
modifica:on	
  and	
  one	
  strand	
  m6A	
  modifica:on.	
  Addi:onal	
  modifica:on	
  mo:fs	
  iden:fied	
  for	
  these	
  strains	
  are	
  also	
  shown.	
  

DSM	
  2075:	
  Desulfarculus	
  baarsii	
   	
  DSM5219:	
  Methanohalophilus	
  mahii	
  	
  	
  

DSM	
  2380:	
  Pelobacter	
  carbinolicus	
   	
  DSM12260:	
  Aminomonas	
  paucivorans	
  

DSM	
  2522:	
  Bacillus	
  cellulosily:cus	
   	
  DSM14238:	
  Aequorivita	
  sublithincola	
  



Supplementary	
  Figure	
  S2.	
  
SMRT	
  methylome	
  analysis	
  results	
  for	
  each	
  of	
  the	
  2-­‐MTase	
  Type	
  I	
  systems	
  iden:fied	
  in	
  Figure	
  S1,	
  here	
  expressed	
  in	
  
the	
  non-­‐methyla:ng	
  E.	
  coli	
  host	
  ER2796.	
  The	
  expression	
  constructs	
  contain	
  the	
  MTase	
  only	
  (ie,	
  both	
  MTase	
  genes	
  
and	
  the	
  S	
  (specificity)	
  gene,	
  but	
  not	
  the	
  endonuclease	
  gene).	
  Differences	
  in	
  the	
  "percent	
  Mo:fs	
  detected"	
  reflect	
  
differing	
  levels	
  of	
  coverage.	
  The	
  mul:ple,	
  closely	
  related	
  puta:ve	
  mo:fs	
  for	
  DbaKI	
  reflect	
  both	
  poten:al	
  'star	
  ac:vity'	
  
from	
  expression	
  in	
  E.	
  coli,	
  and	
  also	
  over-­‐calling	
  by	
  the	
  SMRT	
  analysis	
  so\ware.	
  

DbaKI	
  from	
  DSM	
  2075:	
  Desulfarculus	
  baarsii	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  Mma5219I	
  from	
  DSM5219:	
  Methanohalophilus	
  mahii	
  	
  	
  

PcaI	
  from	
  DSM	
  2380:	
  Pelobacter	
  carbinolicus	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  Apa12260I	
  from	
  DSM12260:	
  Aminomonas	
  paucivorans	
  

BceNI	
  from	
  DSM	
  2522:	
  Bacillus	
  cellulosily:cus	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  	
  Asu14238II	
  from	
  DSM14238:	
  Aequorivita	
  sublithincola	
  


