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SUPPLEMENTARY MATERIAL 
 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Supplementary Figure 1.  (A) The peptides  identified  from spot 6 matched  the peptide sequence of  the protein calsequestrin.
The peptides found in spot 6 are highlighted in red and cover 9.5% of the peptide sequence for calsequestrin. (B) The peptides in
spot 26 matched  the peptide sequence of voltage‐dependent anion‐selective channel protein 1  (VDAC 1). The peptides  found  in
spot 26  are highlighted  in  red and  covers 26% of VDAC 1 peptide  sequence.  (C)  The peptides  in  spot 47 matched  the peptide
sequence of ATP synthase subunit O. The peptides found in spot 47 are highlighted in red and covers 44% of ATP synthase subunit
O peptide sequence. (D) The peptides in spot 47 also matched the peptide sequence of protein DJ‐1. The peptides found in spot 47
are highlighted in red and covers 24% of protein DJ‐1 peptide sequence. (E) The peptides in spot 29 matched the peptide sequence
of  protein  carbonic  anhydrase  III.  The  peptides  found  in  spot  47  are  highlighted  in  red  and  covers  19%  of  protein  carbonic
anhydrase III peptide sequence. F) The peptides in spot 60 matched the peptide sequence of protein haemoglobin subunit alpha.
The peptides found in spot 60 are highlighted in red and covers 21% of protein haemoglobin subunit alpha peptide sequence. 
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Supplementary Figure 2. (A) The peptides  in spot 133 matched the peptide sequence of carbonic anhydrase II.
The peptides  found  in spot 133 are highlighted  in  red and covers 7% of carbonic anhydrase  II peptide sequence.
Carbonic anhydrase II was found to increase in abundance in the aged brain mitochondrial proteome. (B) In addition
to  using  the MASCOT  database  peptide  de  novo  sequencing was  also  used  to  identify  protein  spot  108.    The
peptides  identified  in protein spot 108 matched 14% of the sequence for the protein pyruvate dehydrogenase E1
subunit β (matching peptides are highlighted  in blue, purple and green). (C) The peptides  in spot 75 matched the
peptide sequence of alpha enolase. The peptides found  in spot 75 are highlighted  in red and covers 13% of alpha
enolase peptide sequence. Alpha enolase was found to increase in abundance in the aged mitochondrial proteome.
(D) The peptides in spot 153 matched the peptide sequence of NADH dehydrogenase flavoprotein 2. The peptides
found in spot 153 are highlighted in red and covers 12% of alpha enolase peptide sequence. NADH dehydrogenase
flavoprotein 2 was found to increase in abundance in the aged mitochondrial proteome. 


