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Supplementary Table S1: List of genes over-expressed in Gleason grade 3 tumor glands being part
of a Gleason score 4 + 3 =7 as compared to Gleason score3 +3 =6

Gene logFC logCPM p—value
GLYATL3 -9,36 -1,72 0,00
CDC20B —-8,71 —2,86 0,00
ZIC1 —-8,53 -3,48 0,00
COX7B2 8,11 -3,01 0,00
HORMAD?2 —-8,07 —4,04 0,00
ENTHD1 7,95 —4,03 0,00
FEZF2 7,62 —4,74 0,00
IBSP -7,39 —4,95 0,01
DYTN -7,39 —4,68 0,00
MAGEC2 —-7,36 —4,69 0,00
OR8ALl -7,16 —4,17 0,00
SLC17A4 7,16 -3,74 0,00
NXPHI1 -7,12 -5,02 0,00
PDIA2 —-7,03 —4,78 0,00
PNLIPRP3 —6,98 —4,17 0,00
Z1C4 —6,88 5,05 0,01
CYP1A2 —6,88 —4,23 0,00
OR8D1 —6,78 —4,47 0,00
HOXC13 —6,47 —4,68 0,00
CREG2 —6,46 —-0,56 0,00
CHODL-ASI1 —6,40 —4,77 0,01
OR52N2 —6,40 5,10 0,00
DMP1 —6,33 -5,91 0,04
LILRA4 —6,25 —5,74 0,01
MUC6 —6,25 1,69 0,00
PTX4 -6,23 -2,38 0,00
AFP —6,17 —=5,24 0,01
CCDC144NL —6,17 —5,67 0,01
TAG —6,17 5,16 0,01
CEACAM7 —-5,99 —-5,49 0,01
SPATA21 -5,99 —5,47 0,00
KCNH7 —-5,98 —-0,12 0,00
ANKUBI -5,89 —6,08 0,04
PADI3 -5,89 —5,43 0,02
MUC21 -5,89 -5,60 0,01
ANKRD30A -5,89 -1,77 0,00




KLRC2 -5,79 —6,23 0,04
HIFNT -5,79 -6,07 0,03
PLA2G4B -5,79 -5,85 0,02
MAGEC]I -5,79 -5,71 0,02
PPP1R42 -5,79 -5,77 0,01
DIRAS2 -5,77 -3,18 0,00
FGF20 -5,68 6,27 0,05
OR8G5 ~5,68 -5,55 0,02
TPTE -5,68 -5,55 0,02
GCM1 ~5,68 -5,85 0,02
RGS6 -5,68 531 0,01
KCNV1 -5,55 -5,68 0,02
SSX1 -5,55 -5,68 0,02
INSL3 -5,55 -6,19 0,02
RPRML -5,55 ~5,66 0,01
CNPY1 —5,42 ~5,83 0,03
TL36RN 5,42 -6,01 0,03
BARXI 542 —5,65 0,02
LHX2 5,42 -5,96 0,01
MAGEAS -5,32 -3,54 0,00
HNF1A-ASI 527 -6,09 0,05
DCAF4L2 —5,27 —5,99 0,04
DHH 527 -6,06 0,03
INSL6 —5,27 ~5,69 0,03
ABRA 527 -5,94 0,01
TNNI3 -5,10 -6,18 0,05
CHRM4 -5,10 —6,64 0,04
TRPC3 -5,10 -6,55 0,04
KRT73 -5,10 -6,16 0,04
TDO2 -5,10 ~1,44 0,00
NETOI1 -5,02 -2,70 0,00
PPP3R2 -5,02 -2,73 0,00
CFHR4 -4,92 —6,54 0,05
IL9R ~4,92 -6,33 0,04
FAM92B -4,92 —6,68 0,03
IFNG ~4,92 —6,64 0,02
TUBA4B ~4,80 -4,78 0,01
WDR72 —4,78 ~2,60 0,00
TRDN —4,78 2,27 0,00
PRRG3 ~4.,70 -6,16 0,03
GRIK4 —4,66 —4.41 0,01
LY6D —4,58 -1,75 0,00
SLC4AS8 —4,49 -3,19 0,00
HSPA6 —4,46 -1,21 0,00
CNTNAP5 —4,45 -5,14 0,01
CYPIAL —4,45 4,42 0,00




LRRIQ4 —439 -5,32 0,03
PROK?2 ~439 -421 0,00
ACCN1 ~438 ~4,59 0,00
MYTI -431 ~433 0,00
METTL7B —4,28 -3,31 0,00
ZNF804B ~4,26 -3,53 0,00
OLFM4 —425 436 0,00
OMD —4,23 1,41 0,00
TDRD9 4,19 ~3,40 0,01
KLK14 —4,13 ~2,40 0,00
SLC18A3 4,13 -5,55 0,04
TULP2 ~4,08 -2,96 0,00
ZICS ~4,08 ~1,00 0,00
ATPI12A ~4,05 ~5,46 0,02
LINC00307 ~3,98 -5,02 0,01
GABRA2 -3,98 -533 0,00
TTC29 -3,96 —4.82 0,00
HAVCRI1 -3,90 -5,02 0,01
SLCI3A1 -3,81 ~4,95 0,01
ACSMS5 -3,81 -5,28 0,00
POUSF1P4 -3,80 2,14 0,01
XIRP1 -3,77 ~4,69 0,00
HAOI -3,70 -1,96 0,00
PHOSPHO! -3,62 ~5,40 0,03
HOXB7 -3,54 —4.46 0,01
SLC6A17 -3,50 -1,07 0,00
PONI 3,49 0,43 0,00
KRTAP13-2 -3,48 —0,42 0,01
SLC6A15 3,42 -1,73 0,00
RHCG -338 ~4,20 0,01
CAl -3,38 ~4,08 0,02
EFNA2 -3,36 -3,90 0,00
DLEU7 -3,35 ~4,29 0,03
KRT2 -3,34 —4,42 0,00
IGSF21 -3,32 ~0,02 0,01
SLC6A20 -3,28 -5,27 0,02
FAM176A -3,28 ~4,80 0,00
CXCL9 -3,25 1,72 0,00
DSCAM-ASI -3,22 -0,86 0,00
HIST1H2AB -3,14 -6,05 0,04
CDHR4 -3,13 -5,15 0,05
HOXB9 -3,12 -2,48 0,01
PLAT -3,12 2,65 0,00
FGF12 -3,11 0,59 0,00
HCN4 -3,07 ~4,97 0,01
MKRN3 -3,06 -3,18 0,01
KRT13 -3,06 0,95 0,01




NBEAPI -3,06 0,82 0,00
KIAA1239 -3,06 ~4,56 0,05
DNAH3 -3,05 -3,15 0,01
ZIC2 -3,05 —0,64 0,00
SCML4 -3,02 432 0,01
UNCS5A -3,00 0,91 0,00
DDC 2,98 ~2,65 0,00
TMEMG63C -2,97 2,26 0,03
HOGAI 2,97 —5,28 0,01
FOXN4 -2,96 -3,50 0,04
PCDHB3 2,96 1,18 0,00
ZNF536 2,94 -3,29 0,00
GRIN3A 2,92 2,08 0,00
CXCR2 -2,88 -535 0,02
SLC22A14 2,88 521 0,02
FOXS1 2,85 —4.,44 0,01
TMPRSS4 2,84 -1,80 0,01
TNNTI 2,83 ~4,43 0,01
CXCL6 2,82 -3,61 0,00
SLPI 2,82 -0,54 0,00
ST6GALNACS 2,80 -0,56 0,00
SLC22A10 -2,79 2,13 0,00
IL12RBI 2,78 -438 0,04
BMX -2,78 ~4,59 0,01
B3GALT5 2,77 -3,97 0,03
GPR158 -2,76 0,70 0,00
NMNAT2 2,76 -0,30 0,00
DCLK 1 -2,76 0,76 0,00
HOXC4 2,72 —0,44 0,00
SI -2,68 2,37 0,00
CA4 ~2,68 -3,83 0,01
WNTI10B 2,67 -5,59 0,01
NLGN4X 2,65 0,14 0,04
KRT4 2,63 -1,89 0,02
VWA7 2,61 -3,10 0,00
PAX1 -2,60 -3,47 0,04
CES3 ~2,59 ~1,37 0,00
UTS2D -2,58 2,13 0,02
DHRS?2 2,57 -3,62 0,00
TEKTI -2,57 ~4,93 0,03
HAL 2,56 5,82 0,03
ZBBX 2,54 -3,52 0,03
UGTS -2,53 -3,78 0,00
UPBI -2,52 ~4,56 0,01
EEF1A2 2,52 0,02 0,00
CGA -2,52 -2,92 0,04
MMP13 2,51 3,46 0,03




SIGLEC]I 2,51 -2,60 0,00
CAPN14 -2,50 -3,55 0,00
SPON2 2,47 5,98 0,00
DUOX2 2,47 -0,66 0,01
SCG5 ~2,46 -2,50 0,04
PTGFR 2,45 -1,85 0,00
CORT 2,44 —4,97 0,02
COL12A1 2,43 7,01 0,00
CCDC141 -2,39 1,38 0,00
CCL4 2,38 2,42 0,00
TMPRSS11A 2,36 -3,94 0,04
TSPO2 2,35 -5,47 0,05
NPPC 2,35 2,81 0,00
TLRS 2,32 ~4,18 0,02
MUC4 231 1,14 0,00
SHCBPI1 231 -3,33 0,00
CCL3 2,30 2,22 0,01
AKS5 2,28 1,24 0,00
SLCI16A6 2,26 —2,00 0,01
HOXD-ASI 2,25 -0,85 0,01
GRM7 2,25 -3,17 0,02
TLE6 2,25 -5,27 0,04
RORB 2,24 0,33 0,00
ALB 2,23 -1,93 0,00
CDTI 2,23 2,14 0,03
NTNGI1 2,23 0,84 0,00
E2F2 2,23 -2,55 0,00
E2F7 2,22 -1,81 0,00
COLI11Al 2,22 —4,89 0,04
FOXJ1 2,21 -2,03 0,01
CLCA4 221 -2,30 0,02
SERPINA4 -2,20 ~4,39 0,01
RSI 2,19 —4,80 0,05
XIRP2 2,18 -3,96 0,03
FBXL16 2,17 -1,76 0,00
ZMYNDI10 2,17 -2,58 0,01
SEMA3D 2,16 1,87 0,00
KCNJ10 2,16 -0,29 0,00
IL11 2,15 5,83 0,04
MUCI13 2,15 1,07 0,00
TPPP3 2,14 -1,97 0,02
GCNT3 2,14 -2,99 0,02
GMNC 2,13 1,36 0,02
UCAL 2,13 ~4,78 0,05
SLC38A4 2,12 0,59 0,00
GDF11 -2,10 1,45 0,00
LANCL3 2,09 -2,59 0,01




COCH ~2,08 -1,05 0,01
ATPSA2 -2,08 1,42 0,01
SSTR1 2,07 -0,05 0,02
PKHDI 2,07 -0,12 0,01
LGALS2 2,07 -4,75 0,02
NRP1 -2,06 2,74 0,00
TMED6 2,03 -131 0,00
CCDC78 -2,02 -3,40 0,00
GRPR 2,01 0,82 0,00
CDH10 2,01 -0,56 0,00
BANK I 2,01 3,61 0,00
LRRTM4 -2,00 -3,09 0,02
HNFI1A —2,00 —2,40 0,00
KRT20 -2,00 2,87 0,01
MOGAT?2 —2,00 -3,56 0,02
DLGAPS ~1,99 -1,13 0,00
OoDZ1 ~1,99 5,10 0,00
PPFIA2 -1,98 1,05 0,02
RDH5 -1,98 —4,58 0,02
KYNU -1,97 -3,85 0,01
MCOLN3 -1,97 -1,23 0,02
LMXI1B ~1,96 ~1,74 0,00
NKG7 ~1,96 ~3,49 0,04
PYHIN1 ~1,96 -337 0,01
OLRI -1,95 —1,11 0,00
SDS -1,95 -2,23 0,03
CCDC83 -1,95 ~2,65 0,04
CSMD1 -1,95 -1,56 0,01
KLHL6 -1,93 2,48 0,00
HOXC6 -1,93 0,93 0,00
SPATC]1 -1,92 —4,40 0,00
PLK1 -1,92 -1,31 0,00
PIRT -1,91 —3,47 0,03
COL11A2 -1,91 -3,68 0,02
MEDI12L -1,90 1,50 0,00
PCDHA10 ~1,89 ~1,00 0,01
TREM2 -1,88 -2,58 0,01
RNDI -1,87 -1,16 0,00
RAB39A -1,87 ~2,06 0,00
E2F8 -1,87 -2,38 0,00
PMS2P5 -1,86 ~5,24 0,05
MADCAM1 ~1,86 ~4,85 0,02
MAOB -1,86 1,19 0,03
CLSPN -1,85 -1,62 0,00
GJA3 ~1,85 2,34 0,02
CEP55 ~1,84 -1,77 0,01
NUF2 ~1,84 2,91 0,03




HAGHL -1,83 -3,10 0,05
CELSR3 ~1,83 ~0,40 0,00
FOXL2 ~1,83 2,77 0,02
HS6ST2 -1,81 -1,06 0,03
APOE ~1,81 0,89 0,00
RFX6 -1,80 -2,28 0,05
NATSL -1,80 2,22 0,01
CADPS -1,79 -0,21 0,01
MOB4 -1,79 4,17 0,02
MT1DP -1,79 ~4,09 0,01
PTPRZ1 ~1,79 -0,68 0,00
ILIRAPLI -1,79 —0,54 0,01
PLTP -1,78 2,00 0,01
PSMC3IP -1,77 -2,48 0,00
DUSPS ~1,77 0,23 0,00
GAPT -1,77 -3,85 0,02
OSM ~1,76 -5,23 0,03
GSG2 ~1,74 -2,30 0,01
PBK -1,74 2,93 0,04
CCDC19 -1,73 -3,02 0,04
ULBPI -1,73 —4,24 0,04
LINC00173 -1,73 -4,05 0,03
MYBL2 -1,73 ~1,57 0,00
ONECUT2 -1,73 1,72 0,00
ASF1B -1,72 -1,75 0,01
HS3STI -1,72 0,76 0,01
TMEMS9L -1,72 2,77 0,03
RASAL3 -1,72 -2,79 0,00
ANKRD29 -1,71 —0,61 0,02
ESPLI -1,71 -1,58 0,02
NEK2 -1,70 2,25 0,02
FAM171B ~1,69 0,68 0,01
MNDI1 ~1,69 3,42 0,00
OSTalpha ~1,69 —0,84 0,03
GPRCSA ~1,69 3,39 0,03
GFI1 -1,68 -1,93 0,02
ILIRN -1,67 ~1,17 0,03
LINGO3 -1,67 ~4,49 0,04
TNFSF8 ~1,66 2,19 0,00
JAGI ~1,66 3,04 0,00
APOC1 ~1,66 0,62 0,01
CD22 ~1,66 -2,63 0,01
GALNTI3 ~1,66 ~1,80 0,04
SUSD2 -1,65 -0,69 0,00
CXCLI11 ~1,65 0,05 0,02
KIF18B -1,65 -2,16 0,02
POLQ ~1,64 2,18 0,01




PLA2G16 ~1,63 0,63 0,01
GPR171 -1,62 2,26 0,01
GABRP -1,62 0,06 0,04
FOLHI -1,61 4,67 0,00
MSRI1 -1,61 0,38 0,00
BIRC5 -1,61 -1,20 0,01
MKI67 -1,61 2,64 0,00
ADAMTS3 ~1,60 1,62 0,00
PTTGI ~1,60 -1,30 0,01
CD163 ~1,60 -0,91 0,00
PHKGI -1,58 4,16 0,03
MUCI -1,58 -0,08 0,01
NPY -1,58 7,45 0,02
HAVCR2 -1,57 ~1,90 0,01
AURKB -1,57 -3,00 0,01
KCNJ12 -1,56 2,67 0,03
LPPR4 -1,56 2,17 0,01
CYP4Z2P ~1,55 ~433 0,03
HMMR ~1,54 -0,05 0,00
VSIG4 ~1,54 -1,78 0,00
TPX2 -1,53 0,57 0,00
EGRI -1,53 6,27 0,00
DIAPH3 -1,53 -0,98 0,04
UFSPI -1,53 -3,26 0,01
AGT -1,52 —2,08 0,04
ITM2A -1,52 -0,01 0,03
GTSEI -1,52 2,01 0,05
MCTP1 -1,51 —0,47 0,01
HEY2 ~1,51 —0,40 0,01
PRR7 -1,51 2,81 0,04
CN5H6.4 -1,50 -5,13 0,04
WNT5SA ~1,49 2,32 0,02
DPH3P1 ~1,48 —435 0,05
DPF1 ~1,48 —4,29 0,03
EXOl ~1,47 2,38 0,01
PTPRT ~1,47 2,06 0,00
STON2 ~1,47 1,74 0,00
SIGLEC9 ~1,46 -3,47 0,03
REEPI —1,45 -0,80 0,01
PEARI ~1,45 -1,81 0,01
ITGBLI —1,45 -0,98 0,01
CDC45 ~1,45 -2,89 0,01
MELK —1,44 —0,97 0,01
NCAPG ~1,44 ~1,04 0,03
CDK5R1 —1,44 —0,65 0,04
FKBP10 ~1,43 1,18 0,03
P2RX5-TAX1BP3 —1,43 —3.43 0,04




RSPH4A —1,43 -1,30 0,01
KIF20A ~1,43 -0,51 0,02
TOP2A ~1,42 1,90 0,00
PPP2R2C ~1,42 0,59 0,00
ZNF296 ~1,42 -3,07 0,04
PTK6 ~1,41 -2,78 0,02
DPY19L2 ~1,41 0,32 0,02
WDR66 ~1,41 ~1,65 0,01
CERSI ~1,41 2,45 0,02
AIBG-ASI ~1,41 ~4,50 0,03
SPAGS ~1,40 —0,79 0,00
FLJ35946 -1,39 0,74 0,03
DTL -1,39 -0,91 0,01
RYR2 -1,39 2,38 0,01
UMODLI -1,39 —4,19 0,03
BUBI -1,38 -0,60 0,01
MS4A7 -1,37 -0,71 0,00
LMNBI -1,37 0,00 0,00
CDCA3 -1,37 ~1,94 0,01
UBE2C -1,36 ~1,40 0,03
FLJ23867 ~1,36 ~0,38 0,03
DNASE2B ~1,34 1,47 0,04
PLEK -1,33 —1,47 0,05
MAP2 -1,33 4,60 0,01
BICCI -1,33 1,67 0,01
SLC22A31 -1,33 -3,85 0,04
CDKN2D -1,32 -1,38 0,02
F5 -1,32 3,82 0,03
SLC6AL -1,32 ~436 0,04
SEMA3G -1,32 ~1,86 0,03
KIF23 -1,32 -0,71 0,01
MAP6D1 -1,32 0,08 0,04
PDE3A -1,31 1,97 0,00
AATK -1,31 2,67 0,01
CDKI1 -1,31 ~1,69 0,02
GNBIL -1,30 -3,25 0,02
AURKA ~1,30 ~1,64 0,05
ZNF467 -1,30 -1,07 0,00
CCDC108 ~1,29 2,16 0,01
CIT ~1,29 -0,35 0,01
SNCA ~1,29 0,78 0,00
ZP1 -1,29 -1,08 0,02
MXD3 ~1,29 2,95 0,05
PITPNMI -1,28 —0,48 0,00
LAG3 -1,28 -1,25 0,01
CENPF -1,28 1,58 0,01
DISP2 -1,28 -1,58 0,02




IERS -1,28 ~1,94 0,03
VAX2 -1,28 -3,69 0,03
GPR179 -1,28 -3,11 0,02
ANO2 -1,26 2,47 0,04
SLA ~1,26 ~0,98 0,00
FAM111B -1,26 -0,19 0,03
FAMS55C ~1,26 ~0,04 0,00
MLF1IP -1,26 ~0,04 0,00
AKAPI2 -1,25 4,00 0,00
TERC -1,25 0,41 0,01
TMEFF2 —1,24 6,82 0,00
CXCLI12 ~1,24 2,07 0,00
EPPK 1 —1,24 1,01 0,02
MTUS2 ~1,24 0,16 0,00
SEC16B -1,23 -1,71 0,01
RTNI -1,22 2,69 0,02
SLCI10AS -1,22 0,94 0,03
SPG20 -1,22 2,66 0,00
ASPM -1,22 0,21 0,01
DRAMI -1,21 0,31 0,01
HSPAIB -1,20 2,95 0,01
KIF2C -1,20 2,47 0,04
RGS2 -1,20 3,13 0,02
FAM110B -1,20 1,34 0,00
CASCS5 ~1,19 -0,19 0,02
OoDCl1 -1,19 6,68 0,01
RGSI11 ~1,19 0,09 0,00
GAS2L3 -1,18 -1,37 0,03
CYTH3 -1,18 2,17 0,01
EMEI -1,18 -2,86 0,02
FRY -1,18 1,21 0,00
RAB3ILI -1,18 -1,82 0,01
PCSKIN ~1,18 -0,37 0,01
PACSIN1 -1,17 -1,56 0,00
SKA3 ~1,16 ~1,05 0,03
PLCEI -1,15 0,42 0,01
MDK ~1,14 2,95 0,00
RELN ~1,14 2,35 0,01
GMNN -1,12 -0,37 0,02
MAPKSIP2 -1,12 -0,36 0,04
TACC3 -1,12 -0,92 0,03
CSF2RA ~1,11 -3,07 0,04
SKAI —1,11 -1,59 0,02
CD68 ~1,11 0,99 0,02
RASSF2 -1,10 0,57 0,02
CDR2 -1,10 2,77 0,04
GGH -1,10 ~1,00 0,04




BAMBI -1,10 0,75 0,00
BARX2 -1,10 0,04 0,01
PLDI -1,10 —0,37 0,01
IRF5 -1,10 -1,87 0,01
ADM -1,09 0,29 0,04
SP6 -1,09 -2,97 0,03
TMEM204 ~1,09 -0,59 0,02
TK1 -1,09 -0,09 0,01
ARSG ~1,08 -0,32 0,03
IFI30 -1,08 1,92 0,02
SLCO2BI ~1,08 0,01 0,00
SASH3 -1,08 -1,69 0,05
MMP11 -1,07 ~2,46 0,01
E2F1 -1,07 -1,78 0,03
APOD ~1,06 5,60 0,05
WDR62 -1,06 2,21 0,04
CPNE7 -1,05 -1,02 0,04
KIAA1683 -1,05 0,40 0,02
CMKLRI ~1,05 -0,88 0,04
ANKRD19P -1,05 ~2,40 0,04
PHLDA2 -1,04 -0,53 0,02
HELLS ~1,04 -0,47 0,01
GAL3ST4 ~1,04 —0,84 0,02
FSDIL -1,03 -0,07 0,01
CDON -1,03 2,00 0,00
ARL9 -1,03 -2,83 0,04
BCMOI -1,03 -2,55 0,04
CDS6 -1,03 -2,60 0,02
FCGR2A ~1,02 0,34 0,00
CDKL3 -1,02 2,41 0,05
CENPE -1,02 -0,19 0,03
PRRI11 -1,02 -0,67 0,02
MAPKA4 -1,02 1,83 0,02
MAD2LI1 -1,02 -1,79 0,02
RHBDLI -1,02 -3,51 0,04
RANBP3L -1,01 2,40 0,00
LPGATI ~1,01 3,68 0,00
ERRFII -1,01 3,84 0,01
FBP2 -1,01 ~1,66 0,05
SLC4A3 -1,01 -0,51 0,01
FGFRLI ~1,01 3,90 0,00
CDCAS5 -1,01 -1,26 0,00
CRNDE -1,00 -0,14 0,03

LogFC values represent 2log fold changes of RNA expression value of Gleason grade 3 in Gleason score 6 prostate cancer
divided by its expression value in Gleason score 4 + 3 = 7 prostate cancer. Negative values represent up-regulation of genes
in Gleason score 4 + 3 = 7 prostate cancer. LogCPM values represent 2log counts per million mapped reads.



Supplementary Table S2: List of genes over-expressed in Gleason grade 3 tumor glands being
part of a Gleason score 3 + 3 = 6 as compared to Gleason score 4 +3 =7

Gene logFC logCPM p—value
SST 8,51 -3,54 0,00
VIP 8,28 -3,76 0,00
SEMGI 7,92 -4,10 0,00
INSL5 7,59 -2,74 0,00
KIF25 7,53 —4,43 0,00
OR2T10 7,04 —4,93 0,01
ARSF 6,65 =521 0,01
SLC6A2 6,60 -5,20 0,01
FLJ46361 6,48 -4,99 0,00
PLA2G3 6,48 —5,46 0,01
MYHO6 6,13 —4,98 0,01
GFI1B 6,05 -5,19 0,01
S100AS5 5,96 =5,47 0,01
KLHL4 5,87 -5,90 0,01
SPZ1 5,87 -5,99 0,03
G6PC2 5,77 5,49 0,00
KRTS81 5,77 -5,79 0,01
GRMS 5,77 -5,79 0,01
WFIKKN2 5,77 -5,80 0,01
NHLRC4 5,77 —6,09 0,03
CARTPT 5,72 -3,29 0,00
FOXI1 5,67 5,69 0,02
BCORPI1 5,66 -3,87 0,00
ORI1B1 5,56 -5,86 0,02
TWIST2 5,56 —-6,10 0,02
HSD52 5,56 5,96 0,03
CCDCl164 5,56 —6,21 0,03
ORS5P2 5,56 —6,22 0,04
PLA2G2F 5,43 —-6,35 0,04
SLC25A31 5,43 —6,17 0,05
ORMI1 5,43 3,05 0,00
NPY2R 5,39 -2,67 0,00
PGCP1 5,30 —6,02 0,02
CSDAPI1 5,30 —6,06 0,03
BTNL2 5,30 —6,42 0,04
KCNB2 5,30 —6,47 0,04
OR2T8 5,15 —6,53 0,05
AGPAT4-1T1 5,15 -6,33 0,05
KCNK?7 4,99 —6,63 0,05
COL9A1 4,93 0,42 0,00
HCG4 4,83 -4,17 0,00
TMCC2 4,80 —6,53 0,04
ORS52E2 4,80 —6,40 0,05




OR7D2 4,75 —4,08 0,00
FRMPD4 4,69 —-0,56 0,00
SLC35D3 4,62 —4,17 0,00
PAH 4,56 0,99 0,01
GPR116 4,51 2,59 0,00
STAC2 4,48 —4,24 0,01
MYLI 4,42 —3,64 0,03
FOLRI1 4,39 —4,82 0,00
MPZ 4,39 —4,93 0,00
GABRG2 4,37 —4,32 0,02
NTF4 4,34 -5,14 0,02
VATIL 4,34 -5,19 0,03
HCG23 4,23 —4,92 0,00
KCNK2 4,23 —-5,13 0,01
DACH2 4,22 -1,31 0,00
PCDH17 4,21 3,28 0,00
GPR62 4,17 —5,26 0,02
GABRQ 4,17 —-5,08 0,04
CPNE6 4,10 —4,09 0,00
UCN3 4,07 -3,91 0,01
IQSEC3 4,04 —=5,12 0,01
KPNA7 3,98 -5,29 0,01
KCNH4 3,98 —5,48 0,04
CXorf57 3,93 —4,45 0,00
LINCO00158 3,92 —1,47 0,00
SEMAS5B 3,86 -1,62 0,00
NLRP14 3,84 -5,40 0,01
SLC2AS5 3,80 —-0,09 0,00
PTCHD3 3,76 —4,58 0,04
UPKI1A 3,73 —-1,10 0,01
HGF 3,73 0,47 0,00
FCRL3 3,71 —4,12 0,01
CYP27A1 3,70 1,85 0,00
HECW1 3,61 —-0,01 0,00
DPYS 3,57 —-1,13 0,00
ASCL2 3,54 —-5,00 0,02
PAXS 3,53 —2,43 0,00
COL2Al 3,53 3,19 0,00
SLC7A10 3,50 5,19 0,03
TAF7L 3,50 —-5,69 0,04
KANK4 3,49 —-3,30 0,00
KRT222 3,48 —4,74 0,03
PRDMS 3,48 0,68 0,00
KCNE3 3,46 -1,36 0,00
DEFB1 3,44 —4,21 0,00
KCNSI1 3,38 -2,87 0,01




CD33 3,36 ~4,40 0,00
CD177 3,36 331 0,00
CCK 3,35 -0,77 0,02
DRD1 3,33 -2,95 0,01
APIBIPI 3,32 2,83 0,00
PROK]1 3,32 -1,57 0,00
OVCH2 3,28 -3,96 0,04
ORM?2 3,27 1,12 0,01
TPTE2P1 3,26 ~4,00 0,01
CIDEC 3,25 —4,78 0,01
FBXO17 3,25 ~1,65 0,00
HOXD9 3,24 -3,40 0,00
TMEM132D 3,14 -1,61 0,01
CXCL5 3,13 -3,20 0,02
NRG2 3,13 —4,48 0,02
NAALADLI 3,10 -3,87 0,00
HOXD10 3,07 -3,52 0,02
OR2WS5 3,06 -5,68 0,05
ZNF664-FAM101A 3,06 ~5,09 0,02
TDRDI12 2,98 -5,54 0,05
COL19A1 2,93 -6,08 0,05
CCDC8 2,92 -331 0,04
RNF112 2,92 -3,52 0,00
SLC38A3 2,91 -5,26 0,04
SOX2 2,90 ~1,45 0,00
LRRN4 2,88 2,71 0,00
SFTPA2 2,87 5,06 0,00
SLC22A1 2,85 -3,36 0,00
BCATI 2,84 -0,19 0,00
GPX7 2,84 -1,05 0,00
NRGI 2,82 -1,73 0,00
CHODL 2,82 -3,66 0,00
ZNF503-AS1 2,82 2,25 0,00
CYP3A43 2,78 -3,75 0,04
ZNF804A 2,78 ~4.36 0,01
JPH2 2,78 -2,54 0,00
PMP2 2,76 -2,29 0,00
PCYTIB 2,76 -3,87 0,02
FAM106A 2,72 —4,57 0,02
EFHDI 2,72 —0,34 0,01
NEFH 2,71 5,48 0,01
THEGS 2,71 -1,70 0,00
SLC16AS 2,66 -0,87 0,00
FLRT3 2,66 1,18 0,00
MBOAT4 2,65 -5,51 0,05
OR2C3 2,64 0,60 0,00




PIK3C2G 2,59 -3,20 0,02
ORILS 2,59 -432 0,00
ATCAY 2,57 —437 0,04
COL17A1 2,56 0,18 0,00
SLCI2A3 2,53 ~3,94 0,01
APOB 2,53 —4,49 0,03
FABP4 2,53 ~3,46 0,01
FAMS3B 2,52 -1,07 0,00
VSNLI 2,52 ~1,89 0,02
P2RX2 2,51 -3,68 0,00
GAP43 2,51 ~4,59 0,01
PTPRN 2,51 -437 0,04
KCNQ5 2,51 ~1,84 0,01
LINC00202 2,50 -3,24 0,02
DMKN 2,49 2,23 0,00
SULTI1C2P1 2,47 -1,20 0,01
CD28 2,46 -0,05 0,00
RND2 2,46 -3,32 0,00
NUDT9P1 2,45 -5,15 0,02
HOXDI11 2,44 -1,75 0,04
BPIFB2 2,40 1,72 0,00
SGCA 2,39 421 0,01
ACTC1 2,39 ~2,66 0,02
HIF3A 2,38 -2,26 0,02
ZNF208 2,38 -2,89 0,00
TRIM9 2,37 -5,20 0,02
CTF1 2,35 -2,20 0,01
DKK3 2,34 1,53 0,00
SYTL5 2,33 -1,30 0,00
AJAPI 2,32 421 0,01
BMPER 2,30 -3,16 0,01
CRIP3 2,29 -5,36 0,05
VSIG2 2,27 1,91 0,02
DIRAS3 2,25 -3,16 0,03
LURAPI 2,24 4,17 0,03
LINC00327 2,23 ~1,84 0,00
USP44 2,22 -3,19 0,01
KRTS 2,22 1,44 0,03
ACSS3 2,20 -0,34 0,00
MCF2 2,20 -5,00 0,04
SLC22A3 2,18 4,43 0,00
KCNMBI 2,18 -0,12 0,00
KRT17 2,18 ~0,09 0,04
TLR4 2,17 2,47 0,00
CYSI 2,17 -3,08 0,05
IL3RA 2,17 -3,96 0,02




CPLX3 2,16 1,98 0,02
ADH4 2,16 -3,15 0,00
CYP2C8 2,16 -433 0,03
SLC5AS 2,16 -2,59 0,01
CCR6 2,16 -433 0,03
LRP2 2,15 -2,54 0,03
RBFOX3 2,15 2,07 0,01
SRD5A2 2,14 -0,85 0,00
PCDH7 2,14 1,02 0,00
ANKRD20ASP 2,13 -3,36 0,02
DLK2 2,12 -1,79 0,02
ABCC9 2,10 1,21 0,01
TAS2R10 2,09 —4,79 0,02
POFIB 2,09 0,34 0,02
CDH6 2,09 ~1,80 0,05
RNF157 2,09 2,61 0,00
ANO5 2,08 ~1,17 0,01
ZNF215 2,08 -1,72 0,05
SNCAIP 2,08 2,37 0,02
PAK3 2,07 -1,79 0,02
ZNF90 2,07 -2,70 0,03
OR2L13 2,07 -4,07 0,02
GPX3 2,07 3,03 0,00
ATP1A2 2,06 -1,27 0,00
ADRAIA 2,06 2,85 0,02
ZNF781 2,05 -3,87 0,02
SLC14A1 2,05 2,37 0,02
RDHI16 2,05 —0,04 0,04
TP63 2,05 1,02 0,05
SOX30 2,04 -3,48 0,02
KIAA1210 2,03 0,53 0,01
CYP26B1 2,02 -2,65 0,02
NTRK3 2,02 ~1,57 0,00
ACOTI1 2,00 -2,82 0,02
AXDNDI 2,00 -3,04 0,00
PDPN 1,97 -1,50 0,00
PPP4RIL 1,96 -2,35 0,02
NKD2 1,95 ~4,39 0,02
CCDC81 1,95 -3,07 0,01
CELF4 1,94 -2,66 0,01
ZNF257 1,94 2,18 0,03
BMP7 1,93 0,09 0,03
FAM3D 1,92 0,02 0,00
CNGA4 1,90 —4.41 0,05
NDNF 1,89 0,55 0,01
SIX2 1,88 -3,62 0,03




ATP6VOD2 1,88 -3,32 0,03
SMOC]1 1,88 2,04 0,03
LAMP5 1,87 —0,47 0,04
MPP2 1,86 -3,30 0,04
ACTG2 1,85 4,76 0,00
MACROD2-AS1 1,84 -331 0,02
WISP2 1,84 4,52 0,01
ZNF711 1,83 -0,81 0,01
BCL2LI15 1,83 ~1,85 0,04
HSPBS 1,82 -0,30 0,01
RNF165 1,82 ~1,85 0,04
CHRDLI 1,82 1,27 0,00
PTN 1,81 4,46 0,00
ASBS5 1,81 -0,09 0,01
DNMI 1,80 2,78 0,05
ZNF454 1,80 -1,21 0,01
CDH3 1,80 1,34 0,00
SLITRKS 1,77 -1,26 0,01
VIT 1,77 -3,57 0,03
GTF2IRD2B 1,77 ~4,10 0,01
SOCS1 1,76 ~1,17 0,05
DCHSI1 1,75 2,85 0,00
ZNF300P1 1,75 ~1,49 0,03
CDCA7 1,73 -0,39 0,00
LAYN 1,72 2,41 0,04
SRPX 1,71 -1,71 0,01
SULT4A1 1,71 —4.84 0,03
PGMS5 1,71 1,02 0,00
WFDC]1 1,70 -1,71 0,04
MYL9 1,70 3,16 0,00
LSAMP 1,69 2,80 0,04
ISL1 1,69 -1,73 0,01
ADAMTSS 1,69 -2,29 0,02
SLC5A4 1,68 0,73 0,00
TMEM35 1,68 -3,03 0,03
MET 1,68 0,50 0,02
HCARI 1,67 1,20 0,00
MYOCD 1,65 -0,02 0,01
LGI4 1,65 -3,23 0,02
RIN3 1,65 ~0,40 0,02
GRIKS5 1,64 ~2,86 0,02
PKD2L2 1,64 -3,61 0,01
TBX5 1,64 2,71 0,05
PDZRN4 1,63 -1,60 0,01
RFPL2 1,63 0,71 0,00
RAPGEF4 1,62 2,65 0,00




PCP4 1,61 0,82 0,01
HCAR3 1,60 —432 0,03
SERPINF1 1,60 0,73 0,00
PHYHIPL 1,60 ~1,34 0,02
P2RX1 1,59 -3,26 0,05
SPEG 1,58 2,18 0,03
NRK 1,58 ~1,74 0,01
ILSRA 1,58 0,77 0,00
FAMS6B1 1,57 -2,56 0,02
PTGIS 1,57 -0,10 0,00
IGFBP6 1,56 —0,74 0,00
SERTAD4 1,56 -1,53 0,03
SLC16A7 1,56 2,84 0,02
ST6GALNAC4 1,56 -3,54 0,04
L33 1,56 ~0,89 0,03
KCNUI1 1,55 -3,20 0,02
FERMT1 1,55 2,19 0,00
MAGI2-AS3 1,54 ~1,34 0,04
TGFBII1 1,53 —0,37 0,03
GCG 1,53 ~1,42 0,03
PLCL2 1,53 2,85 0,05
PLIN2 1,53 1,96 0,00
KLRGI 1,53 2,37 0,04
PZP 1,53 2,66 0,02
CYP3A5 1,53 1,06 0,03
WIF1 1,52 -3,16 0,02
ABCAG6 1,52 ~1,06 0,00
ACTA2 1,52 438 0,00
D4 1,52 ~0,40 0,01
GALNTI14 1,51 3,17 0,04
FAMI33B 1,51 -3,66 0,03
ADH6 1,50 -1,83 0,00
FUT9 1,48 ~1,57 0,02
NINL 1,48 0,33 0,01
CNN1 1,48 1,75 0,01
PHACTRI 1,48 221 0,01
MAGI2 1,48 1,31 0,01
RAB9B 1,48 ~1,85 0,01
FGF7 1,48 ~1,02 0,03
EFEMPI 1,47 0,66 0,00
FLNA 1,47 3,94 0,00
FAT3 1,47 0,32 0,01
SYT6 1,46 ~0,04 0,00
FMO4 1,46 —0,65 0,03
MYOF 1,45 3,40 0,01
FLG2 1,45 —3,48 0,02




UCHLI 1,45 -1,17 0,04
BOC 1,45 1,33 0,01
ZNF843 1,44 -3,92 0,03
MAML2 1,44 2,98 0,01
ACSM3 1,44 3,04 0,00
PTGDS 1,43 1,54 0,00
KLHL10 1,43 —4,72 0,05
FREM2 1,42 -0,21 0,01
SP140L 1,42 —0,74 0,04
FAIM2 1,42 -1,55 0,01
COL25A1 1,41 0,62 0,00
CCL2 1,41 1,91 0,03
TPM2 1,40 3,31 0,00
TSC22D1-AS1 1,40 -3,07 0,03
LDB3 1,39 -0,79 0,03
NOV 1,39 2,47 0,00
MYHI1 1,39 5,90 0,00
IGFBP5 1,38 4,34 0,03
CYPIBI 1,38 5,20 0,00
ADPRHLI 1,37 0,55 0,03
FLNC 1,37 1,24 0,00
SEMA7A 1,36 -338 0,04
NTSE 1,36 -1,23 0,02
PRH2 1,36 -1,76 0,01
PRKY 1,34 0,36 0,00
ZNF185 1,34 1,28 0,00
MYOMI 1,34 -1,61 0,01
POUSF2 1,33 -3,20 0,03
ZNF774 1,33 -1,03 0,01
SCNNIA 1,33 3,05 0,01
FLI10661 1,32 -3,61 0,05
NCKAP5 1,31 2,26 0,00
NUDTI8 1,30 2,31 0,03
MSRB3 1,29 0,97 0,01
TAGLN 1,29 3,19 0,00
LEPREL2 1,29 -1,66 0,01
PTRF 1,29 2,53 0,04
CNN3 1,29 4,08 0,00
NRCAM 1,29 2,16 0,02
ZNF469 1,29 -1,79 0,02
ESR2 1,28 321 0,01
RPA4 1,28 -3,66 0,05
MRVI1 1,28 0,83 0,02
MARVELDI 1,27 0,15 0,01
NHS 1,27 ~0,06 0,01
HOTTIP 1,27 1,28 0,02




D2 1,27 2,12 0,03
CSPG4 1,27 -0,83 0,02
CDH26 1,26 2,58 0,00
PATE4 1,26 -1,73 0,01
LMODI 1,26 1,89 0,02
MCAM 1,26 -1,19 0,04
ZNF578 1,26 —0,14 0,01
CCDC3 1,25 -1,14 0,04
ZNF655 1,24 3,07 0,00
RND3 1,24 0,50 0,04
BNIPL 1,24 2,16 0,03
TGFB3 1,23 2,65 0,01
EMLS5 1,23 2,38 0,00
RGNEF 1,22 0,34 0,04
RGS7BP 1,22 -0,93 0,03
SLC22A17 1,22 0,91 0,03
AOC3 1,22 0,87 0,02
MYLK 1,22 4,02 0,01
CORO2B 121 2,88 0,02
MSTN 121 -2,98 0,05
TTTY10 121 -1,78 0,02
SCRG1 1,20 -3,26 0,04
DFNB59 1,19 -3,32 0,04
SYNPO2 1,19 4,28 0,01
LPXN 1,19 1,21 0,02
ANKRD31 1,19 -2,58 0,04
DES 1,18 2,94 0,01
PASK 1,18 1,27 0,02
SFN 1,18 1,80 0,01
COLQ 1,18 2,15 0,02
FBLNI1 1,17 2,67 0,02
CNTNI 1,17 0,00 0,01
PDLIM4 1,16 0,58 0,02
COTL1 1,15 2,65 0,02
PCDHB19P 1,15 ~1,89 0,01
APLF 1,14 -0,83 0,04
SYNM 1,14 3,27 0,02
UCP2 1,14 1,56 0,04
SERPINGI 1,12 3,19 0,00
AHNAK2 1,12 0,27 0,02
BCASI 1,11 4,00 0,02
ARSJ 1,10 1,25 0,00
CPAMDS 1,09 111 0,03
GNG4 1,07 3,65 0,02
DLLI 1,06 0,12 0,04
CACNB4 1,05 0,61 0,04




GSTA4 1,05 2,69 0,00
HERPUDI 1,04 5,70 0,00
LEF1 1,04 1,24 0,01
FAT4 1,04 0,43 0,04
NPAS2 1,03 3,97 0,00
CHL1 1,03 2,44 0,05
SPARCLI 1,03 3,94 0,02
TMEM200A 1,03 —0,74 0,01
TNSI1 1,02 4,43 0,03
MXRA7 1,01 1,97 0,02

LogFC values represent 2log fold changes of RNA expression value of Gleason grade 3 in Gleason score 6 prostate cancer
divided by its expression value in Gleason score 4 + 3 = 7 prostate cancer. Positive values represent up-regulation of genes
in Gleason score 3 + 3 = 6 prostate cancer. LogCPM values represent 2log counts per million mapped reads.



