genetic map position

500

450

400

350

300

250

200

150

100

50

galGal5 recombination

i i i i i i i i i
0 2e+07 4e+07 6e+07  8e+07 1le+08 1.2e+08 1.4e+08 1.6e+08 1.8e+08 2e+08
galGal5 bases




genetic map position

350

300

250

200

150

100

50

galGal5 recombination

0 2e+07 4e+07 6e+07 8e+07 1e+08 1.2e+08 1.4e+08 1.6e+08

galGal5 bases



genetic map position

300

galGal5 recombination

250

200

150

100

50

4e+07

6e+07 8e+07 1le+08 1.2e+08
galGal5 bases



genetic map position

250

200

150

100

50

galGal5 recombination

0 le+07 2e+07 3e+07 4e+07 5e+07 6e+07 7e+07 8e+07 9e+07 1e+08
galGal5 bases



genetic map position

galGal5 recombination

180 ! ! ! ! '
| | 1 1 ‘chr5"  +
| | | | | e
TO0 [ il
i
BOL
1 1 1 1 -
HHE
| | | | o
120 [ B -
L
T e O e g - -

le+07 2e+07 3e+07 4e+07 5e+07 6e+07
galGal5 bases



genetic map position

galGal5 recombination

120 ! ! ! ! ! ! i
1 1 | | | %tirG +
ol
e
100 = e . N o 7

0 5e+06 le+07 1.5e+07 2e+07 2.5e+07 3e+07 3.5e+07 4e+07
galGal5 bases



genetic map position

galGal5 recombination

120 ! ! ! ! ! ! '
: : 1 1 1 ‘ "Chr7" +
W

100 . e N s .

0 5e+06 le+07 1.5e+07 2e+07 2.5e+07 3e+07 3.5e+07 4e+07
galGal5 bases



genetic map position

galGal5 recombination

120 ! ! ! ! '
1 1 1 1 :"Chr8" +
T
| | | | j__
TR
+
| | | | s
SO e -
| | | -?__ |
SRS
O
: : : Lo :
i i i it i
60 - ————————————————————————————————— #:#"HW%% rrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrr -
1 1 +m+ 1 1
- Lyt T
i FH i i i i
L -
#Hﬁf : : : :
**H+ | | | |
o0 e -
e 1 1 1 1
HHE
H
+
I
0 L | | | | |
0 5e+06 le+07 1.5e+07 2e+07 2.5e+07 3e+07

galGal5 bases



genetic map position

100

90

80

70

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

| | | | T 11T
| | | ~ "chro" 4t +
3 3 3 3 -
e e o o Hﬁ'% ffffffffffffffffffffff .
i i i -
1 1 1 +
— o o e i -
T
L e e L o e -
| | o |
| Pl
A — S H— LA T A ;
A
o R A e )
? SHHHHHH ?
I L O S S _
+: ! !
+ | ?
W 3 3
I e S A S A i
+ | |
+ | |
+
N
I e e e -
+ | |
+ | i | i
0 5e+06 le+07 1.5e+07 2e+07 2.5e+07



genetic map position

100

90

80

70

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 1e+07 1.2e+07 1.4e+07 1.6e+07 1.8e+07 2e+07 2.2e+07



genetic map position

galGal5 recombination

0 5e+06 le+07 1.5e+07 2e+07 2.5e+07
galGal5 bases



genetic map position

90

80

70

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

-+
- o e o e T -
: : : : : : : -|-|-|—H-HH'|_
| | | | | | 3 F
| | | | | | | +
IR SO SO S S SO WU WU S0 SN S -
-ty
L — . S— S O -
L
s s s s HH HHHF
1 1 1 1 ++H ‘
e e R e T R SRR —
i i i i +
i
I e A S A O O SO SN O _
s
— +H_ ,,,,,,,,,, ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, -
- o e 7
”“m._ﬁ—IHH | | | | | | | |
0 2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 le+07 1.2e+07 1.4e+07 1.6e+07 1.8e+07 2e+07

galGal5 bases



genetic map position

80

70

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

| | | | | | | |
o ehnd
e
e — O OO 0RO SO OO SO Ho .
s s s s s s +
i i i i i i +
B an i
— eSS S -
A
s s s s s k-
e
D
i i i i L
;
- e |
O S S SR N
N
o B o ]
I
+
| | | | | | | |
0 2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 le+07 1.2e+07 1.4e+07 1.6e+07 1.8e+07

galGal5 bases



genetic map position

90

80

70

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

! ! ! ! ! ! .
| | chrid®  +
- - - - - - - W
i
T —_— —_— - - S S
- o A A e e o - 7
| | | | | | +
| | | | | | +
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, SO TSSOSO SO SONSSSUUSUU SSUUUSU OO SO SO S
R I o o - o R ]
| | | | T
+ 1
e |
- . T - ]
g
— —— SRS S S A S N .
i o+
| t
3 A
- """" _H_+-|3b """" e B
4
ot
L ' ' ' ' ' '
0 2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 le+07 1.2e+07  1l.4e+07  1.6e+07

galGal5 bases



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

! ! ! ! ! !
| | | | | chrls5” . +
o
SO SO S SSSNSORSSSUOONN DO OO SO i S, i
I R S S R PYPU I |
| | | +H |
| | | + |
| | | + |
| | | L |
i+
T S T — i
| | - |
| | T |
S
o
o |
3 -t
1 A 7
| T |
e |
#++*ﬁ¢
| + | |
:::::::~L+H’H++'FJ'F"_H’H:F‘:Jr ' ' ' ' '
0 2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 le+07 1.2e+07 1.4e+07



galGal5 recombination

genetic map position

T e o e —— .
o
1 1 1 +
1 1 HHH
******************************** o
e
-+
o o S N B A _
i
i
T ST R S S i
”
it
R T i
Eg—wmﬂﬁ*
_‘#l:b_ f
i | | | | |
2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 1e+07 1.2e+07

galGal5 bases



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

| | | | |
‘ohrig”
- A e S
| | | | + - i
s
Tk
s
L e e e L -
A s
|
| | 4
; ; i
| | HHHH |
| 4 |
. - o e |
| A |
e
I ,,,,,,,,,,,,,,, % ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, -
p——
i |
¥
— ‘H‘ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, —
:::#M i | i | |
0 2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 le+07

1.2e+07



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

| | | | | | | |
ohrig”
e —
- T T T . - ]
| | | | | hy |
R
i i i i e i
| | | | + |
I L] Y U b A LI L U SRS SRR -
i i i T i
| | | i
| | e T
- S e S S S 7
-
A S SR A U SRS S S S i
M##H
o
.
I .+ STHTE R ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, -
+¢§
+ |
i |
i — ' ' ' ' ' ' '
0 le+06  2e+06 4e+06 5e+06 6e+06 7e+06 8e+06  9e+06

galGal5 bases

le+07



genetic map position

galGal5 recombination

0 2e+06 4e+06 6e+06 8e+06 1le+07 1.2e+07 1.4e+07 1.6e+07
galGal5 bases



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

| | | | | |
o2l
| | | | +
i i A
I e o+ 7
| | | HHEH
3 3 3 +
| | | At
i i i +
| '
I e _Hi-+-|-|+qH++ """""""""""""""""" 7
| ? +
! ! +
Rt L R T AR R RIS —
; ; A
| 4t
i o
-
s ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, .|.|.|.|.|. ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, -
o+
i+
HHH
+
0 Ot SO S i
HH :::::::::::::j’i:F i i i i i
0 1le+06 2e+06 3e+06 4e+06 5e+06 6e+06 7e+06

galGal5 bases



genetic map position

70

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

T T T T T T T . N
| | | | - ‘chr22® -+
: : : : : +H+
| | | | - |
3 3 3 o+ 4
I A . n
? ? ? 4+
| | | o+
| | | o+
o+
+
o+
R S e -
4
1 1 o+
| | o+
e e e R e —
3 3 4
? ? +
: ' +
3 +
4+ A+
B AR R Y I i -
+
| | +
+ + +‘++H—|—H+++‘+ ++ ' ' ' ' ' '

0 500000 1e+06 1.5e+06 2e+06 2.5e+06 3e+06 3.5e+06 4e+06 4.5e+06 5e+06

galGal5 bases



galGal5 recombination

genetic map position

| | | | |
"chr23” -+
| | | L T
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, A ]
o
e e T -
+
e
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, +_
++++4++
4
e . +++¢ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, -
-
,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, e R S R S S
o+
"""""""""""" o e
_H_
+
. :+:JrF | | | | |
1le+06 2e+06 3e+06 4e+06 5e+06 6e+06

galGal5 bases



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

| | | | | |
“chr24
e B - R S s -
.
+
e
R R S e -
—
. . . L+ .
3 3 3 +# 3
1 1 1 + :
? A - _
ce
+
R o - o -
! ! + ! !
. . + . .
| g | i
S R R R R R S 1
A | | |
‘ S 3 3
! + ! !
HeHHH : : 3 3
N | | | | |
le+06 2e+06 3e+06 4e+06 5e+06 6e+06 7e+06



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

' | rchrost
o+ +H H
N E S S SR — _
+ | | |
| | -
:
| + |
S, e o i
+ o+ o+
e — R — -
jt+ ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, -
.
,,,,,,,,,,,,,,,,,
! ! ! !
500000 1le+06 1.5e+06 2e+06 2.5e+06



genetic map position

50

45

40

35

30

25

20

15

10

galGal5 recombination

T T T T T T T T T T
| | | | | “chr26”  +

IR S, R S e e e e R A
| | | | | | +
| | | | | e

I . e S o -+ 7
| | | | | +
1 1 1 1 1 + ot

I SO A 5SS SO USSR S A A =0 EOS H— -
.

- S A o IR 7
: : : : +
| | | | ++
1 1 1 o+

I A T O R SO A SRR S R -
| | | vt
.
e

I R S e BT S .

I U ] b TN SRS NOUUS S _
| | e |
3 3 A !
| . 1 |

N e B EE T IS S -
o+

| N | | | | | | | |

0 500000 1le+06 1.5e+06 2e+06 2.5e+06 3e+06 3.5e+06 4e+06 4.5e+06 5e+06 5.5e+06

galGal5 bases



genetic map position

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

T T T T Tt
‘chr27"
£
| | | + |
| | H +
+
IR e AR HOHE m
| | +
+
e
IO OO SO LA _
""""""""""""""""""""""""""""""""""" N
ST
i + i
HHHH-+H |
s S e e 7
+
R | | | |
1le+06 2e+06 3e+06 4e+06 5e+06 6e+06



genetic map position

60

50

40

30

20

10

galGal5 recombination

galGal5 bases

A L
L N N - T T o - |
T
I e S B S A T F T P A J
| | | | | + |
o
o
i i i | - i
. I S T A R R S R i
| | | e | |
e
| | -+ |
-

+ 1
R e e . — i
— ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, ,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,,, ,,,,,,,,,,,,,,,,,, —

+H

P
: | | | | | | | | |
0 500000 1e+06 1.5e+06 2e+06 2.5e+06 3e+06 3.5e+06 4e+06 4.5e+06 5e+06



