
                                                                                                                                      
                        *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *         
A-Gh-LPAAT1  : ---------------------------------ATGCAACTCTCTACACTTTCTCTTTTCCCTTTCTGTAACTTCCTCACTCTCTCTATACACTTTCCCATCTACCTAATCC :   79
A-Gb2-LPAAT1 : ATGGAAGTTCCAAGTGCGAAACATGAAACAAGGCATCGTAGGTTGACCCCGCTTAGGGTGTTAAGGGGTCTGATATGTTTGCTAGTGTTGCTTTTAACAGCTTTTATGATGA :  112
A-Gb1-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------ATGCAACTCTCTA :   13
D-Gh-LPAAT1  : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
D-Gb1-LPAAT1 : ---------------------------------ATGCAACTCTCTACACTTTCTCTTTTCCCTTTCTGTAACTTCCTCACTCTCT--ATACACTTTTCCATCTACCTAATCC :   77
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
                                                                                                                                      
                                                                                                                                      
                    120         *       140         *       160         *       180         *       200         *       220           
A-Gh-LPAAT1  : TATCTTCTTCTTTATGCAAAACTGTTCCCAAATTTCTGCATATTAAGGCGAGCCGTGAGCGTGAA-TCTCGGTGTTATTTTACTCTAAATCAGGGATTCAATAGATCAAACA :  190
A-Gb2-LPAAT1 : TAGTGTATTGTGGCTTTTTTAGTACTGTTGTATTGAGGCTTTTCAGCGTACATTACAGCCGAAAAGTAACAGCTTTCTTCTTTAGTTCTTGGTTAGCATTATGGCCTTTTCT :  224
A-Gb1-LPAAT1 : CACTTTCTCTTTTCCCTTTCTCTGTTCCCAAATTTCTGCATATTAAGGCGAGCCGTGAGGGTGAA-TCTCGGTGTTATTTTACTCTAAATCAGGGATTCAATAGATCAAACA :  124
D-Gh-LPAAT1  : -------------------------------------------------------------------------------------------------ATGCTGCAACGCGTG :   15
D-Gb1-LPAAT1 : TAT-TTCTTCTTTATGCAAAACTGTTCCTAAATTTCTGCATATTAAGGCGAGCCGTGAGGGTGAA-TCTCGGTGTTATTTTACTCTAAATCAGGGATTCAATCGATCAAACA :  187
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
                                                                                                                    t                 
                                                                                                                                      
                    *       240         *       260         *       280         *       300         *       320         *             
A-Gh-LPAAT1  : AATTGTCCAGATACATAGTTACAAGATCTCAACTTGGTGGGACTGGGATCCTTGATGCTACCAATTCTTTATCAGAAATTAAGCCGAGTCCGAAATTTAGAGGAGTATGCTT :  302
A-Gb2-LPAAT1 : ATTTGAGAAAATAAACAAAACCAAGGTCATTTTTTCTGGAGATGATGTTCCTGCAAGGGAACGAGTTTTACTTATTTGCAACCACAGAACTGAGGTTGACTGGA-TGTACCT :  335
A-Gb1-LPAAT1 : AATTGTCCAGATACATAGTTACAAGATCTCAACTTGGTGGGACTGGGATCCTTGATGCTACCAATTCTTTATCAGAAATTAAGCCGAGTCCGAAATTTAGAGGAGTATGCTT :  236
D-Gh-LPAAT1  : GATGCACTA--TATGTTGTAGCGAAATCTGAACTTGCTGGGGCTGGAACACCTGATGCTTCCTATTCTTTATCAGAAGTTAAACTATCTTTGAAAGTTAGAGGAGTATGCTT :  125
D-Gb1-LPAAT1 : AATTGTCCAGATACATCGTTATAAGATCTCAACTTGCTGGAACTGGGATCCTTGATGCTACCAATTCTTTATCAGAAATTAAGCCGAGCCCGAAATTTAGAGGAGTATGCTT :  299
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
                 t     a  ta          a  tc     tt   g           c   a g    c a t tt  t a      a          ga   t a  gga t t c t       
                                                                                                                                      
                340         *       360         *       380         *       400         *       420         *       440               
A-Gh-LPAAT1  : CTATGGTATGACAGTTATGGCAGGCGTTTTACCGTTTGGGATACTGATAGTGGCTCATCCCTTGGCGCTCATCTTTGATCCCTACAAGACAAAATTTTACAATCTTATTCCA :  414
A-Gb2-LPAAT1 : GTGGGATCTTGCATTGCGGAAAGATTCCCTGGGATACATAAAGTACATCCTTAAGAGCAGCTTAATGAAATTACCTGTATTTGGTTGGTCA----TTCCAAATTTTGGAGTT :  443
A-Gb1-LPAAT1 : CTATGGTATGACAGTTATGGCAGGCGTTTTACCGTTTGGGATACTGATAGTGGCTCATCCCTTGGCGCTCATCTTTGATCCCTACAAGACAAAATTTTACAATCTTATTCCA :  348
D-Gh-LPAAT1  : TTATGCTGTCACGGCAATGGCAGCTATTTCGCTTATTGGGTTTATGATAGTGGCACATCCCTTTGTGCTCTTATTTGATCGCTACAGAAGAAAAGCTCAGCATTTTGTTGCC :  237
D-Gb1-LPAAT1 : CTATGGTATGACAGTTATGGCAGGCGTTTTACCGTTTGGGATCCTGATAGTGGCTCATCCCTTGGCGCTCATCTTTGATCCCTACAAGACAAAATTTTACAATCTTATTCCA :  411
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
                t  g t t  c      g  ag                       at  t         ctt   g    t   tg             a     t    at tt             
                                                                                                                                      
                *       460         *       480         *       500         *       520         *       540         *       560       
A-Gh-LPAAT1  : AAACTATGGGCAACCGCAAGTATTGCTCCCTTCTTCGATATCGAGTTGGAAGGATTGGAGAATCTGCCCCCGCAGAATGCTCCTGCGGTGTATGTTTC-----GAACCACCA :  521
A-Gb2-LPAAT1 : CATCCCTGTGGAAAGGAAGTGGGAGGTTGATGAGGCAAAAATGCGCCAGATGCTTTCAAAATTCAAAGATCCTCGAGATCCCCTTTGGCTTGTTCTCTTTCCAGAAGGAACA :  555
A-Gb1-LPAAT1 : AAACTATGGGCAACCGCAAGTATTGCTCCCTTCTTCGATATCGAGTTGGAAGGATTGGAGAATCTGCCCCCGCAGAATGCTCCTGCGGTGTATGTTTC-----GAACCACCA :  455
D-Gh-LPAAT1  : AAACTTTGGGCTGCAGCAACTGTTGCTCCGTTCTTTAAAATCGAGTATGAAGGATTGGAGAATTTGCCTTCACATGATGCTCCTGCCGTATATGTTTC-----CAACCACCA :  344
D-Gb1-LPAAT1 : AAACTATGGGCAACCGCAAGTATTGCTCCCTTCTTCGATATCGAGTTGGAAGGATTGGAGAATCTGCCCCCGCAGAATGCTCCTGCGGTGTATGTTTC-----GAACCACCA :  518
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
                a c  tg g     g a      g t   t      a a  g g   ga g  tt  a a t       c        c cct   g  t t  t        aa  a ca       
                                                                                                                                      
                        *       580         *       600         *       620         *       640         *       660         *         
A-Gh-LPAAT1  : GAGTATCATAGACTTCTATCCGCTGTTAACTCTGGGAA-GAAGCTTCAAGTTCATCGGCAAGAATACGGTATTTCTTTATCCTGGAATCGGGTGGGCC--ATGTATATTCTG :  630
A-Gb2-LPAAT1 : GATTTCACTGAGCAGAAGTGCTTAAGAAATAAAAAATATGCAGCTGAAAATGGCTTGCCTATCCTAAAGAATTTGCTGCTTCCAAAATCAAAGGGTTTTAATGCCTGCTTGG :  667
A-Gb1-LPAAT1 : GAGTATCATAGACTTCTATCCGCTGTTAACTCTGGGAA-GAAGCTTCAAGTTCATCGGCAAGAATACGGTATTTCTTTATCCTGGAATCGGGTGGGCC--ATGTATATTCTG :  564
D-Gh-LPAAT1  : GAGTTTTCTAGATATCTATACACTTCTAACTCTTGGAA-GAAGCTTCAAGTTCATCAGCAAGACTGCCATATTTCTTTTTCCCATTATTGGGTGGGCC--ATGTCTATGATG :  453
D-Gb1-LPAAT1 : GAGTATCATAGACTTCTATCCACTGTTAACTCTGGGAA-GAAGCTTCAAGTTCATCGGCAAGAATACGGTATTTCTTTATCCTGGAATCGGATGGGCT--ATGTATATTCTG :  627
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               ga t    t         t c      aa        a g agct  aa t   t   c a   t     attt  t  t c    at     gg     atg  t     g       
                                                                                                                                      
                    680         *       700         *       720         *       740         *       760         *       780           
A-Gh-LPAAT1  : GGTATGATTCCGGTAAAGCGCATGGACATC-AGAAGCCATTTGGAGGCTGTTAGGAGATGTATGGATCTGGTAAGGAATGGTGCCTCCGTGTTTTTCTTTCCAGAAG---GA :  738
A-Gb2-LPAAT1 : AAGATTTGAGGAGCACTTTGGATG-CAGTTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCATC-ATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCAT :  777
A-Gb1-LPAAT1 : GGTATGATTCCGGTAAAGCGCATGGACATC-AGAAGCCATTTGGAGGCTGTTAGGAGATGTATGGATCTGGTAAGGAATGGTGCCTCCGTGTTTTTCTTTCCAGAAG---GC :  672
D-Gh-LPAAT1  : GGGACTATTCCATTAAAGCGCATGGACAGC-AGAAGCCAGTTGGAGTGTCTTAAGAGATGTATGGATCTCATCGGGAATGGTGCCTCTGTTTTTTTCTTTCCAGAAG---GC :  561
D-Gb1-LPAAT1 : GGTATGATTCCGGTAAAGCGCATGGACATC-AGAAGCCATTTGGAGGCTGTTAGGAGATGTATGGATCTGGTAAGGAATGGTGCCTCCGTGTTTTTCTTTCCAGAAG---GA :  735
D-Gb2-LPAAT1 : ---------------------ATGATCATTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCTTC-ATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCAT :   90
                  a          a    g ATG  cat  A  A          Gg T T Ag A    T T  aTC   T   G AT   G CT  G g TT  C  T C GAAG            
                                                                                                                                      
                    *       800         *       820         *       840         *       860         *       880         *             
A-Gh-LPAAT1  : ACCCGGAGTAAGGACGGCAAGTTAGGTGATTTTAAG------AAAGGTGCATTCACTGTTGCAGCAAAAACCGGAGTGC--CTGTAATACCTATGACCTT--AATCGGCACC :  840
A-Gb2-LPAAT1 : ATTCACATCAGGCGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGGGAAGTAACTTCTTGGTTAATGGATACATTCCAACGTAAGGATCAATTGCTTTCTAATTTCAATT :  889
A-Gb1-LPAAT1 : ACCCGGAGTAAGGACGGCAAGTTAGGTGATTTTAAG------AAAGGTGCATTCACTGTTGCAGCAAAAACCGGAGTGC--CTGTAATACCTATGACCTT--AATCGGCACC :  774
D-Gh-LPAAT1  : ACACGGAGTAAGGATGGGAAGTTAGGTGATTTCAAG------GTGAGATCAT--ACTAG----------------------------------------------------- :  612
D-Gb1-LPAAT1 : ACCCGGAGTAAGGACGGCAAGTTAGGTGATTTTAAG------AAAGGTGCATTCACTGTTGCAGCAAAAACCGGAGTGC--CTGTAATACCTATGACCTT--AATCGGCACC :  837
D-Gb2-LPAAT1 : ATTCACATCAGGCGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGTGAAGTA---------------------------------------------------------- :  144
               A  C  A  A G   G  A   T G TGA  T   G       aa G g A t act                                                              
                                                                                                                                      
                900         *       920         *       940         *       960         *       980         *      1000               
A-Gh-LPAAT1  : GGCGAAATCATGCCTGCAGGAATGGAGCATATCGTCAACTCAGGCTCCGTTAAACTCATCATTCATAAACCCATCAAAGGAAACGATCCCGAAATTTTACGCCTACTAGCTA :  952
A-Gb2-LPAAT1 : CCGAAGGTTATTTCCCTCTGCATGGAGCAGAAT-TGAACCTCTCTACAGTCAAGTGCCTCATAAACGTCATGCTGGTATTCATTCACAAGCAGCATCAAGAAGTGCTTGCCG : 1000
A-Gb1-LPAAT1 : GGCGAAATCATGCCTGCAGGAATGGAGCATGTCGTCAACTCAGGCTCCGTTAAACTCATCATTCATAAACCCATCAAAGGAAACGATCCCGAAATTTTACGCCTACTATCTA :  886
D-Gh-LPAAT1  : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
D-Gb1-LPAAT1 : GGCGAAATCATGCCTGCAGGAATGGAGCATGTCGTCAACTCAGGCTCCGTCAAACTCATCATTCATAAACCCATCAAAGGAAACGATCCCGAAATTTTACGCCAACTAGCTA :  949
D-Gb2-LPAAT1 : ------------------------------------------------------------------------------TTCATTCACAAGCAGCATCAAGAAGTGCTTGCTG :  178
                                                                                                a   a     a   t  a      ct  c         
                                                                                                         
                *      1020         *      1040         *      1060         *      1080         *        
A-Gh-LPAAT1  : GAAACACCATTTTAGATACCTTAAGCATCGAGGCTCAGAAAAAAAAAACGGCTCTCATAAGCTCAAAACCATCTATCATTTAA : 1035
A-Gb2-LPAAT1 : GAAAAACTTCATTTGACATGACTTCCAGCATCATCCAAATGGGAAGG-TTCATGTCGGGAGCTTAA----------------- : 1065
A-Gb1-LPAAT1 : GAAACACCATTTTAGATACCTTAAGCATCGAGGCTCAGAAAAAAAAAACGGCTCTCATAAGCTCAAAACCATCTATCATTTAA :  969
D-Gh-LPAAT1  : ----------------------------------------------------------------------------------- :    -
D-Gb1-LPAAT1 : GAAACACCATTTTAGATACCTTAAGCATCGAGGCTCAGAAAAAAAAA-CGGCTCTCATAA----------------------- : 1008
D-Gb2-LPAAT1 : GAAAAACTTCATTTGACATGACTTCCAGCATCATCCAAATGGGGAGG-TTCATGTCGGGAGCTTAA----------------- :  243
               gaaa ac    tt ga a       ca c      ca a     a       t tc   a                              
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                        *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *         
A-GhLPAAT2   : ATGGCGATTGCAGCGGCAGCTGTTATCGTCCCATTGGGCCTTCTTTTCTTCATCTCCGGCCTCGCTGTGAATCTCATTCAGGCAGTATGCTTTGTTCTTATTCGACCACTGT :  112
A-Gb2-LPAAT2 : ATGGCGATTGCAGCAGCAACCGTCATCGTCCCATTGGGCATTCTTTTCTTCATCTCTGGCCTTGTTGTCAATTTCATTCAGGCGGTATGCTTTGTTCTCATTCGGCCTCTGT :  112
D-GhLPAAT2   : ATGGCGATTGCAGCGGCAGCTGTTATCGTCCCATTGGGCCTTCTTTTCTTCATCTCCGGCCTCGCTGTGAATCTCATTCAGGCAGTATGCTTTGTTCTTATTCGACCACTGT :  112
D-Gb2-LPAAT2 : ATGGCGATTGCAGCGGCAGCTGTTATCGTCCCATTGGGCCTTCTTTTCTTCATCTCCGGCCTCGCTGTGAATCTCATTCAGGCAGTATGCTTTGTTCTTATTCGACCACTGT :  112
               ATGGCGATTGCAGCgGCAgCtGTtATCGTCCCATTGGGCcTTCTTTTCTTCATCTCcGGCCTcGcTGTgAATcTCATTCAGGCaGTATGCTTTGTTCTtATTCGaCCaCTGT       
                                                                                                                                      
                    120         *       140         *       160         *       180         *       200         *       220           
A-GhLPAAT2   : CCAAGAACACATATAGAAAGATCAATAGGGTATTGGCAGAGTTGTTGTGGCTGCAACTGGTTTGGCTGGTTGATTGGTGGGCTGGCGTTAAGATTGAAGTGTTCGCAGATCA :  224
A-Gb2-LPAAT2 : CCAAGAAGACGTATAGAAAGATCAATCGTGTTGTGGCAGAGTTGTTGTGGCTTCAACTTGTATGGCTTGTTGATTGGTGGGCAGGAGTTAAGATTAATGTTTTTGCAGATAA :  224
D-GhLPAAT2   : CCAAGAACACATATAGAAAGATCAATAGGGTATTGGCAGAGTTGTTGTGGCTGCAACTAGTTTGGCTGGTTGATTGGTGGGCAGGCGTTAAGATTGAAGTGTTCGCAGATCA :  224
D-Gb2-LPAAT2 : CCAAGAACACATATAGAAAGATCAATAGGGTATTGGCAGAGTTGTTGTGGCTGCAACTAGTTTGGCTGGTTGATTGGTGGGCAGGCGTTAAGATTGAAGTGTTCGCAGATCA :  224
               CCAAGAAcACaTATAGAAAGATCAATaGgGTatTGGCAGAGTTGTTGTGGCTgCAACT GTtTGGCTgGTTGATTGGTGGGCaGGcGTTAAGATTgAaGTgTTcGCAGATcA       
                                                                                                                                      
                    *       240         *       260         *       280         *       300         *       320         *             
A-GhLPAAT2   : TGAAAGCTTCAATTTAATGGGTAAGGAACATGCCCTTGTCATATGCAATCACAGAAGTGATATTGATTGGTTAGTTGGATGGGTTTTAGCACAGAGGTCAGGTTGTCTTGGC :  336
A-Gb2-LPAAT2 : TGAAAGCTTCAATTTAATGGGTAAGGAACACGCCCTTCTCTTACCCAATCACAGAAGTGATATTGATTGGTTAGTTGGATGGGTTCTGGCTCAGCGATCAGGTTGTCTTGGC :  336
D-GhLPAAT2   : TGAAAGCTTCAATTTAATGGGTAAGGAACATGCCCTTGTCATATGCAATCACAGAAGTGATATTGATTGGTTAGTTGGATGGGTTTTAGCACAGAGGTCAGGTTGTCTTGGC :  336
D-Gb2-LPAAT2 : TGAAAGCTTCAATTTAATGGGTAAGGAACATGCCCTTGTCATATGCAATCACAGAAGTGATATTGATTGGTTAGTTGGATGGGTTTTAGCACAGAGGTCAGGTTGTCTTGGC :  336
               TGAAAGCTTCAATTTAATGGGTAAGGAACAtGCCCTTgTCaTAtgCAATCACAGAAGTGATATTGATTGGTTAGTTGGATGGGTTtTaGCaCAGaGgTCAGGTTGTCTTGGC       
                                                                                                                                      
                340         *       360         *       380         *       400         *       420         *       440               
A-GhLPAAT2   : AGTACATTAGCTGTAATGAAGAAATCATCAAAATTCCTGCCGGTCATAGGTTGGTCAATGTGGTTTTCTGAGTATCTGTTTTTGGAACGAAGCTGGGCCAAGGATGAAAACA :  448
A-Gb2-LPAAT2 : AGTTCAATAGCTGTGATGAAGAAATCATCAAAATTCCTTCCGGTCATAGGCTGGTCAATGTGGTTTTCTGAGTATCTGTTTTTGGAACGAAGCTGGGCCAAGGATGAAAACA :  448
D-GhLPAAT2   : AGTACATTAGCTGTAATGAAGAAATCATCAAAATTCCTGCCGGTCATAGGTTGGTCAATGTGGTTTTCTGAGTATCTGTTTTTGGAACGAAGCTGGGCCAAGGATGAAAACA :  448
D-Gb2-LPAAT2 : AGTACATTAGCTGTAATGAAGAAATCATCAAAATTCCTGCCGGTCATAGGTTGGTCAATGTGGTTTTCTGAGTATCTGTTTTTGGAACGAAGCTGGGCCAAGGATGAAAACA :  448
               AGTaCAtTAGCTGTaATGAAGAAATCATCAAAATTCCTgCCGGTCATAGGtTGGTCAATGTGGTTTTCTGAGTATCTGTTTTTGGAACGAAGCTGGGCCAAGGATGAAAACA       
                                                                                                                                      
                *       460         *       480         *       500         *       520         *       540         *       560       
A-GhLPAAT2   : CATTAAAGGCAGGTCTTCAACGTTTAAAGGACTTCCCACGGCCATTTTGGTTGGCACTTTTTGTAGAAGGAACTCGGTTTACACAAGCAAAGCTTCTAGCAGCTCAAGAATA :  560
A-Gb2-LPAAT2 : CGATAAAGGCAGGCCTTCAACGTTTAAGGGACTATCCACAGCCGTTTTGGTTGGCGCTTTTTGTAGAAGGAACTCGCTTTACGCAAGCAAAGCTTGTAGCAGCTCAAGAATA :  560
D-GhLPAAT2   : CATTAAAGGCAGGTATTCAACGTTTAAAGGACTTCCCACGGCCATTTTGGTTGGCACTTTTTGTAGAAGGAACTCGGTTTACACAAGCAAAGCTTCTAGCAGCTCAAGAATA :  560
D-Gb2-LPAAT2 : CATTAAAGGCAGGTATTCAACGTTTAAAGGACTTCCCACGGCCATTTTGGTTGGCACTTTTTGTAGAAGGAACTCGGTTTACACAAGCAAAGCTTCTAGCAGCTCAAGAATA :  560
               CatTAAAGGCAGGt TTCAACGTTTAAaGGACTtcCCACgGCCaTTTTGGTTGGCaCTTTTTGTAGAAGGAACTCGgTTTACaCAAGCAAAGCTTcTAGCAGCTCAAGAATA       
                                                                                                                                      
                        *       580         *       600         *       620         *       640         *       660         *         
A-GhLPAAT2   : TGCAACCTCACAAGGATTGCCTGTACCTAGAAATGTTTTAATTCCTCGTACTAAGGGTTTTGTTTCAGCTGTAAGTCATATGCGTTCATTTGTTCCAGCCATTTATGATATG :  672
A-Gb2-LPAAT2 : TGCGACCTCACAAGGATTGCCAATACCTAGAAACGTTTTGATTCCTCGTACAAAGGGTTTTGTTTCAGCTGTAAGTCATATGCGATCATTTGTCCCAGCCATTTATGATATT :  672
D-GhLPAAT2   : TGCAACCTCACAAGGATTGCCTGTACCTAGAAATGTTTTAATTCCTCGTACTAAGGGTTTTGTTTCGGCCGTAAGTCATATGCGTTCATTTGTTCCAGCTATTTATGATATG :  672
D-Gb2-LPAAT2 : TGCAACCTCACAAGGATTGCCTGTACCTAGAAATGTTTTAATTCCTCGTACTAAGGGTTTTGTTTCGGCCGTAAGTCATATGCGTTCATTTGTTCCAGCTATTTATGATATG :  672
               TGCaACCTCACAAGGATTGCCtgTACCTAGAAAtGTTTTaATTCCTCGTACtAAGGGTTTTGTTTC GC GTAAGTCATATGCGtTCATTTGTtCCAGC ATTTATGATATg       
                                                                                                                                      
                    680         *       700         *       720         *       740         *       760         *       780           
A-GhLPAAT2   : ACAGTGGCCATCCCTAAAAGCTCACCTTCACCTACAATGCTTAGACTTTTCAAGGGACAATCTTCTGTGGTGCATGTGCATGTCAAGCGGCGTCTTATGAAGGAACTTCCTG :  784
A-Gb2-LPAAT2 : ACAGTGGCTATTCCCAAAAGCTCACCTTCACCTACAATGCTTAGACTTTTCAAGGGGCAATCTTCTGTGGTACATGTACATATCAAACGATGCCTCATGAAGGAACTGCCTG :  784
D-GhLPAAT2   : ACAGTGGCTATTCCTAAAAGCTCACCTTCACCTACAATGCTTAGACTGTTCAAGGGACAATCTTCTGTGGTGCATGTGCATGTCAAGCGGCGTCTTATGAAGGAACTTCCTG :  784
D-Gb2-LPAAT2 : ACAGTGGCTATTCCTAAAACCTCACCTTCACCTACAATGCTTAGACTGTTCAAGGGACAATCTTCTGTGGTGCATGTGCATGTCAAGCGGCGTCTTATGAAGGAACTTCCTG :  784
               ACAGTGGCtATtCCtAAAAgCTCACCTTCACCTACAATGCTTAGACT TTCAAGGGaCAATCTTCTGTGGTgCATGTgCATgTCAAgCGgcGtCTtATGAAGGAACTtCCTG       
                                                                                                                                      
                    *       800         *       820         *       840         *       860         *       880         *             
A-GhLPAAT2   : AAACGGATGAGGCTGTTGCACAATGGTGTAAAGATCTTTTTGTGAAGAAAGATAAGTTGTTGGACAAGCATATAGCTGAGGACACTTTCAGTGACCAACCATTGCAGGATAC :  896
A-Gb2-LPAAT2 : AAATGGATGAGGCTGTTGCACAATGGTGTAAAGATCTGTTTGTGGAGAAGGACAAGTTGCTGGACAAACATAGAGCTGAGGACACTTTCAGTGACCAACCATTGCAGGATAT :  896
D-GhLPAAT2   : AAACAGATGAGGATGTTGCACAATGGTGTAAAGATCTTTTTGTGGAGAAAGACAAGTTGTTGGACAAGCATATAGCTGAGGACACTTTCAGTGACCAACCATTGCAGGATAT :  896
D-Gb2-LPAAT2 : AAACAGATGAGGCTGTTGCACAATGGTGTAAAGATCTTTTTGTGGAGAAAGACAAGTTGTTGGACAAGCATATAGCTGAGGACACTTTCAGTGACCAACCATTGCAGGATAT :  896
               AAAc GATGAGGcTGTTGCACAATGGTGTAAAGATCTtTTTGTGgAGAAaGAcAAGTTGtTGGACAAgCATAtAGCTGAGGACACTTTCAGTGACCAACCATTGCAGGATAt       
                                                                                                                                      
                900         *       920         *       940         *       960         *       980         *      1000               
A-GhLPAAT2   : CGGTCGGCCTATTAAATCTCTTCTGGTTGTTGCTTCTTGGGCATGTCTTGTGGCTTATGGAGCTTATAATTTTCTGCAATGGTCTTCACTTTTATCATCATGGAAAGGGCTT : 1008
A-Gb2-LPAAT2 : TGGTCGGCCAGCTAAGCCTCTTCTGGTTGTTTGCTCTTGGGCGTGTATTGTGGGTTACGGGGCTCTCAAGTTTCTCCAACGGTCTTCGCTTTTATCCTCATGGAGGGGTATT : 1008
D-GhLPAAT2   : CGGTCGGCCTATTAAATCTCTTCTGGTTGTTGCTTCTTGGGCATGTCTTGTGGCTTATGGAGCTTATAATTTTCTGCAATGGTCTTCACTTTTATCATCATGGAAAGGGATT : 1008
D-Gb2-LPAAT2 : CGGTCGGCCTATTAAATCTCTTCTGGTTGTTGCTTCTTGGGCATGTCTTGTGGCTTATGGAGCTTATAATTTTCTGCAATGGTCTTCACTTTTATCATCATGGAAAGGGATT : 1008
               cGGTCGGCCtatTAAatCTCTTCTGGTTGTTgctTCTTGGGCaTGTcTTGTGGcTTAtGGaGCTtatAAtTTTCTgCAAtGGTCTTCaCTTTTATCaTCATGGAaaGGgaTT       
                                                                                                                                      
                *      1020         *      1040         *      1060         *      1080         *      1100         *      1120       
A-GhLPAAT2   : GCATTGTCAGCAGTTGGGTTGGCTATTGTTACCATACTTATGCAAATCATGATCCTCTTCTCACAGTCTGAGCGTTCAACTACTGCTAAGGTTGCACCTGGGAAGCCCAAGA : 1120
A-Gb2-LPAAT2 : GCATTGTCAGCATTCATCTTGGCCATCGTCACCTTCCTCATGCAAATATTGATTCTCTTCACTCAGTCCGAGCGTTCAACCCCTGCCAAGGTTGCAGCGGGAAAGCCTA-GA : 1119
D-GhLPAAT2   : GCATTGTCAGCAGTTGGGTTGGCTATTGTTACCATACTCATGCAAATCATGATCCTATTCTCACAGTCTGAGCGTTCAACTCCTGCTAAGGTTGCACCTGGGAAGCCCAAGA : 1120
D-Gb2-LPAAT2 : GCATTGTCAGCAGTTGGGTTGGCTATTGTTACCATACTCATGCAAATCATGATCCTATTCTCACAGTCTGAGCGTTCAACTCCTGCTAAGGTTGCACCTGGGAAGCCCAAGA : 1120
               GCATTGTCAGCAgTtgggTTGGCtATtGTtACCaTaCTcATGCAAATcaTGATcCT TTCtCaCAGTCtGAGCGTTCAACtcCTGCtAAGGTTGCAcCtGGgAAGCCcAaGA       
                                                                  
                        *      1140         *      1160           
A-GhLPAAT2   : ACAACAGTGAGAGTTCAGAGGCAAGACGAGACAAGCAGCAGTAG : 1164
A-Gb2-LPAAT2 : ATGACAGGGAGAGTTCAGCAGCAATAG----------------- : 1146
D-GhLPAAT2   : ACAACAGTGAGAGTTCAGAGGCAAGACGAGACAAGCAGCAGTAG : 1164
D-Gb2-LPAAT2 : ACAACAGTGAGAGTTCAGAGGCAAGACGAGACAAGCAGCAGTAG : 1164
               AcaACAGtGAGAGTTCAGagGCAAgAcgagacaagcagcagtag       
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                        *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *         
A-Gh-LPAAT4  : ATGGAAGTATGCAGACCTTTGAAAACAGATGATAAAT-TAAAGCACCGCCCTTTGAATCCATATCGGTTTTTTAG---GGGTATGATATGTTTAGTGGTGTTCCTCTCTACC :  108
A-Gb1-LPAAT4 : ATGGAAGTATGCAGACCTTTGAAAACAGATGATAAAT-TAAAGCACCGCCCTTTGAATCCATATCGGTTTTTTAG---GGGTATGATATGTTTAGTGGTGTTCCTCTCTACC :  108
A-Gb2-LPAAT4 : ATGGAAGCACTATTAGCTGTACCGAGCTGTAACTCTTGTGCAGCATTGACTCATTCCTTTGAGGATGCAGCTGAGACGGGGTTGAATTCTTTGAACAGCTGCCCAAAACAAA :  112
D-Gh-LPAAT4  : ATGGAAGTATGCAGACCTTTGAAAACAGATGATAAAT-TAAAACACCGCCCTTTGAATCCATATCGGTTTTTTAG---GGGTATGATATGTTTAGTGGTGTTCCTCTCTACC :  108
D-Gb1-LPAAT4 : ATGGAAGTATGCAGACCTTTGAAAACAGATGATAAAT-TAAAGCACCGCCCTTTGAATCCATATCGGTTTTTTAG---GGGTATGATATGTTTAGTGGTGTTCCTCTCTACC :  108
D-Gb2-LPAAT4 : ATGGAAGCGCTATTAGCTGTACCAAGCTGTAACTCTTGTGCAGCATTGACTCATTCCTTTGAGGATGCAGCTGAGACGGGGTTGAATTCTTTGAACAGCTGCCCGAAACAAA :  112
               ATGGAAG a     A CT T   aA    T A    T T  AgCA  G C   T   T        G    T AG   GGGT   AT   TT A   G    CC     A         
                                                                                                                                      
                    120         *       140         *       160         *       180         *       200         *       220           
A-Gh-LPAAT4  : GCCTTTATGT--------------------------TGTTAGCATATTTAGGACCCGGGGCTGTCCTATTCCGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT :  194
A-Gb1-LPAAT4 : GCCTTTATGT--------------------------TGTTAGCATATTTAGGACCCGGGGCTGTCCTATTCCGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT :  194
A-Gb2-LPAAT4 : GATATGGAA------------------------------------------GACCCGGGGCTGTCCTATTCCGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT :  182
D-Gh-LPAAT4  : GCCTTTATGT--------------------------TGTTAGCGTATTTAGGCCCCGGGGCTGTCCTATTGCGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT :  194
D-Gb1-LPAAT4 : GCCTTTATGT--------------------------TGTTAGCGTATTTAGGCCCCGGGGCTGTCCTATTGCGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT :  194
D-Gb2-LPAAT4 : GATATGGAATGGTGTTCCTCTCTACCGCCTTTATGTTGTTAGCGTATTTAGGCCCCGGGGCTGTCCTATTGCGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT :  224
               G   T    t                          tgttagc tatttagG CCCGGGGCTGTCCTATT CGATATCTCAGCATACACTACTCTAGAAAAGCAACATCCTT       
                                                                                                                                      
                    *       240         *       260         *       280         *       300         *       320         *             
A-Gh-LPAAT4  : CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAAATAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGACGATGTTCCTCGTAAGGAACGTATTCTAATCATC :  306
A-Gb1-LPAAT4 : CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAAATAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGACGATGTTCCTCGTAAGGAACGTATTCTAATCATC :  306
A-Gb2-LPAAT4 : CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAAATAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGACGATGTTCCTCGTAAGGAACGTATTCTAATCATC :  294
D-Gh-LPAAT4  : CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAAGTAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGACAATGTTCCTCGTAAGGAACGTATTCTAATCATC :  306
D-Gb1-LPAAT4 : CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAAGTAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGACAATGTTCCTCGTAAGGAACATATTCTAATCATC :  306
D-Gb2-LPAAT4 : CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAAGTAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGACAATGTTCCTCGTAAGGAACATATTCTAATCATC :  336
               CTTCTTTGGCCTATGGCTATCCATGTGGCCTTTTCTTTTCGAAAAA TAAATGGCACCAAAGTGGTTTTCTCTGGGGAC ATGTTCCTCGTAAGGAAC TATTCTAATCATC       
                                                                                                                                      
                340         *       360         *       380         *       400         *       420         *       440               
A-Gh-LPAAT4  : GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTACCTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG :  418
A-Gb1-LPAAT4 : GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTACCTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG :  418
A-Gb2-LPAAT4 : GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTACCTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG :  406
D-Gh-LPAAT4  : GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTATCTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG :  418
D-Gb1-LPAAT4 : GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTATCTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG :  418
D-Gb2-LPAAT4 : GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTATCTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG :  448
               GTTAATCACAGAACCGAAGTTGATTGGATGTA CTATGGGATCTCGCGATGCGAAAAGGCTGCTTGGGCTACATCAAGTATATCCTTAAAAGCAGCTTGATGAAACTACCTG       
                                                                                                                                      
                *       460         *       480         *       500         *       520         *       540         *       560       
A-Gh-LPAAT4  : TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTCGGTAGATAGGAAGTGGGAAACCGATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC :  530
A-Gb1-LPAAT4 : TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTCGGTAGATAGGAAGTGGGAAACCGATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC :  530
A-Gb2-LPAAT4 : TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTCGGTAGATAGGAAGTGGGAAACCGATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC :  518
D-Gh-LPAAT4  : TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTCAGTAGATAGGAAGTGGGAAACGGATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC :  530
D-Gb1-LPAAT4 : TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTCAGTAGATAGGAAGTGGGAAACGGATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC :  530
D-Gb2-LPAAT4 : TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTCAGTAGATAGGAAGTGGGAAACGGATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC :  560
               TTCTTGGTTGGGGATTTCATGTCTTGGAGTTCATTTC GTAGATAGGAAGTGGGAAAC GATGAAACTATCCTCCATCAAATGCTTTCGACTTTTAAGAATCCTCGAGATCC       
                                                                                                                                      
                        *       580         *       600         *       620         *       640         *       660         *         
A-Gh-LPAAT4  : TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAACTGATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA :  642
A-Gb1-LPAAT4 : TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAACTGATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA :  642
A-Gb2-LPAAT4 : TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAACTGATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA :  630
D-Gh-LPAAT4  : TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAACCGATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA :  642
D-Gb1-LPAAT4 : TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAACCGATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA :  642
D-Gb2-LPAAT4 : TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAACCGATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA :  672
               TTTATGGCTTGCTCTTTTCCCCGAAGGAAC GATTTTACTGAAGAAAAATGCGAGAAGAGTAAAAAATTTGCAGCTGAAGTCGGATTGCCGGTGTTGACAAATGTGCTGCTA       
                                                                                                                                      
                    680         *       700         *       720         *       740         *       760         *       780           
A-Gh-LPAAT4  : CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCAGTTTACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTTGACAACG :  754
A-Gb1-LPAAT4 : CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCAGTTTACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTCGACAACG :  754
A-Gb2-LPAAT4 : CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCA---TACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTCGACAACG :  739
D-Gh-LPAAT4  : CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCAGTTTACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTCGACAATG :  754
D-Gb1-LPAAT4 : CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCAGTTTACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTCGACAATG :  754
D-Gb2-LPAAT4 : CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCAGTTTACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTCGACAATG :  784
               CCGAAAACAAGGGGTTTCTGCCTTTGCTTAGAAACACTTAGGGGCTCTTTTGATGCAgttTACGATTTGACTATCGCATACAAGCGCCAATGCCCCTTCTTCCTcGACAA G       
                                                                                                                                      
                    *       800         *       820         *       840         *       860         *       880         *             
A-Gh-LPAAT4  : TATTCGGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCCATCAACAACATCCCAACCTCCGATGCCGAGGCCGCTGCATGGTTAACCAATAGGTTCAAAGT :  866
A-Gb1-LPAAT4 : TATTCGGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCCATCAACAACATCCCAACCTCCGATGCCGAGGCCGCTGCGTGGTTAACCAATAGGTTCAAAGT :  866
A-Gb2-LPAAT4 : TATTCGGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCCATCAACAACATCCCAACCTCCGATGCCGAGGCCGCTGCGTGGTTAACCAATAGGTTCAAAGT :  851
D-Gh-LPAAT4  : TATTTGGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCAATCAACAACATCCCAACCTCCAATGCCGAGGCTGCTGCGTGGTTAACCAATAGGTTCAAAGT :  866
D-Gb1-LPAAT4 : TATTTGGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCCATCAACAACATCCCAACCTCCAATGCCGAGGCTGCTGCGTGGTTAACCAATAGGTTCAAACT :  866
D-Gb2-LPAAT4 : TATTTGGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCCATCAACAACATCCCAACCTCCAATGCCGAGGCTGCTGCGTGGTTAACCAATAGGTTCAAACT :  896
               TATT GGCGTCGATCCATCGGAGGTTCACATCCACATACAACGTATCCCcATCAACAACATCCCAACCTCC ATGCCGAGGC GCTGCgTGGTTAACCAATAGGTTCAAA T       
                                                                                                                                      
                900         *       920         *       940         *       960         *       980         *      1000               
A-Gh-LPAAT4  : GAAAGACGAACTGCTCTCGGATTTCAAATCTCAGGGCCAATTCCCTGATCAAAAACCCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC :  978
A-Gb1-LPAAT4 : GAAAGACGAACTGCTCTCGGATTTCAAATCTCAGGGCCAATTCCCTGATCAAAAACCCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC :  978
A-Gb2-LPAAT4 : GAAAGACGAACTGCTCTCGGATTTCAAATCTCAGGGCCAATTCCCTGATCAAAAACCCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC :  963
D-Gh-LPAAT4  : GAAAGACGAATTGCTCTCAGATTTCAAATCTCAAGGCCAATTCCCGGATCAAAAACCCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC :  978
D-Gb1-LPAAT4 : GAAAGACGAATTGCTCTCGGATTTCAAATCTCAAGGCCAATTCCCGGATCAAAAATCCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC :  978
D-Gb2-LPAAT4 : GAAAGACGAATTGCTCTCGGATTTCAAATCTCAAGGCCAATTCCCGGATCAAAAATCCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC : 1008
               GAAAGACGAA TGCTCTCgGATTTCAAATCTCA GGCCAATTCCC GATCAAAAA CCGAAGAACAACTCTCTACATTGCAATCCTTGCTAAATTTTACAGTGATCATTGCC       
                                                                                                                                      
                *      1020         *      1040         *      1060         *      1080         *      1100         *      1120       
A-Gh-LPAAT4  : TTAACAACCATATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGGTATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTCGTTGTAAAATTTTCCCTATGC : 1090
A-Gb1-LPAAT4 : TTAACAACCATATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGGCATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTCGTTGTAAAATTTTCCCTATGC : 1090
A-Gb2-LPAAT4 : TTAACAACCATATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGGCATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTCGTTGTAAAATTTTCCCTATGC : 1075
D-Gh-LPAAT4  : TTAACAACCATATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGGTATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTCATTGTAAAATTTTCCCTATGC : 1090
D-Gb1-LPAAT4 : TTAACAACCACATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGGTATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTCATTGTAAAATTTTCCCTATGC : 1090
D-Gb2-LPAAT4 : TTAACAACCACATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGGTATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTCATTGTAAAATTTTCCCTATGC : 1120
               TTAACAACCA ATTCACTTACCTAACATTTTCTTACAAGCTGTGTATGG ATATGTAAGCTTAGCTTGTCTATATCTTGCTTACATTACTC TTGTAAAATTTTCCCTATGC       
                                                                  
                        *      1140         *      1160           
A-Gh-LPAAT4  : CTCTTGAATTTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA : 1134
A-Gb1-LPAAT4 : CTCTTGAATTTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA : 1134
A-Gb2-LPAAT4 : CTCTTGAATTTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA : 1119
D-Gh-LPAAT4  : CTCTTGAAATTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA : 1134
D-Gb1-LPAAT4 : CTCTTGAAATTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA : 1134
D-Gb2-LPAAT4 : CTCTTGAAATTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA : 1164
               CTCTTGAA TTTTGCCTTTTGTTAAGGGAAAAAAAGATGATTAA       
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                        *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *         
A-Gh-LPAAT5  : ATGGAAGTTCCAAGTGCGAAACATGAAACAAGGCATCGTAGGTTGACCCCGCTTAGGGTGTTAAGGGGTCTGATATGTTTGCTAGTGTTGCTTTTAACAGCTTTTATGATGA :  112
A-Gb2-LPAAT5 : ATGGAAGTTCCAAGTGCGAAACATGAAACAAGGCATCGTAGGTTGACCCCGCTTAGGGTGTTAAGGGGTCTGATATGTTTGCTAGTGTTGCTTTTAACAGCTTTTATGATGA :  112
D-Gh-LPAAT5  : ATGGAAGTTCCTAGTGCGAAACATGAAACAATGCATCGTAGGTTGACCCCGCTTAGGGTGTTAAGGGGTCTGATATGTTTGCTAGTGTTGCTTTTAACAGCTTTTATGATGA :  112
D-Gb1-LPAAT5 : ATGGAAGTTCCTAGTGCGAAACATGAAACAATGCATCGTAGGTTGACCCCGCTTAGGGTGTTAAGGGGTCTGATATGTTTGCTAGTGTTGCTTTTAACAGCTTTTATGATGA :  112
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               atggaagttcc agtgcgaaacatgaaacaa gcatcgtaggttgaccccgcttagggtgttaaggggtctgatatgtttgctagtgttgcttttaacagcttttatgatga       
                                                                                                                                      
                    120         *       140         *       160         *       180         *       200         *       220           
A-Gh-LPAAT5  : TAGTGTATTGTGGCTTTTTTAGTACTGTTGTATTGAGGCTTTTCAGCCTTCATTACAGCCGAAAAGTAACAGCTTTCTTCTTTAGTTCTTGGTTAGCATTATGGCCTTTTCT :  224
A-Gb2-LPAAT5 : TAGTGTATTGTGGCTTTTTTAGTACTGTTGTATTGAGGCTTTTCAGCGTACATTACAGCCGAAAAGTAACAGCTTTCTTCTTTAGTTCTTGGTTAGCATTATGGCCTTTTCT :  224
D-Gh-LPAAT5  : TAGTGTATTGTGGCTTTTTTAGTACTGTTGTATTGAGGCTTTTCAGCCTTCATTACAGCCGAAAAGTAACAGCTTTCTTCTTTAGTTCTTGGTTAGCATTATGGCCTTTTCT :  224
D-Gb1-LPAAT5 : TAGTGTATTGTGGCTTTTTTAGTACTGTTGTATTGAGGCTTTTCAGCCTTCATTACAGCCGAAAAGTAACAGCTTTCTTCTTTAGTTCTTGGTTAGCATTATGGCCTTTCCT :  224
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               tagtgtattgtggcttttttagtactgttgtattgaggcttttcagc t cattacagccgaaaagtaacagctttcttctttagttcttggttagcattatggccttt ct       
                                                                                                                                      
                    *       240         *       260         *       280         *       300         *       320         *             
A-Gh-LPAAT5  : ATTTGAGAAAATAAACAAAACCAAGGTCATTTTTTCTGGAGATGATGTTCCTGCAAGGGAACGAGTTTTACTTATTTGCAACCACAGAACTGAGGTTGACTGGATGTACCTG :  336
A-Gb2-LPAAT5 : ATTTGAGAAAATAAACAAAACCAAGGTCATTTTTTCTGGAGATGATGTTCCTGCAAGGGAACGAGTTTTACTTATTTGCAACCACAGAACTGAGGTTGACTGGATGTACCTG :  336
D-Gh-LPAAT5  : ATTTGAGAAAATAAACAAAACCAAGGTCATTTTTTCTGGAGATGATGTTCCTGCAAGGGAACGTGTTTTACTTATTTGCAACCACAGAACCGAGGTTGACTGGATGTACTTG :  336
D-Gb1-LPAAT5 : ATTTGAGAAAATAAACAAAACCAAGGTCACTTTTTCTGGAGATGATGTTCCTGCAAGGGAACGTGTTTTACTTATTTGCAACCACAGAACCGAGGTTGACTGGATGTACCTG :  336
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               atttgagaaaataaacaaaaccaaggtca tttttctggagatgatgttcctgcaagggaacg gttttacttatttgcaaccacagaac gaggttgactggatgtac tg       
                                                                                                                                      
                340         *       360         *       380         *       400         *       420         *       440               
A-Gh-LPAAT5  : TGGGATCTTGCATTGCGGAAAGATTCCCTGGGATACATAAAGTACATCCTTAAGAGCAGCTTAATGAAATTACCTGTATTTGGTTGGTCATTCCAAATTTTGGAGTTCATCC :  448
A-Gb2-LPAAT5 : TGGGACCTTGCATTGCGGAAAGATTCCCTGGGATACATAAAGTACATCCTTAAGAGCAGCTTAATGAAATTACCTGTATTTGGTTGGTCATTCCAAATTTTGGAGTTCATCC :  448
D-Gh-LPAAT5  : TGGGATCTTGCATTGCGGAAAGATTCCCTGGGATACATAAAGTACATCCTTAAGAGCAGCTTGATGAAATTACCTGTATTTGGTTGGTCATTCCAAATTTTGGAGTTCATCC :  448
D-Gb1-LPAAT5 : TGGGACCTTGCATTGCGGAAAGATTCCCTGGGATACATAAAGTACATCCTTAAGAGCAGCTTAATGAAATTACCTGTATTTGGTTGGTCATTCCAAATTTTGGAGTTCATCC :  448
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               tggga cttgcattgcggaaagattccctgggatacataaagtacatccttaagagcagctt atgaaattacctgtatttggttggtcattccaaattttggagttcatcc       
                                                                                                                                      
                *       460         *       480         *       500         *       520         *       540         *       560       
A-Gh-LPAAT5  : CTGTGGAAAGGAAGTGGGAGGTTGATGAGGCAAAAATGCGCCAGATGCTTTCAAAATTCAAAGATCCTCGAGATCCCCTTTGGCTTGTTCTCTTTCCAGAAGGAACAGATTT :  560
A-Gb2-LPAAT5 : CTGTGGAAAGGAAGTGGGAGGTTGATGAGGCAAAAATGCGCCAGATGCTTTCAAAATTCAAAGATCCTCGAGATCCCCTTTGGCTTGTTCTCTTTCCAGAAGGAACAGATTT :  560
D-Gh-LPAAT5  : CTGTGGAAAGGAAGTGGGAGGTTGATGAGGCAAAAATGCGCCAGATGCTTTCAAAATTCAAAGATCCTCGAGATCCCCTTTGGCTTGTTCTCTTTCCTGAAGGAACAGATTT :  560
D-Gb1-LPAAT5 : CTGTGGAAAGGAAGTGGGAGGTTGATGAGGCAAAAATGCGCCAGATGCTTTCAAAATTCAAAGATCCTCGAGATCCCCTTTGGCTTGTTCTCTTTCCGGAAGGAACAGATTT :  560
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               ctgtggaaaggaagtgggaggttgatgaggcaaaaatgcgccagatgctttcaaaattcaaagatcctcgagatcccctttggcttgttctctttcc gaaggaacagattt       
                                                                                                                                      
                        *       580         *       600         *       620         *       640         *       660         *         
A-Gh-LPAAT5  : CACTGAGCAGAAGTGCTTAAGAAATAAAAAATATGCAGCTGAAAATGGCTTGCCTATCCTAAAGAATTTGCTGCTTCCAAAATCAAAGGGTTTTAATGCCTGCTTGGAAGAT :  672
A-Gb2-LPAAT5 : CACTGAGCAGAAGTGCTTAAGAAATAAAAAATATGCAGCTGAAAATGGCTTGCCTATCCTAAAGAATTTGCTGCTTCCAAAATCAAAGGGTTTTAATGCCTGCTTGGAAGAT :  672
D-Gh-LPAAT5  : CACTGAGCAGAAGTGCTTAAGAAGTCAAAAATATGCAGCTGAAAATGGCTTGCCTATCCTAAAGAATTTGCTGCTTCCAAAATCAAAGGGTTTTAATGCCTGCTTGGAAGAT :  672
D-Gb1-LPAAT5 : CACTGAGCAGAAGTGCTTAAGAAGTCAAAAATATGCAGCTGAAAATGGCTTGCCTATCCTAAAGAATTTGCTGCTTCCAAAATCAAAGGGTTTTAATGCCTGCTTGGAAGAT :  672
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
               cactgagcagaagtgcttaagaa t aaaaatatgcagctgaaaatggcttgcctatcctaaagaatttgctgcttccaaaatcaaagggttttaatgcctgcttggaagat       
                                                                                                                                      
                    680         *       700         *       720         *       740         *       760         *       780           
A-Gh-LPAAT5  : TTGAGGAGCACTTTGGATG-CAGTTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCATCATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCATATTCAC :  783
A-Gb2-LPAAT5 : TTGAGGAGCACTTTGGATG-CAGTTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCATCATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCATATTCAC :  783
D-Gh-LPAAT5  : TTGAGGAGCACTTTGGATG-CAGTTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCTTCATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCATATTCAC :  783
D-Gb1-LPAAT5 : TTGAGGAGCACTTTGGATG-CAGTTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCATCATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCATATTCAC :  783
D-Gb2-LPAAT5 : ----------------ATGATCATTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCCTTCATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCATATTCAC :   96
               ttgaggagcactttggATG cagTTTACGATGTGACCATTGGATATAAGCATCGCTGTCC TCATTCTTGGATAACGTCTTTGGGGTTGACCCTTCTGAAGTTCATATTCAC       
                                                                                                                                      
                    *       800         *       820         *       840         *       860         *       880         *             
A-Gh-LPAAT5  : ATCAGGTGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGGGAAGTAACTTCTTGGTTAATGGATACATTCCAACGTAAGGATCAATTGCTTTCTAATTTCAATTCCGAAG :  895
A-Gb2-LPAAT5 : ATCAGGCGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGGGAAGTAACTTCTTGGTTAATGGATACATTCCAACGTAAGGATCAATTGCTTTCTAATTTCAATTCCGAAG :  895
D-Gh-LPAAT5  : ATCAGGCGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGTGAAGTAACATCTTGGTTAATGGATACATTCCAACGTAAGGATCAATTGCTTTCTAATTTCAATTCTGAAG :  895
D-Gb1-LPAAT5 : ATCAGGCGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGGGAAGTAACTTCTTGGTTAATGGATACATTCCAACGTAAGGATCAATTGCTTTCTAATTTCAATTCCGAAG :  895
D-Gb2-LPAAT5 : ATCAGGCGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAGTGAAGTA-----TTCATTCACAAGCAGCATC------AAGAAGTGCTTGCTGGAAAAACTTCATTT----- :  192
               ATCAGGcGTGTTACCCTGGATGACATCCCGTTGTCCGAAAG GAAGTAac tcTTggTTaAtggatAcatTCcaacgtAAGgAtcaaTTGCTttctAAttTcaATTc gaag       
                                                                                                                                      
                900         *       920         *       940         *       960         *       980         *      1000               
A-Gh-LPAAT5  : GTTATTTCCCTCTGCATGGAGCAGAATTGAACCTCTCTACAGTCAAGTGCCTCATAAACGTCATGCTGGTGCTTGTCTTGACTGGTGCATTCACATTTTTAACCTTTTTCTC : 1007
A-Gb2-LPAAT5 : GTTATTTCCCTCTGCATGGAGCAGAATTGAACCTCTCTACAGTCAAGTGCCTCATAAACGTCATGCTGGTATTCATTCACAA-GCAGCATCAAGAAGTGCTTGCCGGAAAAA : 1006
D-Gh-LPAAT5  : GTTATTTCCCTCTGCATGGAGCAGAATTGAACCTCTCTACAGTTAAGTGCCTCATAAACGTCATGCTGGTGCTTGTCTTTACTGGTGCATTCTCATTTTTAACCTTTTTCTC : 1007
D-Gb1-LPAAT5 : GTTATTTCCCTCTGCATGGAGCAGAATTGAACCTCTCTACAGTCAAGTGCCTCATAAACGTCATGCTGGTGCTTGTCTTGACTGGTGCATTCACATTTTTAACCTTTTTCTC : 1007
D-Gb2-LPAAT5 : GACATGACTTCCAGCATCATCCAAATGGGGAGGTTCAT---GTCGGGAGCTTAA---------------------------------------------------------- :  243
               GttATttCcctCtGCATggagCAgAattGaAccTctcTacaGTcaaGtGCcTcAtaaacgtcatgctggt  t  t    a  g  gcat    a  t     c               
                                                                                                                                      
                *      1020         *      1040         *      1060         *      1080         *      1100         *      1120       
A-Gh-LPAAT5  : TTCCATTTGGTTTAAGATTTTTGTATCGTTATCTTGTTCCTATATGGTTTCGGCTACTTATTTAAACATCCGTCCAGAACCTATCTTCAACTTTGTCAAAACTAGTCTTTAA : 1119
A-Gb2-LPAAT5 : CTTCATTTGACATGAC-TTCCAGCATCATCCAAATGGGAAGGT-TCATGTCGGGAGCTTAA--------------------------------------------------- : 1065
D-Gh-LPAAT5  : TTCCATTTGGTTTAAGATTTTTGTATCGTTATCTTGTTCCTATATGGTTTCGGCAACTTATTTAAACATCCGTCCAGAACCGATCTTCAACTTTGTCAAAACTAGTCTTTAA : 1119
D-Gb1-LPAAT5 : TTCCATTTGGTTTAAGATTTTTGTATCGTTATCTTGTTCCTATATGGTTTCGGCAACTTATTTAAACATCCGTCCAGAACCGATCTTCAACTTTGTCAAAACTAGTCTTTAA : 1119
D-Gb2-LPAAT5 : ---------------------------------------------------------------------------------------------------------------- :    -
                t catttg   t a  tt   g atc t     tg      t t  t tcgg   ctta                                                           
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                        *        20         *        40         *        60         *        80         *       100         *         
A-Gh-LPAATB  : ATGGAGAACTCTGCAAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCAAAAGATACCTAGCAAACAAGT : 113
A-Gb1-LPAATB : ATGGAGAACTCTGCAAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCAAAAGATACCTAGCAAACAAGT : 113
A-Gb2-LPAATB : ATGGAGAACTCTGCAAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCAAAAGATACCTAGCAAACAAGT : 113
D-Gh-LPAATB  : ATGGAGAACTCTGCAAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCAGAAGATACCTAGCAAACAAGT : 113
D-Gb1-LPAATB : ATGGAGAACTCTGTAAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCAGAAGATACCTAGCAAACAAGT : 113
D-Gb2-LPAATB : ATGGAGAACTCTGTAAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCAGAAGATACCTAGCAAACAAGT : 113
               ATGGAGAACTCTG AAGTGGTTCTTTTTTAAGGAACAGAAGATTAGAGAGCTTCCTCGAAACAAAATCTGGTCCAAATGTTAGAGAAACTCA AAGATACCTAGCAAACAAGT      
                                                                                                                                      
                   120         *       140         *       160         *       180         *       200         *       220            
A-Gh-LPAATB  : AATAACAAGACAGAGGCCAAATAAAACTCATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTTTCCTGGCAATGATGGTCA : 226
A-Gb1-LPAATB : AATAACAAGACAGAGGCCAAATAAAACTGATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTTTCCTGGCAATGATGGTCA : 226
A-Gb2-LPAATB : AATAACAAGACAGAGGCCAAATAAAACTGATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTTTCCTGGCAATGATGGTCA : 226
D-Gh-LPAATB  : AATAGCAAGACAGAGGCCAAATAAAACCGATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTTACCTGGCAATGATGGTCA : 226
D-Gb1-LPAATB : AACAACAAGACAGAGGCCAAATAAAACCGATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTTACCTGGCAATGATGGTCA : 226
D-Gb2-LPAATB : AATAACAAGACAGAGGCCAAATAAAACTGATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTTTCCTGGCAATGATGGTCA : 226
               AAtAaCAAGACAGAGGCCAAATAAAAC gATGCCTTTGTTGATGATGATGGATGGATTCCAACATTGATATCTTGTGTAAGGATTGTAACATGTT CCTGGCAATGATGGTCA      
                                                                                                                                      
                  *       240         *       260         *       280         *       300         *       320         *       34      
A-Gh-LPAATB  : CAACATTCATCTGGGCAACTATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGAATTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA : 339
A-Gb1-LPAATB : CAACATTCATCTGGGCAACTATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGAATTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA : 339
A-Gb2-LPAATB : CAACATTCATCTGGGCAACTATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGAATTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA : 339
D-Gh-LPAATB  : CAACATTCATCTGGGCAATTATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGAGTTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA : 339
D-Gb1-LPAATB : CAACATTCATCTGGGCAATTATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGAGTTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA : 339
D-Gb2-LPAATB : CAACATTCATCTGGGCAACTATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGAATTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA : 339
               CAACATTCATCTGGGCAA TATCATGCTCATGCTCCTTCCTTGGCCTTCTCAGCGA TTAGACAAGGAAATATTTATGGCCATGTCACTGGTAGATTGCTGATGTGGATATTA      
                                                                                                                                      
               0         *       360         *       380         *       400         *       420         *       440         *        
A-Gh-LPAATB  : GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG : 452
A-Gb1-LPAATB : GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG : 452
A-Gb2-LPAATB : GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG : 452
D-Gh-LPAATB  : GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG : 452
D-Gb1-LPAATB : GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG : 452
D-Gb2-LPAATB : GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG : 452
               GGAAATCCATTGAAGATCGAAGGAACGGAGTTCTCGAATGAAAGAGCCATTTATATCTGCAATCATGCATCTCCCATTGACATTTTCCTCATTATGTGGTTGACTCCGACCGG      
                                                                                                                                      
                    460         *       480         *       500         *       520         *       540         *       560           
A-Gh-LPAATB  : AACTGTCGGCATTGCAAAGAAAGAGGT------------------------------------AACGAATCATCTTTGGATTGATCGATCTGATCCAAGAGCTGCCATTAAGT : 529
A-Gb1-LPAATB : AACTGTCGGCATTGCAAAGAAAGAGATCATATGGTACCCCTTGTTCGGACAACTATATGTTTTAGCGAATCATCTTTGGATTGATCGATCTGATCCAAGAGCTGCCATTAAGT : 565
A-Gb2-LPAATB : AACTGTCGGCATTGCAAAGAAAGAGATCATATGGTACCCCTTGTTCGGACAACTATATGTTTTAGCGAATCATCTTTGGATTGATCGATCTGATCCAAGAGCTGCCATTAAGT : 565
D-Gh-LPAATB  : AACCGTCGGCATTGCAAAGAAAGAGGT------------------------------------AACGAATCATCTTCGGATTGATCGATCTGATCCAAGCACTGCCATTAAGT : 529
D-Gb1-LPAATB : AACCGTCGGCATTGCAAAGAAAGAGATCATATGGTACCCCTTGTTCGGACAACTATATGTTTTAGCGAATCATCTTCGGATTGATCGATCTGATCCAAGCACTGCCATTAAGT : 565
D-Gb2-LPAATB : AACCGTCGGCATTGCAAAGAAAGAGATCATATGGTACCCCTTGTTCGGACAACTATATGTTTTAGCGAATCATCTTCGGATTGATCGATCTGATCCAAGCACTGCCATTAAGT : 565
               AAC GTCGGCATTGCAAAGAAAGAG T                                    A CGAATCATCTT GGATTGATCGATCTGATCCAAG  CTGCCATTAAGT      
                                                                                                                                      
                   *       580         *       600         *       620         *       640         *       660         *       6      
A-Gh-LPAATB  : CCATGAAAAAGGCAGTACAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTATTTTTCCTGAGGGAACGAGGTCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT : 642
A-Gb1-LPAATB : CCATGAAAAAGGCAGTACAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTATTTTTCCTGAGGGAACGAGATCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT : 678
A-Gb2-LPAATB : CCATGAAAAAGGCAGTACAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTATTTTTCCTGAGGGAACGAGGTCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT : 678
D-Gh-LPAATB  : CCATGAAAAAGGCAGTTCAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTGTTTTTCCTGAGGGAACGAGATCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT : 642
D-Gb1-LPAATB : CCATGAAAAAGGCAGTTCAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTATTTTTCCTGAGGGAACGAGATCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT : 678
D-Gb2-LPAATB : CCATGAAAAAGGCAGTTCAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTATTTTTCCTGAGGGAACGAGATCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT : 678
               CCATGAAAAAGGCAGT CAGGCTGTTAAAAAACATGGTTTATCTCTGATTaTTTTTCCTGAGGGAACGAG TCCAAAAATGGACGACTCCTTCCATTTAAAAAGGGTTTTGTT      
                                                                                                                                      
               80         *       700         *       720         *       740         *       760         *       780         *       
A-Gh-LPAATB  : CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA : 755
A-Gb1-LPAATB : CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA : 791
A-Gb2-LPAATB : CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA : 791
D-Gh-LPAATB  : CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA : 755
D-Gb1-LPAATB : CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA : 791
D-Gb2-LPAATB : CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA : 791
               CATTTAGCCATAGAGTCTGGCCTTCCCATAGTTCCAATAATCTTAACAGGCACTCATCTAGCATGGAGGAAAGGTAGCTTGCATGTTCGACCAGCACCAATATCCGTTAAGTA      
                                                                                                                                      
                     800         *       820         *       840         *       860         *       880         *       900          
A-Gh-LPAATB  : TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAAGATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA : 868
A-Gb1-LPAATB : TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAACATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA : 904
A-Gb2-LPAATB : TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAACATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA : 904
D-Gh-LPAATB  : TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAAGATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA : 868
D-Gb1-LPAATB : TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAACATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA : 904
D-Gb2-LPAATB : TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAACATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA : 904
               TCTTCCTCCAATTAAAACCGATAGTTGGACGGCTGACAA ATCAACGATTACATAAAAATGGTGCATGACATATATGTTGAAAACCTTCCGGAGGCACAGAAACCGATTTCAA      
                                                     
                    *       920         *            
A-Gh-LPAATB  : CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA : 900
A-Gb1-LPAATB : CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA : 936
A-Gb2-LPAATB : CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA : 936
D-Gh-LPAATB  : CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA : 900
D-Gb1-LPAATB : CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA : 936
D-Gb2-LPAATB : CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA : 936
               CCGATGACACCAAGAACAGTTCAAGATCATAA      
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