Modulation properties of factors released by bone marrow stromal cells on activated microglia: an in
vitro study
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Supplementarydata 1

sp|P50229|CCL3_RAT (100 %), 10 335,1 Da
C-C motif chemokine 3 OS=Rattus norvegicus GN=Cc¢|3 PE=1 SV=1
3 exclusive unique peptides, 3 exclusive unique spectra, 3 total spectra, 32/92 amino acids (35 % coverage)

MKYSTAALAY LLCTMALWMNE VFSAPYGADT PTACCFSYGR QIPRKFIADY FETSSLCSQP
GVIFLTKRNR QICADPKETW VQEYITELEL NA

sp|P30348|CXCL2_RAT (100 %), 10 782,5 Da

C-X-C motif chemokine 2 0S=Rattus norvegicus GN=Cxcl2 PE=1 SV=1

2 exclusive unique peptides, 2 exclusive unique spectra, 2 total spectra, 49/100 amino acids (49 % coverage)

LLLLLA T TLPRYVDFKNI QSLTVTPPGP
HEVCLN N

sp|P31722|C1QC_RAT (100 %), 25 685,9 Da

Complement C1q subcomponent subunit C OS=Rattus norvegicus GN=C1qc PE=1 SV=2

3 exclusive unique peptides, 3 exclusive unique spectra, 6 total spectra, 40/245 amino acids (16 % coverage)

MVYwvGTSCQPQ HGLYLLLLLL ALPLRSQANA GCYGI PGMPG LPGTPGKDGH DGLAQGPKGEP
GIPAIPGTQG PKGQKGEPGM FPGHRGKNGFM GTSGSPGDPG PRGPPGEPGE EGRYKQKHQS
VFTVTRQTAQ YPAANGLVKF HNSAITNPQGD ¥YNTNTGKFTC KVPGLYYFWVH HTSQTANLCY
QLLLNNAKWYT SFCDHMSNSK QWSSGGWLLR LOGRGDEVWLA WVNDYNGMVGT EGSDSVFSGF
LLFPD

sp|P18418|CALR_RAT (100 %), 47 997,0 Da

Calreticulin OS=Rattus norvegicus GN=Calr PE=1 Sv=1

5 exclusive unique peptides, 5 exclusive unique spectra, 6 total spectra, 90/416 amino acids (22 % coverage)

MLLSYPLLLG LLGLAAADPA IYFKEQFLDG DAWTNRWVYES KHKSDFGKF WV LSSGKFYGDGQ
EKDKGLQTSQ DARFYALGSAR FEPFSNKGQT LYVQFTWVEKHE QNI DCGGGYYVY KLFPGGLDAQK
DMHGDSEYN | MFGPDICGPG TKKYHYIFNY KGKNWVLINKD IRCKDDEFTH LY TLIVRPDN
TYEVKIDNSQ WESGSLEDDW DFLPPKKIKD PDAAKPEDWD ERAKIDDPTD SKPEDWDKPE
HIPDPDAKKP EDWDEEMDGE WEPPWVIQNPE YKGEWKPRQI DNPDYKGTWI HPEIDNPEYS
FDANI Y AYDS FAvVvLGLDLWQ VWKSGTIFDNF LI TNDEAYAE EFGNETWGYT KAAEKQMKDEK
OQDEEQRLKEE EEDKKRKEEE EAEDKEDEDD RDEDEDEEDE KEEDEEDATG QAKDEL
sp|P30904|MIF_RAT (100 %), 12 477,4 Da

Macrophage migration inhibitory factor OS=Rattus norvegicus GN=Mif PE=1 SV=4

3 exclusive unique peptides, 4 exclusive unique spectra, 4 total spectra, 41/115 amino acids (36 % coverage)

MPMFIVNTNVY PRASVPEGFL SELTQQLAQA TGKPAQYIAY HVVPDQLMTF SGTSDPCALC
SLHSIGKIGG AQMNRENYSKLL C€GLLSDRLHI SPDRWY I NYY DMMNAANYGWN GSTFA
sp|Q62611-2(ILRL1_RAT (100 %), 38 090,4 Da

Isoform B of Interleukin-1 receptor-like 1 0S=Rattus norvegicus GN=II1rl1

6 exclusive unique peptides, 7 exclusive unique spectra, 8 total spectra, 82/336 amino acids (24 % coverage)

MIGKWRMGLW ALAILTWVYPMY FIVTEGRKTS WGLENEALIV RCPQRGGAIN PVEWY Y SNTN
ERIFPTQKRNR I F¥YSRDRLKF LPAKMEDSGI YTCVIRSPES IKTGSLNWVTI YKRPPNCKIP
DYMMY STWVDG SDKNSK I TCEP TIALYNWTAFP VAOWFKNCKAL QGPRFRAHMS YLFIDKVSHYV
DEGDYTCRFT HTENGTHNY I ¥V TATRSFTVEE KGFSTFPWVIT NPPHNYTVEY EIGKTAMI AC
SACFGTASOQF VAVLWOINKT RIGSFGKARI QEEKGPHNKSS SNGMICLTSL LRITGVTDKD
FSLKYDCVYAM NHHGYIRHPY RLRRKQPSKE cLsal A

sp|088201|CLC11_RAT (100 %), 36 387,5 Da

C-type lectin domain family 11 member A 0S=Rattus norvegicus GN=Clec11a PE=2 SV=1

6 exclusive unique peptides, 6 exclusive unique spectra, 6 total spectra, 67/328 amino acids (20 % coverage)

MQAAWLLGAL LYPHLLSFGH GARGHGKEWE GVWGGALEEE RDRESLMLHKN LQEALGLPTG
VGNKDNLAEN SECKEVWEAT ETOQGEEEEEE TTTTPSSSPT PFPSPSPTSE DTVYTY | LGRL
ASLDAGLHQL HIRLHWYLDTR VVELTQGLRR LRDAASDTRD SYVOALKEVOQY RSEQEHGRLE
GCLKGLRLGH KCFLLSRDFE TQAAAQARCK ARGGSLAQPA DRCOCOMDALSR YLRAALAPYN
WPYWLGYHDR RSEGLYLFEN GQORVSFFAWH RALSPFPESGAQ PSAASHPLSP DQPNGGI LEN
CVAQASDDGS WWDHDCERRL YFVYCEFPF

sp|P11762|LEG1_RAT (100 %), 14 857,2 Da

Galectin-1 0S=Rattus norvegicus GN=Lgals1 PE=1 SV=2

9 exclusive unique peptides, 10 exclusive unique spectra, 18 total spectra, 86/135 amino acids (64 % coverage)

MACGLVASNL NLKPGECLKY RGELAPDAKS FYLNLGKDSN NLCLHFNPRF NAHGDANTI WV
CNSKDDGTWG TEQRETAFPF QPGS I TEVCI TFDQADLTIK LPDGHEFKFP NRLNMEAINY
MAADGDFK I K CWVAFE



GWPGAWGHNQP GAGGYPGASY PGAYPGQAFPP GGYPGQAPFPS

3 exclusive unique peptides, 4 exclusive unique spectra, 5 total spectra, 23/262 amino acids (9 % coverage)
LAGSGNPNPQ

Galectin-3 OS=Rattus norvegicus GN=Lgals3 PE=1 SV=4

sp|PO8639|LEG3_RAT (100 %), 27 202,1 Da

MADGFSLNDA
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MEKLVY 1 ADE
PHSEYVEMTFS

FPPNRD

EVWGRSYCRP
Q1 LK

TM

STEMEYVPFN

VALKTANI
PQTEEPHL

SQGALSAGHNN
GCCGDEGLHC
TKGKRKQSKT

Pgf PE=1 SV=1

Rattus norvegicus GN

LQVLAGLAVWVH
PSCVLLSRCS
LETTKAERRK

HPNEVSHIFS
QDVLCECRPI

2 exclusive unique peptides, 2 exclusive unique spectra, 2 total spectra, 34/158 amino acids (22 % coverage)
MLAMKLFTCEF

sp|Q63434|PLGF_RAT (100 %), 17 681,3 Da

Placenta growth factor OS



KIKDRDTADS

=]

THMKKAKPK.I

2 SV=1

4 exclusive unique peptides, 4 exclusive unique spectra, 4 total spectra, 73/375 amino acids (19 % coverage)

KEQGENRI KP

Pdgfrl PE

Rattus norvegicus GN:

GQHPPKMKRP

LLHEALGDWVA

sp|Q5SRJPT|PGFRL_RAT (100 %), 41 932,9 Da
Platelet-derived growth factor receptor-like protein 0S:

MKVWLLLGLL
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| SPKAVGFV
TGVPVGQKGT
GNY TCVASNK

H
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PPRSAFSAKR
RASLQFDLVK
I KTDSTFSGF
GRPEFPTVTWR
TFFNYSEHDY
LLKF

QPGLPGTPGH
AIGPAGECSY
VGDY I GIYAS

I SLTCI AT
VVRRVNVTWYN
VENRPFLSRL
WLLPLLVLHL

FPSLCPG
SINEG NN

FEDQVWY QWG
SSDI

CSASNDVAAP
RLVEGKKGWVK
NGTSRRAGCI

DNKI

PG L PG Py,EgsHyDATToR (100 5|6 PV G
IvavsPKIVE
I TREQSGEYE
AEFOQWFKDDK
FGPGAVSEWVHN

GLASGSPPLD
NEQGHY
LSGGAMVYRLE

GWPKPAS
3 exclusive unique peptides, 3 exclusive unique spectra, 5 total spectra, 55/344 amino acids (16 % coverage)

Complement C1q tumor necrosis factor-related protein 5 0S=Rattus norvegicus GN=C1qtnf5 PE=2 SV=1
3 exclusive unique peptides, 3 exclusive unique spectra, 3 total spectra, 48/243 amino acids (20 % coverage)

MNeurotrimin OS=Rattus norvegicus GN=Ntm PE=1 SV=1

s$p|Q5FVHO|C1QTS_RAT (100 %), 25 334,7 Da
5p|Q62718|NTRI_RAT (100 %), 37 997,6 Da

MRPLLALLLL
APGEKGEGGR
TPLPFDRVLL
MHPKTSRWVHL
SEDEYLE | QG
LQCEASAVPS
LGHTHNASI ML



EVKAA
MKENY
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LKDEKKGDAP

EEKKGEGDAA

TTPAAEDAAK
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1 8V=1

=Gap43 PE
VDK I
LP

Rattus norvegicus GN=Nptn

VVQETMEDI

KEETKDWI

TESAAKATTD
RHDEF

VEKNDEDAQK I
DAPYADGYEK
SSQAEEEKEA
SLCTAFALSK
ERLGMI

ALSLLLWYSGS
GVELTATRKN
NKNEGQODAMM
TEDPGEYECN
EVPDAGPMKT

Rattus norvegicus GN

VINLQI

TGHKRSE

TELN
2 exclusive unique peptides, 2 exclusive unique spectra, 2 total spectra, 34/925 amino acids (4 % coverage)

Neuropilin-2 0S=Rattus norvegicus GN=Nrp2 PE=2 SV=1

9 exclusive unique peptides, 10 exclusive unique spectra, 17 total spectra, 143/226 amino acids (63 % coverage)
sp|035276|NRP2_RAT (100 %), 103 899,5 Da

8 exclusive unique peptides, 11 exclusive unique spectra, 22 total spectra, 114/315 amino acids (36 % coverage)
2 exclusive unique peptides, 2 exclusive unique spectra, 2 total spectra, 28/277 amino acids (10 % coverage)

Calumenin OS=Rattus norvegicus GN=Calu PE=2 sv=1

tr/Q3MID6|Q3MIDE_RAT (100 %), 37 148,8 Da
sp|P97546-3|NPTN_RAT (100 %), 30 836,4 Da
Isoform 3 of Neuroplastin OS

sp|PO7936|NEUM_RAT (100 %), 23 603,2 Da

Neuromodulin OS
MLCCMRRTK

AAMEAEAKEKD
PSEEKAGSAE
AAQPPTETAE
MDLRQFLMCL
HPEEYDYMKD
RDKNRDGKMD
QATDFGEALYV
MSGSSLPGAL
TLMY SYWTHKN
VVYEKRKRPD
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SPSAARLVYSS
VRKFKWYSY SL
AG
FPSGFNCNFDF
R L
LPSYDMEY QI
CCEKWTCGSE
RYVTNRNLGQCE
YKPRFCGI
ELELKTSRGE

ESF
HVG

FPPENFQCNAP
VOLRFLTMLT
TELVLNKLHT
SASSTREY LW
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SFEDDKDLOQL
SDGGREGQFG
GSEWKHGR |

SRCPSQCPSI
APKKVAVPGE
SKSCGMGLST
QFKNCTSLYT
CPQNNEAFLOQ

NYDSMNKEYLQ
HKVFQANNDA
LSGLIADTQI
RRFEPVPAQY
EDATECGENTC
PDDKNFLKLQ
REDQ
EQTTEWSAC

SARYYLWVHQE
KLLWYVI

CCSEA

DVLLPGPDCP
TKKSLKSIHL
VIGTCTCHSHN

Nov PE=1 SV=1
9 exclusive unique peptides, 9 exclusive unique spectra, 20 total spectra, 104/351 amino acids (30 % coverage)

N H QK
N C
Timp1 PE=1 Sv=2

I KKPWVM
unique spectra, 49 total spectra, 155/217 amino acids (71 % coverage)

DAPCSMNMLGM
norvegicus GN:

QGAGFSLRYE
TDMAVAKDGF
GNMHYDTPDI
SSANPNDRTF
QVVREARQES
EMRPCDQSSG
QIGCVPRCQL
VELSDSS I

KHKVEKI
TDMKGKKUCLR
PGQl

,22

GESCS
inhibitor 1 0!

LSLTFH
CQYHCTCRDG

unique p

YITKFTSDY AR
AKPRME

5TG I
RLELFGCRWT

QAMGGHGVYV AL
NYMNMFELYDGL
PAYRPEATWVG
RPCEQEFPGEA
KTIQVEFQCL

PRTOQQPKLFE
Protein NOV homolog 0S=Rattus norvegicus GN

sp|Q9QZAS|NOV_RAT (100 %), 38 508,5 Da

sp|P30120[TIMP1_RAT (100 %), 23 794,2 Da
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Timp2 PE=1 SV

unique spectra, 33 total spectra, 119/220 amino acids (54 % coverage)

Rattus norvegicus GN:

ptides, 15

unique p

sp|P30121[TIMP2_RAT (100 %), 24 357,0 Da
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KEK

ELTLAEN
NLPESLR
RLPTGSYF

GTFSKLSLLE
DHNDLESVPP
KHPNSF I CLK

EDIED
RLEGNPIALG

SKYGTDNGSEE
KLNKLSFLYL

LDSHVN
TGNLI

KANTFK
RERMEE/

DMPNLRRLDF
SKGI
RY

K

KKLTAKDFA

LLNAKYNK.I
T DDTFCKANDT

SS |

3 exclusive unique peptides, 3 exclusive unique spectra, 4 total spectra, 39/298 amino acids (13 % coverage)
PDEKS

Osteoglycin (Predicted) OS=Rattus norvegicus GN=LOC100910855 PE=4 SV=1

tr|D3ZVBT|D3IZVB7_RAT (100 %), 34 071,5 Da

RLFVYLPPKLT

SAYLYARFNK
LGFNSI

MKTWVHPTLLL

ETMI



tr|D3ZAFS|D3ZAFS_RAT (100 %), 50 059,4 Da

Rattus norvegicus GN=Postn PE=4 Sv=1

RA_a 0S

Periostin, osteoblast specific factor (Predicted), isoform C

39 exclusive unique peptides, 56 exclusive unique spectra, 240 total spectra, 534/810 amino acids (66 % coverage)
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SFRAAAITSD

YNNLGLFINH
LQCSEAI

L

w

R
LKHGMV I PSM
DFIEAEDELS

NGIKMVNK KDIVTKNGVI

S

GCEGDS |

E

AQLGLASSLK
WALQNIILYHLTPGVYIGE (100 %)

AVFETMEGNT
ETLIGDFNALONTITLYHLTPGVYIGE (100 %)

TGG

VNNAFSDDTL

PDGEYTLLAP

KQQTTFTDLV

P D SAKQVIELAG

HLIDEVLI

ENSCMVRGSK
GDWTLFAPTN

FYYRTAICI
DLKDLLTAQP
PGVTNI

xl8
x4

I LYHLT

GVIHVVDKLL

GLSDL
LHEKL
LQN I
EPKI

Il QPAEKS

LQNHILKVKY
R E

DQRLLKLI

QGSKIYWVKGYV
KoY

LKTT

PGVY I GKGFE
YPADIPVGND

REILIGDKNA
SKESDIMTTN

YTTK I

DAFKGMTNEE

KFWVRG

Q

QLLELLNKLII
AMTHK I HI

E

NETLLWYVNELK

STFKE/

IKTEGP EGE PDFRLIKEGE
STG

LaQPI
TREERI

KVI1IQGs

TKLW

PMTW

GGETEETLQK

KY TR

TGP

D GVPVEITEKE

VIKKYTK.I

TVTEVIHGEP

IOANKRYQGS RRRSREGRSQ

FLAQKDTPAKEK

$p|PO8721|0STP_RAT (100 %), 34 962,7 Da

18v=2
4 exclusive unique peptides, 4 exclusive unique spectra, § total spectra, 58/317 amino acids (18 % coverage)

Spp1 PE

Osteopontin OS=Rattus norvegicus GN

VAEFGSSEEK AHYSKHSDAVY ATWLKPDPSQ KOQNLLAPQNS
DDDDGDHAES ESHHSDESDE

FGLASCLPVEK

MRLAVVCFCL

EDSVNSDESD

SHDHMDDDDD

QETLPSNSNE

VSSEETDDFK

VSDEQYPDAT

GLRSKSRSFP

FHSHEDKLYL DPKSKEDDRY

KASLEHQSHE

DSAER SDAIDSQASS
S§SS8SSSEVN

KPDAI

DSAE
SHELE

sp|P16975/SPRC_RAT (100 %), 34 295,7 Da

SPARC OS=Rattus norvegicus GN:

=1 SV=4
16 exclusive unique peptides, 25 exclusive unique spectra, 155 total spectra, 181/301 amino acids (60 % coverage)

sparc PE

GEFEEGAEET
SNDNKTFDSS
NVLVTLYERD

VGANPYOQVEM
APIGEFEKWYC
FPLRMRDWLK

NYNMY I FPVH

ETYVEETGLP
CVCQDPTSCP

TEAAEEMYAE
CELDESNTFM
LDYIGPCKY I

LAGRALAAPQ
QNHHCKHGKYV
EGTKKGHEKLH
KLRYKKIHENM
APLRAPL

FFLLEC

MR AW

VEEVVAEMNPC

APCLDSELTE

CHFFATKCTL

WQFGQLDQHPF

VELLARDFEK

EKRLEAGDHP
EHCTTRFFET

EGNNLLTEKRQ
IDGYLSHTEL

LEEWAGCFGI KEQDINKDLYV

CDLDNDKY 1A

P M

sp|Q810F4|FAM3C_RAT (100 %), 24 713,9 Da

Fam3c¢ PE=2 SV=1
2 exclusive unigue peptides, 2 exclusive unigue spectra, 2 total spectra, 20/227 amino acids (9 % coverage)

Protein FAM3C OS=Rattus norvegicus GN:

TKPPRYKCGI
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SP|QE3532|SPR1A_RAT (100 %), 16 731,5 Da

Cornifin-A OS:

Sprria PE=2 sV=1

Rattus norvegicus GN=

2 exclusive unique peptides, 2 exclusive unique spectra, 3 total spectra, 16/152 amino acids (11 % coverage)

PEPCNP KVPEPC

CHPI

EPCAPKTKEP
KVPEPCQPKYV

vVKQPCQPPPQ
QK

TYPPQLHGQHE

MSsSsaaaKaPC

FCHPFPWVY

PEPCHPKAPE

FCQFPKVPEPC QPKVPEPCOQP

PEPCQPKVPE

YWWPEPCPPTY TPSPYQQKTHK

QFPVAPEPCAQP



Modulation properties of bone marrow stromal cells released factors on activated microglia: in
vitro study

Dasa Cizkoval,2*, Stéphanie Devaux1*, Frangoise Le Marrec-Croq1l, Julien Franckl,Lucia

Slovinska2,Juraj Blasko2, Jan Rosocha3,Timea Spakova3, Christophe Lefebvrel, Isabelle Fournierl,

Michel Salzetl

Supplementary data 3

Table. List of microglia morphological characteristics following CM treatment

The morphological changes of BV2 cells and PM was defined by five following parameters:

soma diameter, soma area, process diameter and length, and process length in relation to the

soma diameter. Data were collected from measurements of 100 cells per CM treatment.

CM Microglia | Soma Soma area Process | Process Process

type diameter | (um) Diameter | Length Length/
(Lm) (Lm) (Lm) Soma
Diameter

BV2 cells 12.3-15.9 | 177.18 £ 98 <l-none <7

DMEM
PM 4,8-6.18 | 71.56 +15 <1 40.2-50.6 | > 10x
BV2Cells 14.7-21.3 | 408.21 £126.3 | <l-none | <5

SC-CM
PM 6.9-7.18 | 78.95 + 10 <2 35.1-48.7 | >6x
BV2 cells 18.6-44,5 | 668.87 £200.7 | 2.1-4.2 40.3-53.8 | > 2x

SCI-CM [ pm 24.2-28.1 | 745.84 +1153 | 1.3-4.9 23.4-35.6 | < 1x
BV2cells | 20.5-25.6 | 709.21 + 108 <2 10.3-13.5 | <1x

SCI-CM-

BMSCs  ["pm 14.5-17.8 | 214.18 + 104 3 234308 | > Ix
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20130328-MS Protein Dsp O
20130328-MS Spondin-2 OS:
20130328-MS Neurofilamen
20130328-MS Neural cell ad
20130328-MS Glucose-6-ph
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Prelamin-A/C
20130328-MS Isoform 3 of N
20130328-MS Dipeptidyl pej
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Procollagen, t
20130328-MS Cofilin-1 OS=F
20130328-MS Isoform IB of !
20130328-MS Tubulin alpha
20130328-MS Complement
20130328-MS Isoform 2 of N
20130328-MS Carbonic anhy
20130328-MS Neuropilin-2 (
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Alpha-1-macr
20130328-MS Ubiquitin cark
20130328-MS Glial fibrillary
20130328-MS Rab GDP dissc
20130328-MS Phosphorylast
20130328-MS 14-3-3 proteir
20130328-MS Transforming
20130328-MS Creatine kinas
20130328-MS Protein Sema’
20130328-MS Adipocyte ent
20130328-MS Superoxide di
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Hyaluronan al
20130328-MS Glutathione S
20130328-MS Glutamate [N|
20130328-MS Serum albumi
20130328-MS Epididymal se
20130328-MS Rho GDP-diss:t
20130328-MS Peptidyl-proly
20130328-MS A disintegrin ¢
20130328-MS Cathepsin B C
20130328-MS Procollagen-ly
20130328-MS Latent transfc
20130328-MS Microtubule-z
20130328-MS Thioredoxin C
20130328-MS WD repeat-co
20130328-MS Myelin protec
20130328-MS Malate dehyd
20130328-MS Clgtnf3 prote
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20130328-MS Protein Krt32
20130328-MS Glyceraldehyc
20130328-MS Alpha-centrac
20130328-MS Protein SET O
20130328-MS Transthyretin
20130328-MS Vitamin D-bin
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Synaptosomal
20130328-MS Latexin OS=Re
20130328-MS Apolipoprotei
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Sodium/potas
20130328-MS Isoform B of A
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Neuronal cell
20130328-MS Protein Sh3bg
20130328-MS Peroxiredoxin
20130328-MS Dihydropyrim
20130328-MS Protein AMBP
20130328-MS Chaperonin cc
20130328-MS Cysteine and {
20130328-MS Protein S100a
20130328-MS Hemopexin O
20130328-MS Placenta grow
20130328-MS Hyaluronan al
20130328-MS Microtubule-z
20130328-MS Lactadherin O
20130328-MS Complement
20130328-MS Biglycan OS=F
20130328-MS Protein Lama
20130328-MS Alpha-1-inhibi
20130328-MS Disintegrin an
20130328-MS Profilin-2 OS=
20130328-MS Tubulin beta-.
20130328-MS Vesicle-fusing
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Heat shock co
20130328-MS Calretinin OS=
20130328-MS Acylphosphat
20130328-MS Cathepsin L1
20130328-MS Protein Krt86
20130328-MS L-lactate dehy
20130328-MS Collagen alph:
20130328-MS Fructose-bisp!
20130328-MS Lumican OS=F
20130328-MS Moesin (Fragr
20130328-MS Protein Col6a:
20130328-MS Plakophilin 1 |
20130328-MS Hydroxyacyl g
20130328-MS Haptoglobin C



msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
msc
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC

MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC

MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC
MSC

20130328-MS Fibronectin O:
20130328-MS Collagen alph:
20130328-MS Acylphosphat
20130328-MS Fibrinogen alf
20130328-MS Glutathione S
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Nucleobindin-
20130328-MS Matrix Gla prc
20130328-MS Transitional e
20130328-MS 14-3-3 proteir
20130328-MS Actin-related

20130328-MS Protein LOCA(
20130328-MS Protein LOC1(
20130328-MS Beta-galactos
20130328-MS Nucleoside di
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Ectonucleotid
20130328-MSIsoform 2 of P
20130328-MS Ubiquitin thio
20130328-MS Alpha-2-HS-gl
20130328-MS Malate dehyd
20130328-MS Cornifin-A OS:
20130328-MS Acyl-CoA-binc
20130328-MS Protein CutA (
20130328-MS Extracellular s
20130328-MS Protein Serpir
20130328-MS Protein Krt31
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Thy-1 membr:
20130328-MS Olfactomedin
20130328-MS Inhibin beta A
20130328-MS Thioredoxin-li
20130328-MS Serine protea:
20130328-MS Guanine dean
20130328-MS Isoform 3 of N
20130328-MS Calpain small

20130328-MS Heat shock 7C
20130328-MS Annexin A5 O:
20130328-MS Clusterin OS=|
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Aldose reduct
20130328-MS Tubulin polyn
20130328-MS Annexin A1 O.
20130328-MS Anionic trypsi
20130328-MS 2',3'-cyclic-nu
20130328-MS Granulins OS=
20130328-MS Protein Col6a.
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Triosephosph:
20130328-MS Profilin-1 0OS=
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20130328-MS Isoform B of Ii
20130328-MS Neuromodulir
20130328-MS Transketolase
20130328-MS Elongation fac
20130328-MS Serotransferri
20130328-MS Protein Krt76
20130328-MS Acid ceramidz
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Neurofilamen
20130328-MS Cystatin-C OS:
20130328-MS FK506 binding
20130328-MS Galectin-1 OS:
20130328-MS Protein FInc C
20130328-MS Matrix-remod
20130328-MS 14-3-3 proteir
20130328-MS Fibronectin ty
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Dynein light c
20130328-MS Aconitate hyd
20130328-MS Calcium/calm
20130328-MS 6-phosphoglu
20130328-MS Elongation fac
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Protein Col6a.
20130328-MS 4-trimethylan
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Serpin B5 OS=
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MSIg gamma-2A
20130328-MS HtrA serine pe
20130328-MS Protein NOV t
20130328-MS Protein LOC6?
20130328-MS Cytochrome c
20130328-MS Ubiquitin cark
20130328-MS Coiled-coil do
20130328-MS Purine nucleo
20130328-MS Protein Col4a.
20130328-MS Peroxiredoxin
20130328-MS Macrophage r
20130328-MS Alpha-actinin-
20130328-MS 2,3-bisphosph
20130328-MS F-actin-cappir
20130328-MS Tubulin beta-:
20130328-MS Protein Zfp23
20130328-MS Metalloprotei
20130328-MS Adenosylhom
20130328-MS Isoform 2 of C
20130328-MS Protein Dagl
20130328-MS Actin related |
20130328-MS D-dopachrom
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20130328-MS Hemoglobin s
20130328-MS Ab2-162 OS=F
20130328-MS Fructose-bisp!
20130328-MS 78 kDa glucos
20130328-MS Aminoacylase
20130328-MS Protein Col5a:
20130328-MS Uncharacteriz
20130328-MS Transgelin OS
20130328-MS Plectin (Fragn
20130328-MS Isoform 2 of A
20130328-MS EGF-containin
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Fatty acid-bin
20130328-MS Protein Pxdn (
20130328-MS Protein Cchel
20130328-MS Keratin, type |
20130328-MS Protein Krt16
20130328-MS Periostin, oste
20130328-MS Protein S100-,
20130328-MS Ribonuclease
20130328-MS Myosin light
20130328-MS Glutathione S
20130328-MS Ferritin OS=R:
20130328-MS Collagen alph:
20130328-MS Glutathione S
20130328-MS Myosin-9 0S=
20130328-MS Gamma-enole
20130328-MS Protein Rrbp1
20130328-MS Fetuin-B OS=F
20130328-MS Rab GDP dissc
091012_CTL-C Protein LOC6’
091012 _CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-CKeratin, type |
091012_CTL-C Protein Rrbp1l
091012_CTL-CProtein FAM1
091012 _CTL-( Beta-galactos
091012_CTL-C Mast cell carb
091012_CTL-( Cytochrome c
091012_CTL-C Procollagen-Iy
091012_CTL-(C Glyceraldehyc
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-C Neuronal cell
091012_CTL-C Fibronectin O:
091012_CTL-C Protein Zfp23
091012_CTL-CGlutathione S
091012_CTL-C Plasminogen (
091012_CTL-C Glutamate [N!
091012_CTL-C Disintegrin an
091012_CTL-Clg gamma-2A
091012_CTL-C Clathrin heawy
091012_CTL-C Glucose-6-pht
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091012_CTL-CGuanine dean
091012_CTL-CIsoform 2 of C
091012_CTL-CProtein LOC1(
091012_CTL-( Olfactomedin
091012_CTL-CPhosphorylast
091012_CTL-C Protein Col4a:
091012_CTL-C CArG-binding
091012_CTL-C Myosin light ¢
091012_CTL-C Alpha-1-inhibi
091012_CTL-( Fatty acid-bin
091012 _CTL-C Acid ceramidz
091012 _CTL-C Latent transfc
091012_CTL-(60S acidic ribc
091012_CTL-CGlypican-1 OS
091012_CTL-C Protein Serpir
091012_CTL-C Elongation fac
091012_CTL-CAdipocyte ent
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-C Myosin-9 0OS=
091012_CTL-CSPARC OS=Ra
091012_CTL-(Glypican 4 OS
091012_CTL-( Decorin OS=R
091012_CTL-C Matrix Gla prc
091012_CTL-( Fatty acid-bin
091012_CTL-C Profilin-1 OS=
091012_CTL-C 14-3-3 proteir
091012_CTL-C Collagen alph:
091012_CTL-CInter-alpha-tr
091012_CTL-C Hexokinase-1
091012_CTL-C NADP-depenc
091012_CTL-C Uncharacteriz
091012 _CTL-C Plakophilin 1 {
091012_CTL-CNucleoside di
091012_CTL-C Lysyl oxidase-
091012 _CTL-( Translationall
091012_CTL-( Bone morpho
091012_CTL-CA disintegrin ¢
091012_CTL-C Malate dehyd
091012_CTL-C Alpha-enolase
091012_CTL-C Protein Map2
091012 _CTL-CFollistatin-relz
091012_CTL-CAlpha 4 type \
091012_CTL-CAlpha-interne
091012_CTL-C Afamin OS=Re
091012_CTL-( Metalloprotei
091012_CTL-C Protein Col6a:
091012 _CTL-( Peroxiredoxin
091012 _CTL-( Oligodendroc'
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-C L-lactate dehy
091012_CTL-C Connective tis
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091012_CTL-CFK506 binding
091012_CTL-C Plectin (Fragm
091012 _CTL-C Peptidyl-proly
091012_CTL-C Nucleobindin-
091012_CTL-( Galectin-1 OS:
091012_CTL-C Fructose-bispl
091012_CTL-CProtein Hspg?2
091012_CTL-C Rabphilin-3A (
091012_CTL-CKeratin, type |
091012_CTL-C Heat shock pr
091012_CTL-C Alpha-2-HS-g|
091012_CTL-C Complement
091012_CTL-(Biglycan OS=R
091012_CTL-C Calmodulin O
091012 _CTL-C Moesin (Fragr
091012_CTL-( Beta-2-microg
091012_CTL-CExtracellular s
091012_CTL-( Cathepsin D C
091012_CTL-C Uncharacteriz
091012_CTL-C Protein Krt16
091012_CTL-C Protein Krt31
091012_CTL-C Platelet-derivi
091012_CTL-C Uncharacteriz
091012_CTL-CAggrecan core
091012_CTL-CPhosphoglyce
091012_CTL-CHistone H2A t
091012_CTL-C Tubulin alpha
091012_CTL-C Protein Lamb:
091012_CTL-CKeratin, type |
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-C Collagen alph:
091012 _CTL-(Procollagen, t
091012_CTL-CIsoform B of i
091012_CTL-CComplement |
091012_CTL-C Cathepsin B G
091012_CTL-CFibulin 1 (Prec
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-C Glial fibrillary
091012_CTL-C Lumican OS=F
091012_CTL-CKeratin, type |
091012_CTL-CTriosephosph:
091012_CTL-CFibronectin ty
091012_CTL-CProtein DJ-1 C
091012_CTL-CAlpha-1-macr
091012_CTL-CIsoform 3 of N
091012_CTL-CJunction plakc
091012_CTL-C Polyubiquitin-
091012_CTL-C Protein Itih2 (
091012 _CTL-CCollagen alph:
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-(Transgelin OS
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091012_CTL-C Lactadherin O
091012_CTL-( Latent-transfc
091012_CTL-CGranulins OS=
091012_CTL-CProtein FInc C
091012_CTL-CGrowth arrest
091012_CTL-C Sodium/potas
091012_CTL-CNeuropilin-2 (
091012_CTL-C Protein S100-,
091012_CTL-CEpididymal se
091012_CTL-CFibronectin O:
091012_CTL-( Protein-lysine
091012_CTL-C Vinculin OS=R
091012_CTL-C Filamin alpha
091012_CTL-CAnnexin A1 O
091012_CTL-CVimentin OS=
091012_CTL-( Cystatin-C OS:
091012_CTL-CAlcohol dehyc
091012_CTL-CHistone H4 O¢
091012_CTL-CHemoglobin s
091012_CTL-C Periostin, oste
091012_CTL-C Collagen alph:
091012_CTL-CAnionic trypsi
091012_CTL-CFibulin-5 OS=I
091012 _CTL-( Metalloprotei
091012_CTL-CProtein NOV t
091012_CTL-C Purine nucleo
091012_CTL-C Collagen alph:
091012_CTL-C Macrophage r
091012_CTL-CActin, aortic s
091012_CTL-C Protein Lama¢
091012_CTL-C Uncharacteriz
091012_CTL-CRab GDP dissc
091012_CTL-( Superoxide di
091012_CTL-C Phosphatidyle
091012 _CTL-C Apolipoprotei
091012_CTL-CKeratin, type |
091012_CTL-CPlasminogen :
091012_CTL-C Protein Col8a:
091012_CTL-CLIM and SH3 ¢
091012_CTL-C Calreticulin O!
091012_CTL-C Cathepsin L1 (
091012_CTL-CWD repeat-co
091012_CTL-(Keratin, type |
091012_CTL-C Protein Dkk3 t
091012_CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-(Keratin, type |
091012_CTL-C14-3-3 proteir
091012_CTL-CKeratin, type |
091012_CTL-C EGF-containin
091012_CTL-C Transcobalam
091012 _CTL-( Procollagen, t
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091012_CTL-CRibonuclease

091012_CTL-C Protein Krt76
091012_CTL-C Uncharacteriz
091012_CTL-C Procollagen-ly
091012 _CTL-( Coiled-coil do
091012_CTL-C Microtubule-:
091012_CTL-CUbiquitin-like
091012_CTL-C Tropomyosin

091012_CTL-CAlpha-2-macr
091012_CTL-C Protein Col6a:
091012 _CTL-( Neurofilamen
091012 _CTL-CUncharacteriz
091012_CTL-C Serotransferri
091012_CTL-C Nucleoside dij
091012 _CTL-C Procollagen C
091012 _CTL-(Nidogen-1 OS
091012_CTL-CThy-1 membr:
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091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02

Peroxiredoxin
Protein Krt86
Glutamine syr
14-3-3 proteir
Nidogen-1 OS
Alpha-actinin-
Alpha-2-macr
Dihydrolipoyl
Apolipoprotei
Complement
Protein Atp6v
Ig gamma-2B
Plasminogen (
Alpha-actinin-
Fibronectin O
Protein Col5a:
Heme binding
Uncharacteriz
Ab2-162 OS=F
Phosphorylast
Protein disulfi
Carbonic anhy
Uncharacteriz
Microtubule-z
Transgelin-2 C
Contactin-1 O
Transthyretin
Protein Dsp O
Aconitate hyd
Sodium/potas
Inter-alpha-tr
Complexin-1 (
Acylphosphat
CD59 glycopre
Chaperonin cc
Epididymal se
Protein RGD1.
Plasminogen :
Isoform 3 of T
Hemoglobin s
Protein S100-,
Neurocan cor
Plastin 3 (T-is¢
Fibulin 2, isof«
Calcium/calm
Galectin-3 0S:
Cell adhesion
Isoform V3 of
60S acidic ribc
C-reactive prc
14-3-3 proteir



msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
msc
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
msc
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC

SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl

SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
Scl
SCl
SCl
SCI
Scl
SCl
SCl
SCI
Scl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
Scl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI

091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02

Protein S100a
Destrin OS=Re
Hemopexin O
Proteasome s
Tubulin polyrr
Aldose reduct
14-3-3 proteir
Microtubule-z
Fatty acid-bin
Ig lambda-2 cl
Macrophage-(
Macrophage r
Isoform IB of !
Alpha-interne
Protein S100-,
Glycerol-3-phi
Beta-enolase
Translationall
Gamma-synuc
Reticulon-4 O.
Protein Lamb:
6-phosphoglu
Profilin-1 OS=
Alpha globin (
Superoxide di
Prelamin-A/C
Inositol mono
Adenylyl cycla
14-3-3 proteir
Adenine phos
Biliverdin redt
Kallikrein 6, is
Alcohol dehyc
Chloride intra
Ubiquitin-like
Kinesin-1 hea
Alpha-1-antip
Metalloprotei
Protein Rrbpl
CArG-binding
Fructose-bispl
Isoform 1 of C
Nucleoside dij
Secernin-1 OS
Tubulin beta-:
Ribonuclease
Phospholysine¢
Protein LOC6?
Prostaglandin
Cystatin-C OS:
Clathrin heavy



msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
msc
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
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msc
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mscC
mscC
msc
msc
mscC
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msc
msc
mscC
mscC
msc
msc
mscC
mscC

SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SClI
SCl
SClI
SCl

SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
Scl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl
SCI

091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02

T-kininogen 2
Protein CutA (
Protein Hbb-b
Protein Hspg?2
Proteasome s
Serine/threon
C-C motif chel
Ubiquitin cark
Anionic trypsi
Alpha-1B-glyc
Apolipoprotei
Haptoglobin C
Dynein light ¢
Tubulin beta-:
Neurofilamen
60S acidic ribc
Isoform 2 of A
Histone H2A t
Tubulin alpha
Uncharacteriz
NSFL1 cofactc
Histidine-rich
Monocyte difi
Protein FInc C
Protein LOC1(
Cytochrome c
D-dopachrom
Nucleoside di
Ubiquitin thio
Carbonic anhy
Ig kappa chair
Phosphatidyle
Acidic leucine
Keratin, type |
V-type proton
Alpha-enolase
Isoform 2 of L
2,3-bisphosph
Calmodulin O
Histidine triad
Fatty acid-bin
Isoform 3 of C
Isoaspartyl pe
Uncharacteriz
Superoxide di
Isoform 2 of L
Heat shock 7C
Tubulin alpha:
Uncharacteriz
Peptidyl-proly
Junctional adt



msc
msc
msc
msc
msc
msc
msc
msc
msc
msc
msc
END OF FILE

SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SClI
SCl
SCl
SCl
SCl

SCl
SCl
SCI
Scl
SCl
SCl
SCI
SCl
SCl
SCl

091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02
091012_L-02

Thy-1 membr;
Heat shock pr
Peroxiredoxin
Sulfated glyco
Isoform Kidne
Branched-cha
Beta-2-microg
Thymosin bet
Isoform 2 of A
Ubiquitin-con



uraj Blasko2, Jan Rosocha3,Timea Spakova3, Christophe Lefebvrel, Isabelle Fournierl, Michel Salz

ot _ref proteome_112011.fasta

ase

ants?: Yes

1 (Monoisotopic)

(Monoisotopic)

C (Carbamidomethyl)

on M (Oxidation), +42 on n (Acetyl), +80 on Y (Phospho)
s_Uniprot_ref_proteome_112011.fasta (unknown version, 35683 entries)

Cs: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4,+5,+6,+7 and above]
12: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4,+5,+6,+7,+8 and above]
Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4,+5,+6,+7,+8 and above]

01.1)

1 (Monoisotopic)

(Monoisotopic)

C (Carbamidomethyl)

»n n (Glu->pyro-Glu), -17 on n (Ammonia-loss), -17 on n (GIn->pyro-Glu), -1 on c (Amidated), +16 on |
\T database

Cs: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4 and above]
12: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4 and above]
Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4 and above]

tions
iffold 4\parameters\unimod.xml

je grouping with binary peptide-protein weights



! peptides minimum

Protein acces: Database soui Protein molec Protein identi Exclusive unig Exclusive unig Total spectrur

sp|P58775-2| RAT.fasta
sp| Q5XFXO0|T. RAT.fasta
tr|B2RZA9|BZ RAT.fasta
sp|P62815]|V. RAT.fasta
sp|Q07936|A RAT.fasta
sp|088201|C RAT.fasta
tr|F1LP57|F1 RAT.fasta
tr|F1LS57 | F1/ RAT fasta
sp| Q61GO5 | K: RAT . fasta
sp| Q00918 |L RAT.fasta
sp|P13697 |V RAT.fasta
tr|Q642B0|Q RAT fasta
sp|035244|P RAT.fasta
sp| Q6AYC4|C RAT.fasta
sp|Q5QD51-2 RAT.fasta
tr| D3ZWH5 | [ RAT fasta
sp|P04642|LI RAT.fasta
tr|D32Q25|D. RAT.fasta
sp|P05539|Ct RAT.fasta
tr| D4A2G6 | D RAT fasta
sp| Q6QONO| ( RAT.fasta
sp|Q810F4|F, RAT.fasta
tr| Q62669 | QI RAT .fasta
tr|Q3MID6|Q RAT .fasta
tr| FLIMAA7 |F RAT .fasta
sp|P04692-3| RAT.fasta
sp|P02262|H RAT.fasta
sp|Q9JI03 | CC RAT .fasta
sp|Q2PQA9 |k RAT.fasta
sp|Q6PI9VI|T RAT.fasta
sp|P16086 | SPTA2_RAT
tr|D3ZPA9|D3ZPA9_ RAT
tr|D3ZEI4| D3 RAT fasta
sp|P63029|T(RAT.fasta

tr|Q5PQU1|Q5PQU1_RAT

sp|Q99PW7 || RAT.fasta
tr| F1LS40 | F1/ RAT fasta
sp|Q5GFDI |/ RAT.fasta
tr|D3ZQN7|D RAT.fasta
tr|Q5XI38| QE RAT.fasta
tr| DAABR6 | D. RAT.fasta
sp|Q01129|P RAT.fasta
sp|Q7MOE3 | I RAT.fasta
tr| Q9JI04| Q9 RAT .fasta

32958,6
22 393,8
17 862,3
56 552,3
38 680,2
36 387,5
41102,6
125 961,6
59 027,2
186 590,5
64 004,3
62 563,0
24 819,9
38799,7
181 102,3
28 014,0
36 450,8
78 070,0
134 572,0
129 725,6
106 259,2
24 713,9
16 022,6
37148,8
177 385,1
32 682,0
14 078,0
183 990,1
109 531,6
50 151,7
0,0

0,0

46 530,2
19 462,9
0,0
27107,4
129 838,5
35995,6
202 784,2
70 124,7
0,0

39 806,8
18 534,1
171575,7

100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
92,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
36,9 %
97,6 %
100,0 %
100,0 %
99,8 %
21,1%
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
8,5 %
100,0 %
100,0 %
98,4 %
100,0 %
100,0 %
99,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
9,9 %
9,9%
100,0 %
100,0 %
94,6 %
100,0 %
99,7 %
99,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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tr| FIM983 | F: RAT.fasta
sp|P21575-3| RAT.fasta
tr|D3ZQR7|D RAT.fasta
tr| FRWGA3 | F RAT .fasta

tr|A7M777|A7M777_RAT

sp|P04639| Al RAT.fasta
sp| Q9ERB4-2 RAT fasta
sp|P68255|1:RAT.fasta
sp|P07151|B. RAT.fasta
sp| Q9R0J8 | L(RAT .fasta
sp|P62738| Al RAT fasta
tr| DAADG9 | D RAT.fasta

tr|F1LUQ1|F1LUQ1_RAT

sp|P31044|PIRAT.fasta
tr|FIM9V7 |F RAT fasta
tr|FIM7P4|F: RAT .fasta
sp|P11598|PIRAT.fasta
sp|Q9WVHS8| RAT.fasta
sp|Q5XII0| EP RAT.fasta
sp|Q63416|I1RAT.fasta
sp|P16975|SIRAT.fasta
sp|035793 |G RAT.fasta
sp|P97697 | IN RAT.fasta
sp|P82995|H. RAT.fasta
sp|P20961|P, RAT.fasta
sp|P30121|TI RAT.fasta
tr|Q6IFV6 | Q€ RAT.fasta
tr| DAA7Y1|D: RAT.fasta

140 007,0
92378,1
87 014,0
42 336,0
0,0

30 062,4
300 004,9
27 779,4
13 720,0
49 465,8
42 010,1
66 931,9
0,0

20 801,4
103 347,0
53 983,3
56 625,5
50 159,8
25 639,5
99 099,5
34 295,7
20 680,0
30511,6
84 818,3
45010,6
24 357,0
50 675,4
224 612,0

tr|B5DF94 | B5DF94_RAT,tr| 0,0

sp|P09812|P' RAT.fasta
sp|P08721|0 RAT fasta

tr| D3ZUK7 | D3ZUK7_RAT

tr| D3ZRK9 | D: RAT.fasta
tr|D32J08| D3 RAT.fasta
sp| Q08163 |C RAT .fasta
sp|P19332-2| RAT.fasta
sp|P36953 | Al RAT.fasta
sp| Q63544 |S RAT.fasta
sp|P00697 | LY RAT.fasta
sp|P02091|H RAT.fasta
sp|Q99MZ8 || RAT . fasta
tr| D4AC70|D: RAT .fasta
sp|P10860|D RAT.fasta
sp| Q9R0OD6 | T RAT.fasta
sp|Q6P7Q4 |L RAT.fasta
sp|P15999| A RAT.fasta
sp|P06238|A. RAT.fasta
tr|F1LPS8|F1I RAT fasta
sp|P36972| Al RAT.fasta
sp|Q9JHUOQ|C RAT.fasta
tr|F1IM798|F: RAT fasta

97 276,7
34 962,7
0,0

0,0

15 388,7
51 588,9
71773,6
69 336,5
12 975,3
16 729,2
15 979,4
29 969,9
73 452,3
61417,4
47 421,5
20 820,7
59 755,2
163 785,7
33737,1
19 546,6
61539,8
111 649,0

7,9 %
99,0 %
100,0 %
96,1 %
100,0 %
8,9 %
24,9 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
95,0 %
100,0 %
24,9%
92,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
95,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
93,3 %
100,0 %
9,4 %
99,9 %
100,0 %
15,6 %
79,1 %
99,5 %
31,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,8 %
100,0 %
99,2 %
100,0 %
100,0 %
43,9 %
100,0 %
98,2 %
100,0 %
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sp|P62161|C; RAT.fasta
sp|P17475| A RAT.fasta
tr|FIMAS9 | F RAT fasta
sp|P60711|AiRAT.fasta
sp|P11980|KIRAT.fasta
sp|Q00715|H RAT.fasta
sp|Q9JK11|R RAT.fasta
sp|P55068 | P(RAT.fasta
tr|FIM9B2 | F. RAT.fasta
sp|P47709|RIRAT.fasta
sp|P31000|VIRAT.fasta
tr|F1LM30|F RAT fasta
sp| Q07439 |HRAT.fasta
tr|B2RYM3 | B RAT.fasta
sp|P07722| NV RAT.fasta
sp|P16636|LYRAT.fasta
tr| FIM566 | F: RAT.fasta
sp|P02650| Al RAT.fasta
tr|F1LRO2 |F1 RAT fasta
tr|BOKO10| BC RAT fasta
sp|P02454 | Ct RAT.fasta
sp|P04764|EI RAT.fasta
tr|FLM8GO | F RAT fasta
sp|Q07257-2 RAT.fasta
sp| Q68FP1-2|RAT.fasta
sp|P10719| A RAT.fasta
sp|POCG51|U RAT.fasta
sp| Q03626 | N RAT.fasta
sp|P05544 |SIRAT.fasta
sp|Q6IG01|K: RAT.fasta
sp|P35053|G RAT.fasta
tr|Q5RJR9| Q! RAT.fasta
sp|Q64559-1 RAT.fasta
sp|P34058 | H. RAT.fasta
sp|P05708 | H. RAT.fasta
sp| Q6POK8| P RAT.fasta
tr| FILM42 | F1RAT.fasta
sp|P85972|VIRAT.fasta
sp|P11442|CIRAT fasta
sp|P05982 | N RAT.fasta

16 838,0
46 137,6
160 614,4
41737,8
57 818,6
13 990,6
126 391,0
96 057,1
28948,7
75 833,3
53 733,9
51 745,4
70 186,8
100 589,7
69 352,9
46 558,9
230 834,3
35753,4
134 646,3
14 091,9
137 953,8
47 129,0
91 166,5
50 535,3
86 067,9
56 354,3
14 728,9
165 327,3
46 279,0
57 256,1
61 735,5
46 563,0
37 560,3
83284,3
102 411,0
81801,9
434 346,5
116 617,3
0,0
30947,5

sp|P21961|CBPA3_RAT-DE( 0,0

sp|Q6P7B4|F RAT.fasta
tr|D3ZP82|D: RAT fasta
sp|Q6IFU7|K: RAT.fasta
tr| COJPT7|CO. RAT.fasta
sp|P63329-2| RAT.fasta
tr| FRWGS88|F RAT.fasta
sp| Q63691 |C RAT.fasta
sp|P09606 |G RAT.fasta
sp|P24268|C, RAT.fasta
sp|Q4FZU2|K RAT.fasta

58 207,2
83627,0
50 214,0
280 485,3
58 645,7
60 600,9
40 055,2
42 268,3
44 682,0
59 250,6

100,0 %
99,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
97,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
89,6 %
100,0 %
15,0 %
48,1 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,4 %
98,6 %
100,0 %
100,0 %
97,5 %
100,0 %
99,4 %
100,0 %
100,0 %
93,5%
30,1%
100,0 %
100,0 %
100,0 %
17,5 %
100,0 %
99,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,4 %
100,0 %
15,7 %
34,9%
100,0 %
100,0 %
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sp|Q9Z1P2| A RAT .fasta
sp|P09006 | SF RAT.fasta
sp| Q05982 | N RAT.fasta
tr|D3ZK12|D3ZK12_RAT
tr| D3ZFH5| D: RAT.fasta
tr|F1LRX5 | F1LRX5_RAT
sp|P31722|C: RAT.fasta
sp| 008628 |P RAT.fasta
sp|P39069 | K, RAT.fasta
tr|E9PSV5 | E9 RAT .fasta
sp|P07895|S(RAT.fasta
sp|P13941|C(RAT.fasta
tr|FILYES|F1LYES_RAT
tr|D3ZFC6 | Dz RAT.fasta
tr|[EOPSN4 | ES RAT.fasta
sp|P10111|PIRAT.fasta
sp|P19944|RIRAT.fasta
sp|P13221|A RAT.fasta
sp|P04937|Fl RAT.fasta

tr|D3ZQMS5 | D3ZQM5_RAT

sp|P85971 |6l RAT.fasta
sp|P17246|T(RAT.fasta
tr|Q510M1|Q RAT.fasta
tr| D3Z8P5 | D RAT fasta
sp|P35704 | PIRAT.fasta
sp|Q4QRB4|1RAT.fasta
sp|P01026|Ct RAT.fasta
sp| Q63772 |G RAT.fasta
sp|P14480|Fl RAT.fasta
sp|P62804 | H. RAT.fasta
tr|D3ZVB7|D: RAT.fasta
sp|P04785|PIRAT.fasta
sp|P02680-2| RAT.fasta
sp|Q9JI85|NL RAT.fasta
sp|Q01177|P RAT.fasta
sp|P10960|S/ RAT.fasta
tr| Q6AYQ9 | Q RAT.fasta
sp|Q5RJP7 | Pt RAT.fasta
sp| Q61G00 | K; RAT .fasta
tr| Q9ES33 | Q! RAT.fasta
sp| Q9R1E9|C RAT.fasta
sp|Q63768-2 RAT.fasta
sp|P25113|P(RAT.fasta
sp|Q63560| N RAT.fasta
sp|Q6AY84|S RAT.fasta
sp|QOWUWS3 RAT.fasta
sp|P51635| Al RAT.fasta
tr| Q9QX80|Q RAT.fasta
tr|F1LRZ7|F1/ RAT fasta
sp|Q6P6Q2 |k RAT.fasta
sp|P35213|1¢RAT.fasta

102 963,9
46 654,0
17 193,0
0,0

106 528,4
0,0

25 685,9
50 185,1
21584,4
40 490,9
24 674,3
138 936,9
0,0

103 757,3
203 528,4
17 874,8
11 498,1
46 429,5
272 503,7
0,0

27 235,0
44.330,0
38457,3
35269,8
21784,1
50 418,7
186 462,2
74 637,2
54 235,8
11367,7
34071,5
56 953,4
50 634,3
50 091,2
90 535,1
61122,8
23 009,6
41932,9
57 668,2
30 762,0
37 755,2
33844,8
28832,8
100 484,2
46 396,0
67 296,6
36 506,2
30 853,6
114 411,8
61827,3
28 055,2

100,0 %
27,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
27,9%
100,0 %
99,6 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
92,4 %
100,0 %
100,0 %
95,0 %
13,8 %
91,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
28,6 %
99,7 %
99,8 %
95,0 %
100,0 %
99,6 %
97,7%
100,0 %
100,0 %
100,0 %
63,6 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
5,1%
100,0 %
100,0 %
9,8%
100,0 %
100,0 %
21,3%
8,1%
100,0 %
16,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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tr|D3ZDF6|D3ZDF6_RAT
tr|FILM84 | F1RAT.fasta
sp|P33436 |V RAT.fasta
tr| FILMV6 | F: RAT.fasta
sp|Q9WV75|: RAT.fasta
sp|P12839|N RAT.fasta
tr|F1LUV9 | F1RAT fasta
sp|Q6P6VO| G RAT.fasta
tr|FILUH9|F1LUH9_RAT
sp|P48679| LI RAT.fasta
sp|P97685-3| RAT.fasta
sp| Q9EPB1|D RAT.fasta

tr|D3ZM43|D3ZM43_RAT

tr|FILNH3|F1RAT.fasta
sp|P45592 | C( RAT.fasta
sp|P09951-2 | RAT.fasta
sp| Q5XIF6| TE RAT.fasta
sp|Q62930|C RAT.fasta
sp|P02688-2| RAT.fasta
sp|P14141|C, RAT.fasta
sp|035276|N RAT.fasta
sp|Q6IFU8|K: RAT.fasta
sp| Q63041 | A RAT fasta
tr|D3ZvVQ0|D RAT.fasta
sp|P47819|G RAT.fasta
sp|P50399|G RAT.fasta

tr|B2GV03|B2GVO3_RAT

sp|P61983|1:RAT.fasta
sp|Q07258|T RAT.fasta
sp|P07335|K(RAT.fasta
tr|D3ZQP6| D RAT.fasta
sp|A2RUV9| A RAT.fasta
sp|P07632|S(RAT.fasta

tr| FSWFWO| FSWFWO_RAT

sp|P03994 |H RAT.fasta
sp|P04905 |G RAT.fasta

0,0

137 037,9
74 151,7
332 400,6
36014,6
95 790,7
92311,9
62 829,3
0,0

74 325,0
132 181,4
55115,3
0,0

109 660,6
18 533,2
73 988,3
49 924,6
62 282,5
18 488,3
29 431,8
103 899,5
48 123,9
167 126,0
95 780,8
49957,9
50 539,1
0,0

28 303,1
47 116,4
42726,1
75 143,5
128 063,7
15 910,7
0,0

40 262,4
25915,9

sp| Q00959 |NMDE1_RAT-DI 0,0

sp|P02770| Al RAT.fasta
tr| Q8CHN5 | C RAT .fasta
sp| Q5X173| GI RAT .fasta
sp|P24368|PIRAT.fasta
sp|Q9WUQ1 | RAT.fasta
tr| Q6IN22| Q¢ RAT.fasta
tr|D3Z2Q74|D. RAT.fasta
tr| E9PSN2 | ES RAT.fasta
tr|FILRL9 | F1I RAT.fasta
sp|P11232|TI RAT fasta
sp| Q5RKIO| W RAT.fasta
sp|P60203 |V RAT.fasta
sp| 088989 | N RAT.fasta
tr|BIWC91|B RAT fasta

68 731,2
16 363,9
23 408,0
23 802,9
105 705,8
37 544,1
83 615,3
0,0

269 643,4
11 673,3
66 181,1
30077,7
36 483,9
35043,1

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,3 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,8 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
7,6 %
95,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,3 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
25,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,8 %
99,7 %
96,2 %
99,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
81,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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tr|D3ZZ86| Dz RAT.fasta
sp|P04797|G RAT.fasta
sp|P85515| AiRAT.fasta
sp| Q63945 |S RAT.fasta
sp|P02767|T RAT.fasta
sp|P04276|V RAT.fasta

0,0

35 828,1
42 615,2
33 406,4
15 719,9
53 545,6

tr| D3ZTX4|D3ZTX4_RAT-DE 0,0

sp|P60881|SI RAT.fasta
sp|Q64361|L RAT.fasta
sp|P23593| Al RAT.fasta
tr|Q3MIE4| Q3MIE4_RAT
sp| Q6IMF3|K RAT.fasta
sp|P06686 | A RAT.fasta
sp|P52303-2| RAT.fasta
sp| Q6IFV1|KIRAT.fasta
tr| D3ZXM9 | D RAT .fasta
tr|B2RZ27|B2 RAT.fasta
sp|Q63716|P RAT.fasta
sp|P47942|D RAT.fasta
sp|Q64240|A RAT fasta
tr| Q3MHS9 | ( RAT .fasta
sp|P47875|C! RAT.fasta
tr|D3ZTB5|D: RAT fasta
sp|P20059|H RAT.fasta
sp| Q63434 |P RAT.fasta
sp|Q9ESM2 |t RAT.fasta
sp|P34926 |V RAT.fasta
sp|P70490]| vV RAT.fasta
sp| Q5FVHO|C RAT.fasta
sp|P47853 | P(RAT.fasta
tr|FALTF8|F1I RAT fasta
sp|P14046|A RAT.fasta
sp| Q63202 | A RAT.fasta
sp|Q9EPC6 | P RAT.fasta
sp|Q6P9T8| TBB2C_RAT
sp|Q9QUL6 | M RAT . fasta
sp|Q61G02 | K: RAT.fasta
sp|P63018|H. RAT.fasta
sp|P47728|Ci RAT fasta
sp|P35745]| Al RAT.fasta
sp|P07154|C, RAT.fasta
tr|A7M778| A RAT .fasta
sp|P42123|LL RAT.fasta
sp|P20909 | C( RAT.fasta
sp|P05065 | Al RAT.fasta
sp|P51886| Ll RAT.fasta
tr|F1LP60|F1 RAT fasta
tr|D3ZUL3 | D: RAT fasta
tr|D3ZY51|D: RAT.fasta
tr|F1LQI1|F1l RAT.fasta
sp|P06866|H RAT.fasta

23315,4
25579,1
21 635,8
0,0

64 831,7
112 220,7
104 591,4
52 684,9
131 885,3
10 476,8
22 110,2
62277,9
38.851,4
58 018,4
20 613,2
11 198,3
51351,5
17 681,3
38047,2
299 530,8
47 413,4
25334,7
41708,6
195 626,6
163 774,4
82310,9
15 002,1
0,0

82 655,5
69 127,7
70 872,8
31 406,7
10 863,2
37 660,6
53 484,3
36 612,5
181 029,5
39352,6
38281,3
67 653,6
108 807,3
67 218,5
34157,9
38563,0

100,0 %
100,0 %
97,5 %
99,1 %
94,3 %
99,9 %
99,8 %
13,0 %
95,0 %
19,7 %
100,0 %
100,0 %
91,8 %
5,1%
100,0 %
99,1 %
95,0 %
100,0 %
98,9 %
99,7 %
27,2 %
100,0 %
18,0 %
98,3 %
100,0 %
32,2 %
96,3 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
98,4 %
94,3 %
99,6 %
97,3%
100,0 %
100,0 %
16,0 %
19,3 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
7,7%
13,0 %
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tr|FILST1|F1I RAT.fasta
tr|D3Z9F8| D= RAT.fasta
tr| D4AG6X4 | D RAT fasta
sp|P06399|Fl RAT.fasta
sp|P04904 |G RAT.fasta

tr|F1ILPM2 |F1LPM2_RAT

sp| Q63083 | N RAT.fasta
sp|P08494 |V RAT.fasta
sp|P46462 | Tt RAT.fasta
sp|P62260|1: RAT.fasta
sp|P85970| Al RAT.fasta
tr|D3ZFY8| Dz RAT fasta
tr|F1ILPDO|F1 RAT.fasta
tr|D3ZUM4 | L RAT.fasta
sp|P19804|N RAT.fasta
sp| Q6IFW6 | K RAT.fasta
sp|BOBNDO|E RAT.fasta
sp|Q5FVJ0-2| RAT.fasta
sp|B2RYG6 | C RAT.fasta
sp|P24090|Ft RAT.fasta
sp|P04636 |V RAT.fasta
sp|Q63532|S RAT.fasta
sp|P11030| Al RAT fasta
sp|Q6MGDO| RAT.fasta
sp|Q08420|S RAT.fasta
tr|Q5M7T5| C RAT.fasta
tr|FIMAF7|F: RAT fasta

202 546,0
212 445,0
11311,9
86 687,38
25320,4
0,0

53 506,9
12 037,1
89351,8
29 175,0
34391,8
16 354,8
0,0

73 231,2
17 283,3
56 506,5
50 702,6
52 909,0
31270,5
37981,1
35 684,2
16 731,5
10 027,9
18 658,7
26 619,3
52 235,3
46 837,1

tr| D3ZWHO0 | D3ZWHO_RAT-10,0

tr| FILSWO|F1LSWO_RAT

sp|P01830| Tt RAT.fasta
sp|BOBNI5|O RAT.fasta
sp|P18331]|INRAT.fasta
sp|Q920J4|T) RAT.fasta
sp|Q6AY61|P RAT.fasta
tr| Q9JKB7| Q¢ RAT fasta
sp|P97546-3| RAT.fasta
sp|Q64537|C RAT.fasta
sp| 088600 |H RAT.fasta
sp|P14668| Al RAT fasta
sp|P05371|CIRAT.fasta

tr|FIMAG6 | FIMAG6_RAT

sp|P07943| Al RAT.fasta
sp| Q5PPN5|T RAT.fasta
sp|P07150]| Al RAT.fasta
sp|P00762|TI RAT.fasta
sp|P13233|CIRAT.fasta
sp|P23785|G RAT.fasta
tr| D4A111|D: RAT.fasta
tr|D3ZF59|D3ZF59 RAT
sp|P48500|TIRAT.fasta
sp|P62963 | PIRAT.fasta

0,0

18 172,8
45962,3
47 406,9
32249,5
43161,1
50 901,6
43932,2
28571,1
94 057,4
35 746,5
51 375,6
0,0
35797,7
18 980,2
38 831,0
25959,1
47270,0
63 366,6
306 150,3
0,0

26 848,7
14 957,3

100,0 %
100,0 %
85,5 %
96,6 %
43,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
97,7 %
88,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
6,2%
100,0 %
62,2 %
99,4 %
100,0 %
100,0 %
95,8 %
90,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
31,3%
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,2 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
27,7%
100,0 %
100,0 %
99,6 %
100,0 %
96,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp|Q62611-2 RAT.fasta
sp|P07936|N RAT.fasta
sp|P50137|TI RAT.fasta
sp|P62630|El RAT.fasta
sp|P12346|TIRAT.fasta
tr| Q6IFZ5| Q6 RAT. fasta
sp|Q6P751| A RAT fasta

tr|FILNN9|FILNN9_RAT

sp|P19527|N RAT.fasta
sp|P14841|C RAT.fasta
tr|Q5U2V1|Q RAT.fasta
sp|P11762|LE RAT.fasta
tr| D3ZHAO| D RAT.fasta
sp|Q5X143| M RAT.fasta
sp|P63102|1¢RAT.fasta
sp|Q2QOI9 | FIRAT.fasta

tr| D4AOY1|D4AOY1_RAT

sp|Q78P75|D RAT.fasta
sp| Q9ER34 | A RAT fasta
sp|P08413|K(RAT.fasta
tr| FLM9K9 | F: RAT.fasta
sp|P05197 | EI RAT.fasta

64 406,5
23 603,2
67 644,7
50 114,2
76 395,6
61759,6
44 444.6
0,0

61 336,5
15 436,8
64 788,7
14 857,2
290 978,7
42 734,8
27 771,9
194 048,8
0,0

10 350,1
85 436,1
60 402,3
120417,4
95 286,0

tr|FILRRO|F1LRRO_RAT,tr|F 0,0

tr| D4A856 | D4A856_RAT

tr| D4A115|D: RAT.fasta
sp|Q9JLI3 | AL RAT.fasta
tr| E9PSVO|E9PSVO_RAT
sp|P70564 |SIRAT.fasta
tr|D3ZZX3|D3ZZX3_RAT
sp|P20760]IC RAT.fasta

tr|Q9QZK5|Q9QZK5_RAT

sp|Q9QZQ5 |1 RAT . fasta
tr| DAA5L9 | D¢ RAT.fasta
tr|D3ZD09 | D: RAT.fasta
sp| Q00981 | U RAT .fasta
sp|Q6QD51|(RAT.fasta
sp|P85973|PIRAT.fasta
tr|FIM6Q3 | F RAT.fasta
sp| Q9R063 | P RAT .fasta
sp|P30904 |V RAT.fasta
sp|Q9QXQ0|/RAT.fasta
tr|Q6P6G4 | Q RAT.fasta
sp|Q5XI32|C/ RAT fasta
sp|P85108 | Tt RAT.fasta
tr| FILXCO|F1 RAT.fasta
sp|P30120|TI RAT.fasta
sp|P10760|S/ RAT.fasta
sp| Q68FS4-2 | RAT fasta
tr| FLM8KO| F: RAT.fasta
tr|B2RZ72|B2 RAT.fasta
sp|P80254 | D' RAT.fasta

0,0
240 199,7
53 653,2
0,0

42 065,2
0,0
35184,7
0,0

38 508,5
11 636,0
10 071,5
24 838,2
107 693,2
32301,7
166 252,0
22178,5
12 477,4
104 918,2
30077,3
30629,7
49907,1
198 340,6
23 794,2
47 538,9
56 151,2
96 707,0
19 667,4
13 133,9

100,0 %
99,1 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
75,8 %
100,0 %
43,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
27,0%
99,8 %
99,3 %
55,2 %
100,0 %
100,0 %
15,6 %
100,0 %
94,3 %
100,0 %
100,0 %
96,7 %
12,6 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
84,9 %
98,6 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
40,0 %
100,0 %
100,0 %
8,2 %
100,0 %
99,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp|P01946|H RAT.fasta
tr|Q7TP54|Q RAT.fasta
sp|P09117| Al RAT.fasta
sp|P06761|G RAT.fasta
sp|Q6PTTO| A RAT.fasta
tr|F1LQOO|F1 RAT.fasta
tr| E9PSI7 | E9F RAT fasta
sp|P31232|T/RAT.fasta
tr| FLMALG6 | F: RAT.fasta
sp|P25304-2 | RAT.fasta
tr|Q5XI84 | QE RAT.fasta
sp| Q61G03 | K: RAT.fasta
sp|P55053 | F/RAT.fasta
tr|F1M335|F: RAT.fasta
tr|F1LV50|F1 RAT fasta
sp| Q6IFV4|KIRAT.fasta
tr|Q6IFU9 | Qf RAT.fasta
tr| D3ZAF5|D: RAT.fasta
sp|Q6B345|S RAT.fasta
sp| 055004 |R RAT.fasta
sp|Q64119|N RAT.fasta
sp|P08009 | G. RAT.fasta
tr| Q66HI5| Qf RAT .fasta
sp|P02466 | Cl RAT.fasta
sp|P04906 |G RAT.fasta
sp| Q62812 |\ RAT.fasta
sp|P07323|EI RAT.fasta
tr|FIM853 | F: RAT .fasta
sp|Q9QX79 | F RAT.fasta
sp|P50398|G RAT.fasta
tr| D4A5L9| D¢ RAT fasta
tr|F1LRX5 | F1LRX5_RAT
sp|Q61GO0| K: RAT.fasta
tr|F1M853 | F. RAT.fasta
sp|Q6P7B4|F RAT fasta
tr| D3ZUM4 | L RAT fasta

15 328,7
144 712,1
39284,3
72 348,5
45822,2
142 475,8
57 166,5
22 602,7
518 261,9
208 638,9
44 849,2
60 388,4
15 059,3
164 854,5
34 405,7
47 730,8
50777,8
90 059,4
11 065,2
16 903,2
16 974,9
25 682,7
21100,1
129 564,9
23 439,8
226 343,8
47 141,5
170 987,4
41532,1
50 538,2
11 636,0
0,0

57 668,2
170 987,4
58 207,2
73 231,2

sp|P21961|CBPA3_RAT-DE( 0,0

tr|D3ZD09 | D: RAT .fasta
tr|D32Q74|D. RAT.fasta
sp|P04797|G RAT.fasta

10 071,5
83615,3
35 828,1

tr| D3ZTX4|D3ZTX4_RAT-DE 0,0

tr|D3ZXM9| D RAT.fasta
sp|P04937|Fl RAT.fasta
tr|F1LXCO|F1 RAT fasta
sp|P04904 |G RAT.fasta
sp|Q01177|P RAT.fasta

131 885,3
272 503,7
198 340,6
25320,4
90535,1

sp| Q00959 | NMDE1_RAT-DI0,0

sp| Q63202 | A RAT .fasta
sp|P20760]1C RAT.fasta
sp|P11442|CIRAT.fasta
sp|Q6P6VO| G RAT fasta

82310,9
35184,7
0,0

62 829,3

100,0 %
100,0 %
96,8 %
100,0 %
9,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
21,9 %
95,0 %
100,0 %
57,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
5,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
87,3 %
100,0 %
14,2 %
48,1 %
87,3 %
97,2 %
100,0 %
6,6 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
8,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
97,5 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
85,5 %
40,9 %
100,0 %

O O ul N

- S
A N O

A NN DNO WELON

3

Vo]

N OO NNRPFRPRPRNNRPEPNEDNONNDNWWONOOOOOORER PP WORERRFER M -PH

O O O W

N =2 O
N O W

A W INDNO WELRON

5

)]

N OOMNNDMNMNRRERNNEPEPENEPNONMMWOMNMNOOOOOOR PMPwWORRELM~MO

22

=

198
12
51

= O

37

N W NN O

240

W O O NNEFRPRERNPAEPNENONDNWOMNMNOOOOOOR MAEAMOELNUO



tr| Q9JKB7| Q¢ RAT.fasta
sp|Q68FP1-2 | RAT.fasta
tr|D3Z8P5 | D: RAT fasta
sp|BOBNI5|O RAT.fasta

tr|B2GV03|B2GV03_RAT

tr|FIM6Q3 | F RAT.fasta
tr| Q9QX80|Q RAT.fasta
sp|Q64119|N RAT.fasta
sp|P14046|A RAT.fasta
sp|P55053|F/ RAT.fasta
sp|Q6P751| A RAT fasta
tr|[E9PSN2 | ES RAT fasta
sp|P19944|RIRAT.fasta
sp|P35053|G RAT.fasta
tr| Q5M7T5| C RAT .fasta
sp|P62630|El RAT.fasta
sp|A2RUV9| A RAT.fasta

tr| D4A856 | D4A856_RAT

sp| Q62812 |\ RAT.fasta
sp|P16975|SIRAT.fasta
tr|Q642B0|Q RAT.fasta
sp|Q01129|P RAT.fasta
sp|P08494 |V RAT.fasta
sp|P55051|F/RAT.fasta
sp|P62963 | PIRAT.fasta
sp|P63102|1:RAT.fasta
tr|D3Z9F8| Dz RAT fasta
sp| Q63416 |11 RAT.fasta
sp|P05708 |H. RAT.fasta
sp|P13697 |V RAT.fasta

tr|FILUQ1|F1LUQ1_RAT

tr|D3ZY51|D: RAT fasta
sp| Q05982 | N RAT.fasta
tr|D3ZP82|D: RAT.fasta
sp|P63029|T(RAT.fasta
tr|FIM798|F: RAT fasta
sp|Q9WUQ1 | RAT fasta
sp| 088989 | N RAT.fasta
sp|P04764|EI RAT.fasta
tr|F1LP57|F1 RAT fasta
sp|Q99PW?7 || RAT.fasta
tr|Q9J104 | Q9 RAT fasta
sp|P23565| Al RAT.fasta
sp|P36953 | Al RAT.fasta
sp|P30121|TI RAT.fasta
tr|D4A115 | D: RAT .fasta
sp|Q63716|P RAT.fasta

tr|Q7TQ25|Q7TQ25_RAT
tr|Q3MIE4| Q3MIE4_RAT

sp|P04642 | LI RAT.fasta
sp| Q9R1E9|C RAT .fasta

50 901,6
86 067,9
35269,8
45962,3
0,0

166 252,0
30 853,6
16 974,9
163 774,4
15 059,3
44 444.6
0,0

11 498,1
61 735,5
52 235,3
50 114,2
128 063,7
0,0

226 343,8
34 295,7
62 563,0
39 806,8
12 037,1
14 863,7
14 957,3
27 771,9
212 445,0
99 099,5
102 411,0
64 004,3
0,0

67 218,5
17 193,0
83627,0
19 462,9
111 649,0
105 705,8
36 483,9
47 129,0
41102,6
27 107,4
171575,7
56 116,7
69 336,5
24 357,0
240 199,7
22 110,2
0,0

0,0

36 450,8
37 755,2

97,5%
99,5 %
73,2 %
100,0 %
22,3%
100,0 %
7,3%
100,0 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
62,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
95,6 %
9,7 %
9,1%
52,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
15,8 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
11,7 %
59,9 %
100,0 %
100,0 %
97,3 %
39,9%
97,5%
100,0 %
100,0 %
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tr|Q5U2V1|QRAT.fasta
tr|FAMALG | F. RAT .fasta
sp|P10111|PIRAT.fasta
sp|Q9JI85|NL RAT.fasta
sp|P11762|LE RAT.fasta
sp|P05065 | Al RAT.fasta
tr|FLM566 | F: RAT fasta
sp|P47709|RIRAT.fasta
sp|Q4FZU2 | K RAT.fasta
sp|P34058 | H. RAT.fasta
sp|P24090 | Fi RAT fasta
sp|P01026|Ct RAT.fasta
sp|P47853|P(RAT.fasta
sp|P62161|C, RAT.fasta
tr|F1LP60|F1 RAT fasta
sp|P07151|B. RAT.fasta
sp|Q08420|S RAT.fasta
sp|P24268|C; RAT.fasta
tr|FILUH9|F1LUH9_RAT
tr| Q6IFU9 | Qf RAT.fasta
tr| FLMAF7|F: RAT.fasta
sp|Q5RJP7 | Pt RAT.fasta

tr|D3ZQM5|D3ZQM5_RAT

tr| DAA7Y1|D: RAT.fasta
sp|P25113|P(RAT.fasta
sp|P02262|H RAT.fasta
sp|P68370| Tt RAT.fasta
tr|D3ZQN7|D RAT.fasta
sp|Q61GO5 | K: RAT.fasta
tr|D3zK12|D3ZK12_RAT
sp|P20909 | C( RAT.fasta
tr|F1LRO2|F1 RAT fasta
sp|Q62611-2 RAT.fasta
sp|Q5FVHO|C RAT.fasta
tr|Q6IN22| Q¢ RAT.fasta
tr|D3ZQ25|D. RAT.fasta

tr| D3ZDF6 | D3ZDF6_RAT

sp|P47819|G RAT.fasta
sp|P51886| Ll RAT.fasta
sp| Q6IFU8|K: RAT.fasta
sp|P48500|TI RAT.fasta
sp|Q2QOI9 | FI RAT.fasta
sp| 088767 |P RAT.fasta
sp| Q63041 |A RAT.fasta
sp|P97546-3| RAT.fasta
sp|Q6POK8 | P RAT.fasta
sp|POCG51|U RAT.fasta
tr|D3ZFH5 | D: RAT fasta
sp|P02454 | Ct RAT.fasta

tr|FILNNO|FILNN9_RAT

sp|P31232|T/RAT.fasta

64 788,7
518 261,9
17 874,8
50 091,2
14 857,2
39352,6
230 834,3
75 833,3
59 250,6
83284,3
37981,1
186 462,2
41708,6
16 838,0
67 653,6
13 720,0
26 619,3
44 682,0
0,0

50 777,8
46 837,1
41932,9
0,0

224 612,0
28 832,8
14 078,0
50 135,7
202 784,2
59 027,2
0,0

181 029,5
134 646,3
64 406,5
25334,7
37 544,1
78 070,0
0,0
49957,9
38281,3
48 123,9
26 848,7
194 048,8
19 974,3
167 126,0
43932,2
81801,9
14 728,9
106 528,4
137 953,8
0,0

22 602,7

100,0 %
96,1 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
71,5 %
100,0 %
99,5 %
90,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
18,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
99,5 %
93,4 %
7,0 %
100,0 %
99,5 %
6,8 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,4 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
99,5 %
8,8 %
100,0 %
99,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp|P70490]| IV RAT.fasta
sp|Q00918|L RAT.fasta
sp|P23785|G RAT.fasta
tr| D3ZHAO| D RAT.fasta
sp| Q63772 |G RAT.fasta
sp|P06687|A RAT.fasta
sp|035276|N RAT.fasta
sp|Q6B345|S RAT.fasta
tr| Q8CHNS5 | C RAT.fasta
tr|F1LST1|F1IRAT.fasta
sp|P16636|LYRAT.fasta
sp|P85972|VIRAT.fasta
tr| COJPT7|CO. RAT.fasta
sp|P07150| Al RAT.fasta
sp|P31000|VIRAT.fasta
sp|P14841|C RAT.fasta
sp|P51635| Al RAT.fasta
sp|P62804 | H. RAT.fasta
sp|P01946|H RAT.fasta
tr| D3ZAF5 | D: RAT fasta
sp|P02466 | Cl RAT.fasta
sp|P00762|TIRAT.fasta
sp| Q9WVHS| RAT .fasta
sp|P30120|TI RAT.fasta
sp|Q9QZQ5 |1 RAT.fasta
sp|P85973|PIRAT.fasta
sp|P05539|C( RAT.fasta
sp|P30904 |V RAT.fasta
sp|P62738| Al RAT.fasta
tr|FILTF8|F1I RAT.fasta

47 413,4
186 590,5
63 366,6
290 978,7
74 637,2
111 694,4
103 899,5
11 065,2
16 363,9
202 546,0
46 558,9
116 617,3
280 485,3
38831,0
53 733,9
15 436,8
36 506,2
11367,7
15 328,7
90 059,4
129 564,9
25959,1
50 159,8
23 794,2
38 508,5
32301,7
134 572,0
12 477,4
42 010,1
195 626,6

tr| D4A645 | D4A645_RAT-DEO,0

sp|P50399|G RAT.fasta
sp|P07632|S(RAT.fasta
sp|P31044|PIRAT.fasta
sp|P02650| Al RAT.fasta
sp|Q6IFU7|K: RAT.fasta
sp|P20961|P, RAT.fasta
tr| D4AADG9 | D RAT.fasta
sp| Q99MZ8 || RAT .fasta
sp|P18418|C, RAT.fasta
sp|P07154|C, RAT.fasta
sp|Q5RKIO| W RAT.fasta
sp|Q6IGO1|K; RAT fasta
tr| Q9ES33 | Q! RAT.fasta
tr|D3ZF59|D3ZF59_RAT
sp|Q6IG03 | K: RAT.fasta
sp|P62260| 1 RAT fasta
sp|Q6P6Q2 |k RAT.fasta
tr| Q5X184 | QE RAT.fasta
sp|Q9ROD6 | T RAT.fasta
tr|FILNH3 |F1RAT fasta

50 539,1
15 910,7
20 801,4
35753,4
50 214,0
45010,6
66 931,9
29 969,9
47 997,0
37 660,6
66 181,1
57 256,1
30 762,0
0,0

60 388,4
29 175,0
61827,3
44 849,2
47 421,5
109 660,6

100,0 %
100,0 %
100,0 %
95,1 %
100,0 %
9,4 %
99,5 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %
100,0 %
11,6 %
100,0 %
99,6 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
47,7%
100,0 %
99,5 %
100,0 %
93,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
99,5 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
89,0 %
72,2 %
100,0 %
44,6 %
6,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp| 055004 |R RAT.fasta
tr| Q6IFZ5| Q6 RAT.fasta

tr|D4A185 | D4A185 RAT

tr|D3ZQR7|D RAT.fasta
sp|Q6QD51|(RAT.fasta
tr|FILRL9 | F1I RAT.fasta
sp|Q5U300| L RAT fasta
sp|P09495|TI RAT.fasta
sp|P06238| A RAT.fasta
tr|D3ZUL3|D: RAT.fasta
tr|F1LRZ7 | F1 RAT fasta

16 903,2
61759,6
0,0
87014,0
107 693,2
269 643,4
117 788,8
28510,4
163 785,7
108 807,3
114 411,8

tr| FILRRO| F1LRRO_RAT,tr|F 0,0

sp|P12346|TI RAT.fasta
sp|P19804|N RAT.fasta
sp| 008628 |P RAT.fasta
tr|F1LM84 | F] RAT fasta
sp|P01830| Tt RAT.fasta
sp|P63018|H. RAT.fasta
sp|P24368|PI RAT fasta

tr|D3ZM43|D3ZM43_RAT

sp| 035793 |G RAT.fasta
sp|Q7MOE3 | RAT.fasta
tr| D4A2G6| D RAT fasta
sp|P62329| T RAT.fasta
tr|Q7TP54|Q RAT.fasta
sp|Q00715|H RAT.fasta
sp| Q6AY61 | P RAT .fasta
sp|P05197 | EI RAT.fasta
sp| Q63083 | N RAT.fasta
tr|FILM30|F1RAT.fasta
sp|P39069| K, RAT.fasta
sp|Q5U2Q3|(RAT.fasta

tr| FILSWO|F1LSWO_RAT

sp| Q63434 |P RAT.fasta

tr|D3ZPA9|D3ZPA9_RAT

sp|P02091|H RAT.fasta
sp|Q07258|T RAT.fasta
sp|Q6IFW6| K RAT.fasta

76 395,6
17 283,3
50 185,1
137 037,9
18 172,8
70 872,8
23 802,9
0,0

20 680,0
18 534,1
129 725,6
5052,9
144 712,1
13 990,6
43 161,1
95 286,0
53 506,9
51 745,4
21584,4
34992,9
0,0

17 681,3
0,0

15 979,4
47 116,4
56 506,5

tr| D3ZWHO | D3ZWHO_RAT-10,0

tr|F1LV50|F1 RAT fasta
sp|088201|C RAT.fasta
sp|Q6QONO| ( RAT.fasta
tr| D4AC70| D RAT fasta

tr|A7M777|A7M777_RAT

sp|P47942|D RAT.fasta
sp|P13941|C(RAT.fasta

34 405,7
36 387,5
106 259,2
73 452,3
0,0

62 277,9
138 936,9

tr|B5DF94 |BSDF94_RAT,tr| 0,0

sp|Q6IFV1|KIRAT.fasta
sp| Q62658 |F RAT.fasta
tr| FSWGS88|F RAT.fasta
sp|Q9JI03 | CC RAT .fasta

52 684,9
11922,7
60 600,9
183 990,1

100,0 %
99,6 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
97,5 %
52,6 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
12,7 %
100,0 %
54,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
78,9 %
48,9 %
36,3%
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
99,5 %
100,0 %
97,8 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
97,5%
10,4 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %

N -

13

O NPFk PO, O

13

= O

16
14

N NN PP W

30

w w kL NN

10

o O

15

[ERGRY

13

O Rr P NNPEF O

48

AN

12
19

N R, N

15

O NPEFk, hORFR O

16

N O

21
16

N NN PP W

3

0o

w Wk, W w

10

o O

17

10

IR SN

20

O Rr P, NNPEF O

63

o N

17
29

N W NP W

6

)]

w W N WU

11

o O

26

12

N R

49

O R, P NNPMO

162

16

34
47



tr| F1LS40|F1I RAT.fasta
sp|P61983|1: RAT.fasta
sp|P07722| NV RAT.fasta
sp| Q00981 | U RAT.fasta
sp|P05982 | N RAT.fasta
tr|FAM8KO | F: RAT .fasta
sp|P82995|H. RAT.fasta
sp|P68255|1:RAT.fasta
sp|P33436]|V RAT.fasta
sp|Q6PIVI|T RAT.fasta
sp| Q6IFV4 | K1 RAT.fasta
sp|P08649|Ct RAT.fasta
sp|Q5X173| GI RAT.fasta
sp|P04276|V RAT.fasta
tr|FLM8GO9 | F RAT fasta
tr|F1LPDO|F1 RAT fasta
sp|P18331|INRAT.fasta
tr|Q5RIR9| Q! RAT fasta
sp|P47875|C! RAT fasta
sp| Q6IMF3|K RAT.fasta
sp|P06761|G RAT.fasta
sp|Q9R063 | P RAT.fasta

tr|Q9QZK5|Q9QZK5_RAT

sp|Q9QXQ0|/RAT.fasta
tr|FIM335]|F: RAT.fasta
tr|E9PSVO|E9PSVO_RAT
sp|Q07257-2 RAT.fasta
sp|P05371|CIRAT.fasta
tr| FILMV6 | F: RAT.fasta
sp|P58775-2| RAT.fasta
sp|P85108 | Tt RAT.fasta
tr|FIM7P4|F: RAT.fasta
tr|Q3MID6 | Q RAT .fasta
sp|P10960|S/ RAT.fasta
tr|B1WC91|B RAT fasta
tr|F1LS57 | F1I RAT fasta
sp| Q9EPB1|D RAT.fasta

tr|F1ILPM2 |F1LPM2_RAT

sp|Q9Z1P2| A RAT fasta
sp|P12839|N RAT.fasta
sp|P42123|LI RAT.fasta
sp|Q6AY84|S RAT.fasta
tr|FIM9B2 | F: RAT fasta
sp|Q07936|A RAT .fasta
sp|P02770| Al RAT.fasta
sp|P16617|P(RAT.fasta
sp|Q63610|T RAT.fasta
sp|P45592 | C(RAT.fasta
sp|P08721|0 RAT.fasta

tr| D4AOY1| D4AOY1_RAT

tr| Q6AYQ9 | Q RAT .fasta

129 838,5
28 303,1
69 352,9
24 838,2
30947,5
96 707,0
84 818,3
27 779,4
74 151,7
50 151,7
47 730,8
192 164,5
23 408,0
53 545,6
91 166,5
0,0

47 406,9
46 563,0
20613,2
64 831,7
72 348,5
22178,5
0,0

104 918,2
164 854,5
0,0

50 535,3
51 375,6
332 400,6
32958,6
49 907,1
53 983,3
37148,8
61122,8
35043,1
125 961,6
55115,3
0,0

102 963,9
95 790,7
36 612,5
46 396,0
28 948,7
38 680,2
68 731,2
44539,1
29 007,2
18 533,2
34962,7
0,0

23 009,6

100,0 %
99,5 %
97,9 %
100,0 %
99,9 %
94,4 %
97,5 %
99,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,5 %
100,0 %
65,1 %
5,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
96,3 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
97,1%
100,0 %
100,0 %
99,5 %
22,0%
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
96,9 %
99,5 %
11,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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tr|F1LQOO|F1 RAT.fasta
sp|P60711|AiRAT.fasta
sp| Q9R0J8| LC RAT .fasta
tr|FIMA59|F RAT.fasta
tr|FLMAA7 |F RAT.fasta
sp|Q6IG02 | K: RAT.fasta
sp|P07323|EI RAT.fasta
tr| D3ZRK9 | D: RAT fasta
sp|P04692-3| RAT.fasta
sp|Q9ERB4-2 RAT.fasta
tr|B2RYM3 | B RAT fasta
tr|F1LYES|F1LYES_RAT
sp|P24090|FE RAT.fasta
sp|Q63560| v RAT.fasta
sp|P10760|S/ RAT.fasta
sp|Q5U2Q3|(RAT.fasta
sp|P07722|V RAT.fasta
tr|B2RZ27|B2 RAT.fasta
tr|F1LM42 | F1 RAT fasta
sp|P13221| A/ RAT.fasta
sp|Q5FVJ0-2| RAT.fasta
sp|P35704|PIRAT.fasta
sp|P42123|LL RAT.fasta
tr| D4A856 | DAASS6_RAT
sp|P18418|C, RAT.fasta
tr|D4A111|D: RAT.fasta
sp|Q9JLJ3 | AL RAT fasta
tr|F1LPDO|F1 RAT fasta
sp|Q920J4|T) RAT.fasta
sp|Q5RKIO| W RAT.fasta
sp|P47728|Ci RAT fasta
tr|D3ZQP6|D. RAT.fasta
sp|P25113|P(RAT.fasta
sp|P04797|G RAT.fasta
sp|P20760|IC RAT fasta
sp| Q61GO5 | K: RAT.fasta
tr|F1LQI1|F1l RAT.fasta
tr|Q5M7T5| C RAT.fasta
sp|Q6PTTO| A RAT .fasta
sp|P47819|G RAT.fasta
sp|Q64240| A RAT fasta
sp|Q6IG01|K: RAT.fasta
tr|D3ZXM9| D RAT fasta
tr|FIM7P4|F: RAT fasta
sp| Q63041 |A RAT.fasta
sp|Q64361|L: RAT.fasta
sp|BOBNDO|E RAT.fasta
sp|P04905 |G RAT.fasta
sp| Q63945 |S RAT.fasta
sp|P12839|N RAT.fasta
tr|FIMAL6 | F: RAT fasta

142 475,8
41737,8
49 465,8
160 614,4
177 385,1
69 127,7
47 141,5
0,0

32 682,0
300 004,9
100 589,7
0,0
37981,1
100 484,2
47538,9
34992,9
69 352,9
10 476,8
434 346,5
46 429,5
52 909,0
21784,1
36 612,5
0,0

47 997,0
306 150,3
53 653,2
0,0
32249,5
66 181,1
31 406,7
75 143,5
28 832,8
35 828,1
35184,7
59 027,2
34157,9
52 235,3
458222
49957,9
38851,4
57 256,1
131 885,3
53 983,3
167 126,0
25579,1
50 702,6
25915,9
33 406,4
95 790,7
518 261,9

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
96,3 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
28,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
5,4 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp| Q62812 | N RAT.fasta
sp|P06761|G RAT.fasta
sp|Q6P6VO| G RAT fasta
tr| Q9JKB7| Q¢ RAT.fasta
tr|FIM8G9 | F RAT.fasta
sp|Q68FP1-2 | RAT.fasta
sp|Q5XI32|C/ RAT fasta

tr|FIMAG6 | FIMAG6_RAT

sp|P19527|N RAT.fasta
sp|P02680-2 | RAT.fasta
sp|P35213|1¢RAT.fasta
sp|P08009 |G RAT.fasta
sp|Q62930|C RAT.fasta
sp|P07335|K(RAT.fasta
sp|Q6P9VI|T RAT .fasta
sp|P07323|EI RAT.fasta
sp|Q63768-2 RAT.fasta
sp|P05708 | H. RAT.fasta
tr|BOKO10|BC RAT.fasta
sp|P07936|N RAT.fasta
sp|Q64119|N RAT.fasta
sp|P04276|V RAT.fasta
sp|P01946|H RAT.fasta
sp|P39069| K, RAT.fasta
tr| D3ZFC6| Dz RAT.fasta
sp|P23593| Al RAT.fasta
sp|Q64537|C RAT fasta
sp|P14046|A RAT.fasta
sp|P14668 | Al RAT.fasta
sp|P14480|Fl RAT.fasta
sp|088767|P RAT.fasta
sp|P09117 | Al RAT.fasta
sp|P12346|TIRAT.fasta
sp|QOWUWS3 RAT.fasta
sp|P50398|G RAT.fasta
sp|P60881|SI RAT.fasta
tr| E9PSN2 | ES RAT.fasta
sp|P97685-3| RAT.fasta
tr|F1LRO2 |F1 RAT fasta
sp|P04904 |G RAT.fasta
sp|P11030]|Ai RAT.fasta
sp|P63329-2| RAT.fasta
sp|P06399|Fl RAT.fasta
sp|P35745| Al RAT.fasta
tr| FLM9K9 | F: RAT.fasta
sp|P23785|G RAT.fasta
sp|P47875|C! RAT fasta
tr|F1LPS8|F1I RAT fasta
sp|Q9JHUO|C RAT.fasta
sp|P50399|G RAT.fasta
sp|Q4FZU2 | K RAT.fasta

226 343,8
72 348,5
62 829,3
50 901,6
91 166,5
86 067,9
30629,7
0,0

61 336,5
50 634,3
28 055,2
25 682,7
63 776,5
42726,1
50 151,7
47 141,5
33844,8
102 411,0
14 091,9
23 603,2
16 974,9
53 545,6
15 328,7
21584,4
103 757,3
21 635,8
28571,1
163 774,4
35 746,5
54 235,8
19 974,3
39284,3
76 395,6
67 296,6
50 538,2
23315,4
0,0

132 181,4
134 646,3
25320,4
10 027,9
58 645,7
86 687,8
10 863,2
120417,4
63 366,6
20613,2
33737,1
61539,8
50 539,1
59 250,6

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
35,7 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %
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sp|P03994 |H RAT.fasta
sp|P13233|CIRAT.fasta
sp|P31232|T/RAT.fasta
sp|P48500|TI RAT.fasta
tr| FILM30|FIRAT.fasta
tr|D3ZFH5|D: RAT.fasta
tr| D3ZUK7|D3ZUK7_RAT
sp|P69897 | Tt RAT.fasta
tr|F1LRX5 | F1LRX5_RAT
tr|Q7TQ25|Q7TQ25_RAT
sp|P34058 | H. RAT.fasta
sp|P20759]1C RAT.fasta

tr| FSWFWO | FSWFWO_RAT

sp|Q9EQSO|T RAT.fasta
sp|P10860|D RAT.fasta
sp|P85845|F¢ RAT.fasta
sp|P05197 | EI RAT.fasta
sp|P62630|EI RAT.fasta
sp|P52303-2| RAT.fasta
sp|P02454 | C(RAT.fasta
sp|P60203 |V RAT.fasta
tr|F1LQ63|F1 RAT.fasta
sp|P47709|RIRAT.fasta
tr|D3ZVB7|D: RAT.fasta
sp|Q510D1|G RAT.fasta
sp|Q9QUL6 | M RAT.fasta
sp|P55051|F/RAT.fasta

tr|Q5PQU1|Q5PQU1_RAT

sp| Q6IFW6| K RAT.fasta
sp|P05544 |SIRAT.fasta
sp|P31596-2 | RAT.fasta
sp|P24268|C/ RAT.fasta
sp|P04906 |G RAT.fasta
tr|D4A7Y1|D: RAT fasta
sp|P16086 |SPTA2_RAT
sp| Q00981 | U RAT.fasta
sp|P31000]|VIRAT.fasta
tr|FIM6Q3 | F RAT.fasta
sp|P31722|C. RAT.fasta
sp|P00697 | LY RAT.fasta
sp|P63018 | H: RAT.fasta
sp|P02688-2| RAT.fasta
tr|D32J08| D3 RAT.fasta
sp|P08649|Ct RAT.fasta
sp|P85515| Al RAT.fasta
sp|P60711|AiRAT.fasta
sp|P62804 |H. RAT.fasta
sp|P11762|LE RAT.fasta
sp|P61265|S1RAT.fasta
tr|D3Z8P5|D: RAT.fasta
sp|P85973|PIRAT.fasta

40 262,4
47270,0
22 602,7
26 848,7
51 745,4
106 528,4
0,0

49 670,6
0,0

0,0
83284,3
35944,3
0,0

37 461,8
61417,4
54 491,2
95 286,0
50 114,2
104 591,4
137 953,8
30077,7
139 429,9
75 833,3
34071,5
33 268,2
82 655,5
14 863,7
0,0

56 506,5
46 279,0
62 108,3
44 682,0
23 439,8
224 612,0
0,0

24 838,2
53 733,9
166 252,0
25 685,9
16 729,2
70 872,8
18 488,3
15 388,7
192 164,5
42 615,2
41737,8
11367,7
14 857,2
33245,1
35269,8
32301,7

100,0 %
100,0 %
98,7 %

100,0 %
100,0 %
94,0 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
76,4 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,8 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
61,9 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp| Q00715 |H RAT.fasta
tr|COJPT7|CO. RAT.fasta
sp| Q6IFV1|K1RAT.fasta
tr|[E9PSVO|E9PSVO_RAT
sp|P40241|CIRAT.fasta
sp|Q07936|A RAT.fasta
tr|F1LM983 | F: RAT fasta
sp|P07150]| Al RAT.fasta
tr|FLMAA7 |F RAT.fasta
sp|P62738|AiRAT.fasta
tr|D32S68| D3ZS68_RAT
sp|P37805]|T/RAT.fasta
sp|Q5X173| GI RAT.fasta
sp|P45592 | Ct RAT.fasta
sp| Q62718 | N RAT.fasta
tr| Q9JI04| Q9 RAT.fasta
sp|P36953 | Al RAT.fasta
sp|P11980|KI RAT.fasta
sp|P04639| Al RAT.fasta
sp|P62260|1¢RAT.fasta
sp|P11348|D RAT.fasta
tr|F1LP60|F1 RAT.fasta
tr|FILNH3 |F1RAT fasta
sp|P19332-2| RAT.fasta
tr| E9PSV5 | E9 RAT.fasta
sp|Q6QD51 | (RAT.fasta
sp|P02770| Al RAT.fasta
sp| Q5FVI4|CERAT.fasta
sp|P14141|C, RAT.fasta
tr|B2RZA9|BZ RAT.fasta
tr| D4A115 | D« RAT fasta
sp| Q68FS4-2 | RAT .fasta
tr| DAABR6 | D RAT.fasta
sp|Q9QZ76| N RAT.fasta
sp|P13697 |V RAT.fasta
sp|Q63716|P RAT.fasta
sp|Q6P7Q4 |L RAT.fasta
sp|P55068 | Pt RAT.fasta
sp|P11598|PI RAT fasta
sp|P11980-2| RAT.fasta
sp|P09006 | St RAT.fasta
sp|P47942|D RAT.fasta
sp|POCG51|U RAT.fasta
sp|P15999|A RAT.fasta
tr|D3ZF59|D3ZF59_RAT
tr|D3ZGK7|D: RAT.fasta
tr| Q66HI5| Qf RAT .fasta
sp|P50137|TI RAT.fasta
sp|P46462|TI RAT.fasta
tr| D4AOY1| D4AOY1_RAT
sp| Q62952 | D RAT .fasta

13 990,6
280 485,3
52 684,9
0,0

25 215,7
38 680,2
140 007,0
38 831,0
177 385,1
42 010,1
0,0

22 500,9
23 408,0
18 533,2
37997,6
171575,7
69 336,5
57 818,6
30062,4
29 175,0
25552,3
67 653,6
109 660,6
71773,6
40 490,9
107 693,2
68 731,2
15 043,2
29 431,8
17 862,3
240 199,7
56 151,2
0,0

17 157,5
64 004,3
22 110,2
20 820,7
96 057,1
56 625,5
57 781,6
46 654,0
62 277,9
14 728,9
59 755,2
0,0

60 310,5
21100,1
67 644,7
89351,8
0,0
61967,8

100,0 %
100,0 %
76,6 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,8 %

98,7 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
19,4 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
13,2 %

100,0 %
100,0 %
75,3 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
39,7%

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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tr|Q6IN22| Q¢ RAT.fasta
sp|P10111|PIRAT.fasta
sp|P29315|RIRAT.fasta
sp|P11232|TIRAT.fasta
sp| 008838 | A RAT.fasta
tr|D3ZEI4| D3 RAT.fasta
sp|Q6P6Q2 |k RAT .fasta
tr|D3ZQ25|D. RAT.fasta
tr|FILNN9|F1LNN9_RAT
sp|P06686 | A" RAT.fasta
sp| QOESM2 |} RAT fasta
sp|P11517|H RAT.fasta
sp|P00564 | K(RAT.fasta
sp|P16290| Pt RAT.fasta
sp|P04642|LI RAT.fasta
tr|E9PSN4 | ES RAT fasta
sp|Q9QX79 | F RAT.fasta
sp| 088989 | N RAT.fasta
tr|FSWGA3 | F RAT fasta
sp|P16617|P(RAT.fasta
sp| Q9R0J8| L RAT.fasta
tr| D4ADG9 | D RAT.fasta
sp| Q6AY61|P RAT fasta
sp| Q6IFU8|K: RAT.fasta
sp|Q6IMF3|K RAT.fasta
tr|FAM9V7 |F. RAT.fasta
sp| Q5GFDI |/ RAT .fasta
sp|Q63610|T RAT.fasta
tr| FILUV9|F1 RAT.fasta
sp|Q5I0D7 | PIRAT.fasta
sp|Q6P9T8| TBB2C_RAT
sp|P51886| Ll RAT.fasta
sp|P10719|A RAT.fasta
sp|P30009 |V RAT.fasta

37 544,1
17 874,8
49 975,6
11 673,3
74 878,1
46 530,2
61827,3
78 070,0
0,0

112 220,7
38 047,2
15 982,3
43 045,6
28 755,7
36 450,8
203 528,4
41532,1
36 483,9
42 336,0
44539,1
49 465,8
66 931,9
43 161,1
48 123,9
64 831,7
103 347,0
35995,6
29 007,2
92311,9
54 750,3
0,0
38281,3
56 354,3
29 794,2

tr| D3ZWHO | D3ZWHO_RAT-10,0

sp|P07154|C, RAT.fasta
sp|P09812|P'RAT.fasta
sp|P85972|VIRAT.fasta
tr|Q5XI38| QE RAT.fasta
sp|Q9WUC4 | RAT.fasta
sp|P58775-2| RAT.fasta
sp|P38652 | P(RAT.fasta
sp|P07340|A RAT fasta
sp|P04636 |V RAT.fasta
sp|Q61G02 | K: RAT.fasta
sp|P04631|S: RAT.fasta
sp|Q6QON1 |(RAT.fasta
sp|P09495 | TI RAT.fasta
sp|Q3B8QO| MRAT.fasta
sp|Q9EPC6 | P RAT.fasta
sp| Q03626 | N RAT .fasta

37 660,6
97 276,7
116 617,3
70 124,7
7292,5
32958,6
61 405,2
35203,6
35 684,2
69 127,7
10 743,9
52 694,2
28510,4
36 988,4
15 002,1
165 327,3

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %
89,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
11,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
75,3 %
34,1%
6,5 %
98,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
95,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,7 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp|035244|P RAT.fasta
tr|A7M778| A RAT .fasta
sp|P09606 |G RAT.fasta
sp|P63102|1:RAT.fasta
tr| FILM84 | F1RAT.fasta
sp|Q9QXQ0 |/ RAT.fasta
sp|P06238| A RAT.fasta
sp| Q6P6R2 | C RAT.fasta
tr|Q510M1|Q RAT.fasta
sp|P01026|Ct RAT.fasta
tr| D4A133 | D RAT fasta
sp|P20761]|1C RAT.fasta
sp|Q01177|P RAT.fasta
sp|Q9Z1P2| A RAT.fasta
tr|F1LST1|F1I RAT fasta
tr|F1LQOO|F1 RAT.fasta
tr| D3ZHC4 | D. RAT .fasta

tr|D3ZQM5|D3ZQM5_RAT

tr|Q7TP54|Q RAT fasta

tr|B2GV03 | B2GV03_RAT

sp|P04785|PIRAT.fasta
sp|BOBNN3|CRAT.fasta
tr|D3ZZX3|D37ZX3_RAT
sp|P34926 |V RAT.fasta
sp| Q5XFXO0|T. RAT.fasta
sp|Q63198|C RAT.fasta
sp|P02767|T RAT.fasta
tr| FILMV6 | F: RAT.fasta
sp| Q9ER34 | A RAT.fasta
sp|P06687|A RAT.fasta
sp| Q6341611 RAT fasta
sp|P63041|CIRAT.fasta
tr| D4A6X4 | D: RAT.fasta
sp|P27274|CIRAT.fasta
tr| Q3MHS9 | C RAT .fasta
tr| Q8CHNS5 | C RAT.fasta
tr|FIM718|F1 RAT.fasta
sp|P20961| P, RAT.fasta
sp|P04692-3| RAT.fasta
sp|P02091|H RAT.fasta
sp|Q6B345|S RAT.fasta
sp|P55067|N RAT.fasta
tr| D3ZRK9 | D: RAT fasta
tr|F1LS57 | F1I RAT fasta
sp|P08413|K(RAT.fasta
sp|P08699 | Lt RAT.fasta
sp|Q1WIM1| RAT.fasta
sp| Q9ERB4-2 RAT.fasta
sp|P02401|RIRAT.fasta
sp|P48199|CIRAT.fasta
sp|P61983|1:RAT.fasta

24 819,9
53 484,3
42 268,3
27 771,9
137 037,9
104 918,2
163 785,7
54 038,2
38 457,3
186 462,2
68 266,4
36 495,8
90 535,1
102 963,9
202 546,0
142 475,8
22 950,8
0,0

144 712,1
0,0

56 953,4
28299,9
0,0

299 530,8
22 393,8
113 497,1
15 719,9
332 400,6
85 436,1
111 694,4
99 099,5
15 122,7
11311,9
13 790,5
58 018,4
16 363,9
13577,6
45010,6
32 682,0
15 979,4
11 065,2
0,0

0,0

125 961,6
60 402,3
27 202,1
42 780,2
300 004,9
11 692,3
25 468,3
28303,1

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %

100,0 %
14,4 %

100,0 %
76,2 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,3 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
34,5%

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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tr| D3ZTB5 | D: RAT.fasta
sp|Q7MOE3 | I RAT.fasta
sp|P20059|H RAT.fasta
sp|P28073| P! RAT.fasta
sp|Q5PPN5|TRAT.fasta
sp|P07943| Al RAT.fasta
sp|P68255]|1: RAT.fasta
tr|F1LRLO| F1I RAT fasta
sp|P07483|F/RAT.fasta
sp|P20767| L/ RAT.fasta
sp| Q6AYC4 | C RAT fasta
sp|P30904 |V RAT.fasta
sp|P09951-2| RAT.fasta
sp|P23565| Al RAT.fasta
sp|P50115|S: RAT fasta
sp| 035077 |G RAT.fasta
sp|P15429|EI RAT.fasta
sp|P63029|T(RAT.fasta
sp| Q63544 |S RAT.fasta
sp|Q9JK11|R RAT.fasta
tr|D3ZQN7|D RAT.fasta
sp|P85971 |6l RAT.fasta
sp|P62963 | PIRAT.fasta
tr| Q63910| QI RAT.fasta
sp|P07895|S(RAT.fasta
sp|P48679| LI RAT.fasta
sp|P97697 | IN RAT.fasta
sp| Q08163 |C RAT.fasta
sp|P68511|1:RAT.fasta
sp|P36972| Al RAT.fasta
tr|BSDF65 | Bt RAT fasta
tr| D3ZWH5 | [ RAT .fasta
sp|P51635| Al RAT.fasta
sp|Q9Z0W?7 |(RAT.fasta
sp|Q5U300| L RAT fasta
sp|Q2PQA9 |k RAT.fasta
sp|P17475|A RAT.fasta
sp|P30120|TI RAT.fasta
tr|F1LM853 | F: RAT fasta
tr| Q9QX80|Q RAT.fasta
sp|P05065 | Al RAT.fasta
sp|Q64559-1 RAT.fasta
sp| Q05982 | N RAT.fasta
sp| Q6AY84|S RAT.fasta
sp|P85108 | Tt RAT.fasta
sp|P52759|U RAT.fasta
sp|Q510D5 | Lt RAT .fasta
tr| DAA5L9 | D¢ RAT.fasta
sp|P22057| P  RAT.fasta
sp|P14841|C RAT.fasta
sp|P11442|CIRAT fasta

11 198,3
18 534,1
51351,5
25 289,6
18 980,2
35797,7
27779,4
269 643,4
14 774,8
11317,4
38799,7
12 477,4
69 909,4
56 116,7
10 238,4
37452,4
47 015,0
19 462,9
12 918,2
126 391,0
202 784,2
27 235,0
14 957,3
15 525,0
24 674,3
74 325,0
30 495,6
51 588,9
28212,6
19 546,6
22 093,7
28 014,0
36 506,2
28 634,4
117 788,8
109 531,6
46 137,6
23 794,2
170 987,4
30 853,6
39352,6
37 560,3
17 193,0
46 396,0
49907,1
14 303,8
29 190,3
11 636,0
21301,7
15 436,8
0,0

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
7,2 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
35,9 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
19,5 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp|P08932 | KIRAT.fasta
sp|Q6MGDO| RAT.fasta
tr|Q62669|Q RAT.fasta
tr| FIM566 | F: RAT .fasta
tr|Q6P9V6|Q RAT.fasta
sp| Q64303 |P RAT.fasta
sp|P50229|C(RAT.fasta
tr|D3ZVQO0|D RAT.fasta
sp|P00762|TI RAT.fasta
sp|Q9EPH1|A RAT.fasta
sp|P02650| Al RAT.fasta
sp|P06866|H RAT.fasta
sp|Q78P75|D RAT.fasta
sp|Q4QRB4 |1RAT.fasta
tr|F1LRZ7 | F1 RAT fasta
sp|P19944 | RIRAT.fasta
sp|Q5QD51-2 RAT.fasta
sp|P02262|H RAT.fasta
sp| Q5XIF6 | TE RAT fasta
tr|F1LPR6|F1 RAT fasta
sp|035987|N RAT.fasta
sp|Q99PS8 | H RAT.fasta
sp| Q63691 |C RAT.fasta
tr| D3ZHAO| D RAT.fasta
tr| D3ZFY8| Dz RAT.fasta
tr|D3ZD09 | D: RAT.fasta
sp|P80254 | D' RAT.fasta
sp|P19804|N RAT.fasta
sp|B2RYG6 | C RAT.fasta
sp|P27139|C, RAT.fasta
sp|P01835]| K, RAT.fasta
sp|P31044|PIRAT.fasta
sp|P49911|AlRAT.fasta
sp|Q6IG03 | K: RAT.fasta
sp|P62815]|V. RAT.fasta
sp|P04764 | EI RAT.fasta
sp|Q62813-2 RAT.fasta
tr|Q6P6G4 | Q RAT.fasta
sp|P62161|C; RAT.fasta
sp|P62959|H RAT.fasta
sp|P55053 | F/RAT.fasta
sp|P21575-3| RAT.fasta
sp|Q8VI04 | A RAT.fasta
tr|FILSWO|F1LSWO_RAT
sp|P07632|S(RAT.fasta
sp|P41498-2| RAT.fasta
sp| 088600 |H RAT.fasta
sp|P68370| Tt RAT.fasta
tr| D3ZHM9 | L RAT.fasta
sp| Q62658 |F RAT.fasta
sp| Q68FQ2|J. RAT fasta

47 704,1
18 658,7
16 022,6
230 834,3
26 411,3
57 962,1
10 335,1
95 780,8
25959,1
56 479,3
35753,4
38 563,0
10 350,1
50 418,7
114 411,8
11 498,1
173 057,0
14 078,0
49924,6
41307,3
40 680,2
59 047,3
40 055,2
290 978,7
16 354,8
10 071,5
13 133,9
17 283,3
31270,5
29114,3
11 600,7
20 801,4
28 565,3
60 388,4
56 552,3
47 129,0
37 324,0
30077,3
16 838,0
13 777,2
15 059,3
92 507,4
34 410,7
0,0

15 910,7
18 151,8
94 057,4
50 135,7
12 439,8
11922,7
34782,6

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
99,9 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
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sp|P01830| Tt RAT.fasta
sp|P82995 | H. RAT.fasta
sp| Q9R063 | P RAT .fasta
sp|P10960|S/ RAT.fasta
sp|P23562-2| RAT.fasta
sp|P54690|Bi RAT.fasta
sp|P07151|B.; RAT.fasta
sp|P62329| T RAT.fasta
sp|P25304-2| RAT.fasta
sp|Q9EQX9| L RAT.fasta

18 172,8
84 818,3
22178,5
61122,8
103 177,5
46 047,0
13 720,0
5052,9
208 638,9
17 124,6

100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
100,0 %
98,7 %

100,0 %
100,0 %
100,0 %
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etl

M (Oxidation), +42 on n (Acetyl), +80 on Y (Phospho)



Percentage of Percentage sequence coverage
0,00265%  27,5%

0,00159% 11,6%

0,00106% 21,4%

0,000% 0,000%

0,00530%  9,73%

0,00318% 20,4%

0,000% 0,000%

0,00371% 4,86%

0,00530%  14,6%

0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%

0,00106%  9,38%
0,00106%  7,45%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,00265%  19,0%
0,00371%  5,67%
0,00902%  5,29%
0,0414% 25,9%
0,00318%  5,88%
0,00106%  8,81%
0,000% 6,12%
0,00849%  27,9%
0,000530%  0,560%
0,000% 12,1%
0,00637%  30,0%
0,0541% 23,3%

0,000% 0,000%
0,00106% 8,43%
0,000% 0,000%
0,00424% 0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,00212% 19,1%
0,532% 88,5%
0,000% 0,000%
0,00106% 1,09%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%

0,000530%  3,39%
0,00265% 31,5%
0,00159% 3,97%



0,000% 0,000%

0,000% 0,000%
0,00955%  22,8%

0,000% 0,000%
0,00265%  0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%

0,00159%  21,2%
0,00424%  26,1%
0,000% 0,000%
0,00530%  44,0%
0,00212%  9,30%
0,00265%  0,000%
0,000530%  6,95%

0,000% 0,000%
0,000% 4,23%
0,000% 0,000%

0,00106% 2,46%
0,00265% 18,8%
0,00106% 1,01%
0,0822% 60,1%
0,00106% 7,07%
0,000% 0,000%
0,00106% 7,09%
0,0361% 63,4%
0,0154% 54,1%
0,00265% 16,9%
0,00796% 6,02%
0,00371% 0,000%

0,000% 0,000%
0,00265% 18,3%

0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,00106% 31,6%

0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%

0,00318% 17,6%
0,00530% 12,9%
0,00106% 9,89%
0,00106% 3,23%

0,000% 0,000%
0,00212% 12,9%
0,000% 0,000%

0,000530% 2,71%
0,00318% 1,83%

0,000% 0,000%
0,00106% 12,8%
0,000% 0,000%

0,00106% 2,42%



0,00212%
0,000%
0,00212%
0,0557%
0,00318%
0,00690%
0,000%
0,000%
0,0180%
0,000%
0,0276%
0,000%
0,00106%
0,000%
0,000%
0,00106%
0,00265%
0,00318%
0,000%
0,000%
0,528%
0,00743%
0,000%
0,00265%
0,000530%
0,00159%
0,00424%
0,000%
0,000%
0,00106%
0,00159%
0,00212%
0,000%
0,00265%
0,000%
0,00796%
0,000%
0,00371%
0,000530%
0,00318%
0,000%
0,000%
0,00477%
0,00318%
0,00212%
0,000%
0,0286%
0,000%
0,000%
0,00584%
0,0143%

20,1%
0,000%
3,83%
64,0%
5,84%
27,2%
0,000%
0,000%
54,1%
0,000%
50,2%
0,000%
6,86%
0,000%
0,000%
6,08%
3,60%
19,9%
0,000%
0,000%
80,7%
29,0%
0,000%
10,9%
1,78%
8,51%
9,51%
0,000%
0,000%
10,4%
5,56%
12,9%
0,000%
9,53%
0,000%
15,0%
0,000%
6,85%
1,01%
25,5%
0,000%
0,000%
10,9%
23,2%
2,20%
0,000%
33,9%
0,000%
0,000%
23,6%
16,5%



0,00424%
0,000%
0,00530%
0,00637%
0,00371%
0,000%
0,000%
0,0233%
0,000%
0,000%
0,000%
0,179%
0,000%
0,000%
0,00106%
0,00849%
0,000530%
0,000%
0,00106%
0,00371%
0,00106%
0,00159%
0,000%
0,000%
0,000530%
0,000530%
0,00477%
0,000530%
0,000%
0,00637%
0,00106%
0,000530%
0,000%
0,00743%
0,000530%
0,00318%
0,00477%
0,00212%
0,000%
0,0138%
0,0154%
0,000%
0,00212%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00477%
0,000%
0,00902%
0,0584%
0,00106%

18,7%
0,000%
46,7%
0,000%
3,89%
0,000%
0,000%
45,7%
0,000%
0,000%
0,000%
47,7%
0,000%
0,000%
0,637%
33,5%
14,0%
0,000%
56,6%
0,000%
15,2%
11,3%
0,000%
0,000%
5,56%
6,67%
3,73%
2,08%
0,000%
46,6%
9,73%
1,96%
0,000%
15,5%
0,985%
13,0%
37,7%
19,5%
7,09%
32,1%
41,5%
0,000%
20,9%
0,000%
0,000%
0,000%
16,6%
0,000%
0,846%
27,1%
16,7%



0,00106%
0,0143%
0,0313%
0,0228%
0,00159%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00159%
0,00318%
0,000%
0,00265%
0,000%
0,00212%
0,00318%
0,000%
0,000530%
0,000%
0,00212%
0,000%
0,00106%
0,0127%
0,000530%
0,000%
0,0122%
0,00265%
0,000%
0,00212%
0,00106%
0,000%
0,000530%
0,00637%
0,00371%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,0170%
0,00477%
0,00371%
0,00477%
0,00159%
0,0260%
0,000530%
0,000530%
0,000%
0,00212%
0,000%
0,00212%
0,00212%
0,0111%

0,000%
18,1%
52,1%
12,1%
6,36%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
10,4%
0,000%
3,80%
0,000%
3,70%
57,2%
0,000%
7,37%
0,000%
13,0%
0,000%
3,68%
26,1%
0,733%
0,000%
2,56%
17,5%
0,000%
20,6%
4,61%
0,000%
1,95%
6,12%
32,5%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
4,93%
38,9%
42,6%
37,0%
4,86%
44,5%
1,51%
0,727%
0,000%
21,0%
0,000%
12,6%
15,6%
31,0%



0,00106%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000530%
0,000%
0,00212%
0,0366%
0,000%
0,000%
0,0255%
0,000%
0,000530%
0,00265%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00318%
0,000%
0,000%
0,00106%
0,000%
0,000%
0,0175%
0,00159%
0,0472%
0,00106%
0,00265%
0,000%
0,000%
0,000530%
0,000%
0,0265%
0,00106%
0,000%
0,000%
0,00637%
0,0106%
0,00106%
0,00318%
0,00106%
0,0244%
0,00424%
0,00690%
0,00265%
0,000%
0,000%

8,35%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
4,04%
0,000%
0,000%
10,6%
0,000%
0,000%
32,4%
0,000%
10,8%
20,6%
0,000%
0,000%
0,000%
42,0%
0,000%
0,000%
21,5%
0,000%
0,000%
44,0%
19,8%
50,1%
1,70%
0,812%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
12,3%
4,33%
0,000%
0,000%
32,3%
20,9%
3,59%
23,8%
8,52%
36,1%
10,1%
13,8%
4,13%
0,000%
0,000%



0,241%
0,0653%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00106%
0,00796%
0,00159%
0,00106%
0,00212%
0,00106%
0,000%
0,000%
0,000530%
0,00159%
0,0971%
0,000%
0,000%
0,000530%
0,000%
0,00212%
0,00159%
0,000%
0,000%
0,00265%
0,00106%
0,00637%
0,00106%
0,0308%
0,000530%
0,000530%
0,00690%
0,000%
0,00159%
0,000530%
0,00106%
0,000%
0,000530%
0,000%
0,00106%
0,000%
0,00212%
0,000%
0,00159%
0,0647%
0,000%
0,00265%
0,000%
0,00106%
0,00477%
0,00955%

61,4%
38,4%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
26,1%
12,6%
3,72%
21,6%
5,67%
0,000%
0,000%
1,70%
68,4%
31,2%
0,000%
0,000%
2,95%
0,000%
13,3%
10,5%
0,000%
0,000%
11,9%
2,37%
26,6%
0,000%
0,000%
8,70%
1,97%
30,4%
0,000%
11,5%
1,98%
10,1%
0,000%
1,55%
0,000%
6,26%
0,000%
11,4%
0,000%
8,09%
9,76%
0,000%
6,97%
3,55%
0,000%
30,5%
65,7%



0,00265%
0,000%
0,000%
0,00796%
0,00318%
0,00159%
0,000%
0,00159%
0,000%
0,0133%
0,00477%
0,00796%
0,000%
0,00212%
0,0122%
0,00584%
0,00637%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00159%
0,0493%
0,000%
0,00477%
0,000%
0,00106%
0,00106%
0,000%
0,000%
0,000530%
0,00796%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00318%
0,00318%
0,000530%
0,000530%
0,00212%
0,0106%
0,000%
0,000530%
0,00159%
0,000%
0,0218%
0,000%
0,000530%
0,00159%
0,00106%
0,00159%

19,0%
0,000%
0,000%
17,3%
4,58%
8,78%
0,000%
0,000%
0,000%
41,4%
17,4%
56,3%
0,000%
11,8%
48,6%
7,70%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
4,20%
0,000%
0,000%
4,52%
0,000%
0,000%
7,73%
0,000%
0,000%
0,000%
23,1%
0,000%
0,000%
0,000%
4,85%
33,6%
0,592%
6,10%
35,7%
15,9%
0,000%
3,68%
9,89%
0,000%
70,5%
0,000%
2,46%
2,69%
11,3%
33,9%



0,00159% 14,8%
0,0117% 6,18%

0,000% 0,000%
0,000530%  2,29%
0,000% 0,000%
0,105% 44,2%

0,00637%  13,8%
0,0271% 70,1%
0,00106%  0,614%
0,000% 0,000%
0,000530%  2,74%
0,0196% 10,8%
0,000% 0,000%
0,00106%  1,36%
0,00106%  5,96%
0,00159%  11,0%
0,00371%  13,8%
0,127% 65,9%
0,00477%  37,8%
0,00265%  28,6%
0,00106%  8,61%
0,000530%  7,80%
0,000% 0,000%
0,00212%  86,7%
0,00212%  27,1%
0,000530%  0,765%

0,000% 9,22%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,000% 4,25%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,00611% 7,65%
0,000% 0,000%

0,00917% 8,91%
0,00611% 3,40%
0,00611% 0,000%
0,000% 0,000%
0,00611% 4,26%
0,00306% 6,31%
0,00611% 0,000%
0,00306% 2,43%
0,0122% 53,9%
0,00611% 3,06%
0,00306% 7,24%
0,00306% 2,09%
0,00611% 0,000%
0,00611% 4,88%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,00917% 5,73%



0,00306%
0,00306%
0,000%
0,00917%
0,000%
0,00917%
0,000%
0,00917%
0,00611%
0,00611%
0,00611%
0,00611%
0,00611%
0,0275%
0,00611%
0,0153%
0,0795%
0,000%
0,00917%
0,177%
0,00917%
0,0122%
0,0122%
0,00306%
0,0245%
0,00611%
0,410%
0,00306%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00306%
0,00306%
0,0153%
0,000%
0,00917%
0,00306%
0,00917%
0,0306%
0,00611%
0,00306%
0,0275%
0,000%
0,000%
0,0673%
0,0428%
0,00306%
0,000%
0,00611%
0,00917%
0,0734%

5,51%
2,33%
0,000%
6,90%
0,000%
1,83%
0,000%
25,8%
0,812%
10,4%
5,58%
1,51%
14,0%
27,6%
4,73%
16,2%
17,7%
0,000%
1,48%
60,1%
9,16%
11,3%
23,3%
10,6%
50,7%
9,80%
34,3%
1,13%
0,000%
0,000%
0,000%
2,48%
7,89%
8,09%
0,000%
8,08%
1,96%
8,68%
30,4%
14,1%
10,5%
6,51%
1,78%
0,000%
60,5%
9,36%
5,53%
0,000%
0,000%
19,6%
37,2%



0,0336%
0,000%
0,0122%
0,0153%
0,0183%
0,0275%
0,0520%
0,000%
0,0367%
0,00306%
0,000%
0,00917%
0,104%
0,00917%
0,0397%
0,0122%
0,0183%
0,00611%
0,00917%
0,0153%
0,000%
0,0153%
0,0948%
0,113%
0,00306%
0,00917%
0,00306%
0,00306%
0,000%
0,0183%
0,00306%
0,000%
0,0122%
0,00611%
0,0367%
0,0122%
0,00611%
0,0153%
0,0642%
0,0428%
0,0122%
0,0459%
0,00917%
0,00306%
0,000%
0,0183%
0,00306%
0,0122%
1,39%
0,0153%
0,0367%

17,2%
0,000%
23,8%
10,2%
49,6%
33,0%
2,54%
0,000%
19,6%
2,07%
0,000%
2,41%
45,3%
32,9%
26,7%
19,3%
23,4%
8,85%
0,000%
11,7%
0,000%
22,9%
0,000%
14,4%
5,51%
21,5%
6,43%
1,09%
8,12%
0,000%
14,4%
0,000%
15,8%
14,4%
29,5%
7,38%
0,000%
5,35%
36,1%
16,4%
25,3%
12,2%
10,1%
0,733%
0,000%
10,3%
5,25%
2,74%
77,7%
0,000%
51,7%



0,0183% 22,5%
0,0183% 3,62%
0,0367% 19,9%

0,000% 0,404%
0,00917% 7,42%
0,000% 0,000%

0,00306%  1,62%
0,00611%  27,6%
0,0122% 10,7%
0,810% 56,3%
0,0122% 6,33%
0,0336% 11,1%
0,0795% 12,2%
0,00611%  7,23%
0,0887% 46,6%
0,0306% 42,1%
0,00306%  4,62%
0,00611%  19,4%
0,000% 0,000%
0,327% 59,3%
0,00306%  77,0%
0,0214% 8,13%
0,0183% 10,9%
0,0397% 60,8%
0,0122% 12,8%
0,000% 0,000%
0,0306% 7,82%
0,00306%  7,83%
0,0489% 59,9%
0,000% 0,000%
0,00611%  0,000%
0,0153% 12,8%
0,0153% 13,0%
0,00306%  6,95%
0,00306%  4,81%
0,00306%  11,1%

0,128% 57,5%
0,00917% 9,73%
0,000% 0,000%
0,000% 0,000%
0,0275% 14,1%
0,000% 0,000%
0,000% 5,97%

0,0367% 35,7%
0,0245% 0,000%
0,0245% 7,96%
0,00611% 9,41%
0,0825% 21,2%
0,00917% 9,95%
0,00306% 3,28%
0,0183% 11,1%



0,00917%
0,00306%
0,00611%
0,0581%
0,0306%
0,00306%
0,000%
0,0245%
0,00917%
0,0306%
0,000%
0,0734%
0,000%
0,00611%
0,107%
0,0917%
0,00306%
0,00917%
0,00306%
0,00611%
0,00917%
0,00611%
0,202%
0,0153%
0,00917%
0,00611%
0,00917%
0,00917%
0,0336%
0,000%
0,000%
0,000%
0,0795%
0,00917%
0,0367%
0,00306%
0,00611%
0,150%
0,000%
0,0122%
0,00611%
0,00611%
0,00306%
0,00306%
0,000%
0,495%
0,00611%
0,0489%
0,00306%
0,104%
0,144%

20,4%
5,51%
0,000%
24,1%
15,6%
0,610%
0,000%
37,9%
0,951%
11,5%
0,846%
0,000%
0,000%
20,4%
48,5%
16,5%
8,70%
7,12%
6,48%
0,000%
19,0%
18,8%
32,5%
86,4%
2,21%
12,0%
10,4%
4,55%
34,0%
0,000%
0,000%
0,000%
0,000%
31,6%
0,000%
6,80%
3,64%
22,4%
0,000%
4,08%
6,40%
3,47%
2,02%
0,000%
0,000%
45,7%
0,000%
22,3%
13,0%
28,5%
20,5%



1,06%
0,00306%
0,000%
0,00611%
0,00611%
0,00306%
0,00306%
0,00306%
0,107%
0,00306%
0,00917%
0,00306%
0,0122%
0,000%
0,000%
0,00917%
0,0153%
0,00306%
0,0183%
0,0978%
0,0183%
0,00306%
0,00917%
0,0795%
0,00611%
0,00611%
0,0214%
0,000%
0,0306%
0,0214%
0,00306%
0,000%
0,0489%
0,0275%
0,00306%
0,0336%
0,0122%
0,00917%
0,0275%
0,00306%
0,00306%
0,000%
0,0764%
0,00917%
0,0153%
0,00306%
0,00611%
0,00917%
0,0428%
0,0122%
0,0214%

82,1%
5,67%
0,000%
25,6%
8,39%
1,57%
3,00%
5,71%
47,7%
3,33%
9,59%
2,01%
30,9%
0,000%
0,000%
1,95%
10,4%
3,36%
28,0%
9,12%
9,17%
6,57%
0,000%
23,4%
1,49%
0,000%
11,8%
0,000%
3,48%
28,5%
2,25%
2,11%
27,0%
14,6%
4,08%
9,97%
10,6%
0,000%
22,6%
1,06%
3,59%
0,000%
49,8%
11,8%
3,45%
6,24%
21,4%
25,3%
38,5%
0,000%
30,7%



0,370%
0,116%
0,00611%
0,0245%
0,00611%
0,0489%
0,00611%
0,0122%
0,00611%
0,00306%
0,00550%
0,00367%
0,0642%
0,0220%
0,00734%
0,00550%
0,0239%
0,00550%
0,00367%
0,0550%
0,00367%
0,0367%
0,0789%
0,00367%
0,0110%
0,00734%
0,00550%
0,00183%
0,0110%
0,0147%
0,00550%
0,0128%
0,0459%
0,0459%
0,134%
0,000%
0,00550%
0,00917%
0,00367%
0,117%
0,0110%
0,000%
0,00550%
0,00734%
0,130%
0,0202%
0,0183%
0,00550%
0,00367%
0,158%
0,0569%

40,4%
58,1%
9,43%
6,47%
2,05%
9,78%
20,5%
4,76%
19,2%
2,90%
4,98%
0,000%
54,0%
7,46%
8,80%
17,8%
15,2%
51,6%
1,06%
51,6%
6,57%
54,0%
63,5%
0,000%
21,6%
13,6%
6,28%
0,675%
24,2%
15,2%
18,1%
4,95%
45,3%
35,7%
59,6%
2,21%
9,06%
8,39%
9,31%
43,0%
11,2%
2,31%
4,27%
10,8%
32,1%
25,6%
25,7%
29,8%
15,6%
43,3%
6,65%



0,00550%
0,0239%
0,0495%
0,0165%
0,00367%
0,0110%
0,00550%
0,0165%
0,158%
0,0440%
0,0128%
0,0165%
0,0128%
0,0716%
0,0716%
0,0862%
0,00367%
0,0110%
0,00367%
0,0275%
0,00183%
0,0550%
0,174%
0,00917%
0,0917%
0,0128%
0,00550%
0,0899%
0,00734%
0,0661%
0,0275%
0,0459%
0,308%
0,0128%
0,0239%
0,00367%
0,000%
0,0128%
0,00550%
0,0110%
0,0257%
0,00367%
0,0422%
0,00734%
0,00917%
0,0128%
0,00734%
0,00550%
0,00550%
0,0220%
0,00367%

1,43%
16,7%
36,2%
26,0%
4,27%
11,8%
14,0%
0,000%
49,4%
37,5%
41,9%
33,0%
13,0%
45,4%
62,7%
83,4%
15,2%
6,10%
22,8%
53,1%
8,61%
40,3%
90,1%
32,5%
36,0%
24,9%
8,52%
24,3%
12,5%
53,9%
62,4%
47,1%
64,3%
9,11%
34,0%
13,1%
0,000%
7,75%
2,97%
29,0%
73,6%
9,78%
16,8%
49,5%
2,57%
10,2%
22,3%
11,6%
8,51%
20,0%
3,99%



0,0110%
0,0275%
0,00367%
0,0917%
0,0275%
0,000%
0,00367%
0,0110%
0,0385%
0,0165%
0,0734%
0,0202%
0,00367%
0,0128%
0,00367%
0,00550%
0,0385%
0,0110%
0,00734%
0,000%
0,0183%
0,0183%
0,00734%
0,00367%
0,00367%
0,00734%
0,0367%
0,0440%
0,0183%
0,00917%
0,0128%
0,00183%
0,0128%
0,0110%
0,112%
0,0514%
0,0679%
0,000%
0,0110%
0,0165%
0,0789%
0,141%
0,00183%
0,00367%
0,00367%
0,0844%
0,0110%
0,0110%
0,00550%
0,00917%
0,00917%

17,5%
34,0%
5,97%
83,9%
14,5%
0,000%
0,000%
51,1%
0,000%
0,000%
32,5%
29,4%
0,000%
21,7%
6,63%
10,5%
28,2%
14,3%
4,35%
0,000%
24,9%
12,3%
5,26%
5,37%
12,8%
5,51%
75,8%
0,000%
18,3%
16,5%
5,09%
2,46%
43,3%
3,38%
0,000%
72,6%
43,3%
0,000%
16,3%
36,5%
39,8%
45,6%
8,09%
6,97%
9,31%
63,2%
20,4%
27,4%
9,72%
16,0%
19,7%



0,00917%
0,0128%
0,000%
0,0165%
0,00734%
0,00734%
0,0404%
0,00183%
0,00367%
0,00550%
0,00917%
0,0128%
0,00917%
0,0349%
0,00917%
0,000%
0,0165%
0,114%
0,00550%
0,0239%
0,0165%
0,00734%
0,000%
0,00550%
0,00367%
0,000%
0,706%
0,0165%
0,0477%
0,00550%
0,0550%
0,0128%
0,00550%
0,0128%
0,00367%
0,0477%
0,00734%
0,0147%
0,0183%
0,00367%
0,00367%
0,0972%
0,0128%
0,00917%
0,000%
0,0183%
0,0183%
0,0239%
0,0367%
0,00734%
0,00917%

38,4%
5,38%
1,86%
0,000%
15,5%
13,9%
13,2%
4,62%
1,06%
31,3%
0,000%
24,6%
34,3%
72,9%
16,0%
0,000%
21,4%
63,5%
20,5%
37,6%
23,7%
5,03%
0,000%
5,83%
7,30%
0,000%
76,2%
27,5%
51,2%
39,0%
14,8%
17,0%
4,92%
39,0%
6,99%
58,3%
29,9%
15,2%
18,0%
63,8%
6,94%
64,0%
12,5%
10,3%
0,000%
18,8%
34,1%
28,7%
22,8%
0,000%
14,0%



0,0330%
0,0550%
0,0110%
0,00734%
0,00550%
0,00367%
0,00183%
0,00183%
0,0275%
0,0110%
0,0349%
0,0514%
0,00550%
0,0183%
0,0257%
0,000%
0,0202%
0,0385%
0,00367%
0,0477%
0,000%
0,000%
0,000%
0,00367%
0,00734%
0,0147%
0,00367%
0,0147%
0,0679%
0,00734%
0,0128%
0,0275%
0,00734%
0,0257%
0,000%
0,00550%
0,00550%
0,00183%
0,0220%
0,00367%
0,0110%
0,0183%
0,00917%
0,0257%
0,00550%
0,0183%
0,00550%
0,00183%
0,00550%
0,0147%
0,0404%

41,0%
74,4%
22,4%
26,7%
2,49%
4,56%
2,08%
1,42%
0,000%
17,5%
20,5%
96,6%
7,09%
25,7%
41,0%
0,000%
30,2%
37,4%
6,65%
48,2%
0,000%
0,000%
0,000%
2,08%
5,76%
11,1%
11,0%
20,6%
32,2%
11,0%
0,000%
29,0%
10,0%
43,4%
0,000%
8,68%
6,41%
1,97%
18,5%
47,1%
19,7%
20,1%
16,4%
39,9%
7,74%
45,7%
6,32%
15,3%
12,0%
40,7%
23,7%



0,0147%
0,00183%
0,00917%
0,0514%
0,00367%
0,0165%
0,00550%
0,00550%
0,0294%
0,0605%
0,00367%
0,0183%
0,0422%
0,00183%
0,0972%
0,000%
0,00550%
0,000%
0,0294%
0,0165%
0,00917%
0,0550%
0,0789%
0,0183%
0,0110%
0,0239%
0,00734%
0,000%
0,0128%
0,0495%
0,0239%
0,00367%
0,00367%
0,0165%
0,00367%
0,00367%
0,00367%
0,0110%
0,00183%
0,268%
0,00367%
0,00734%
0,00734%
0,000%
0,00367%
0,00917%
0,0275%
0,0605%
0,0128%
0,00734%
0,0330%

35,7%
1,84%
14,5%
48,2%
1,69%
11,9%
2,04%
8,64%
35,9%
18,6%
5,83%
24,6%
23,0%
7,17%
17,4%
0,000%
19,7%
0,000%
8,24%
0,000%
7,66%
58,6%
0,000%
4,79%
35,7%
11,6%
34,7%
0,000%
10,8%
26,0%
18,8%
32,1%
27,3%
30,2%
8,66%
8,72%
0,000%
16,4%
12,8%
96,6%
27,6%
3,02%
11,0%
0,000%
6,83%
8,78%
21,9%
28,2%
51,3%
20,4%
55,1%



0,00550%
0,00550%
0,0716%
0,00367%
0,00917%
0,0128%
0,0147%
0,0110%
0,00550%
0,0220%
0,00734%
0,0110%
0,00734%
0,0367%
0,00734%
0,00917%
0,0128%
0,00734%
0,0294%
0,0147%
0,000%
0,00734%
0,0183%
0,00734%
0,00550%
0,0128%
0,00550%
0,0147%
0,00917%
0,000%
0,00367%
0,00734%
0,00917%
0,00550%
0,00550%
0,00367%
0,0514%
0,000%
0,00367%
0,00367%
0,0954%
0,00550%
0,0404%
0,0128%
0,0954%
0,00917%
0,00367%
0,0147%
0,00917%
0,0349%
0,0165%

29,6%
13,9%
55,2%
8,82%
30,1%
31,3%
28,6%
3,37%
21,8%
76,9%
4,01%
14,8%
6,74%
31,7%
49,4%
16,0%
39,2%
15,7%
35,0%
7,48%
0,000%
23,3%
65,0%
39,4%
19,4%
10,7%
5,78%
24,3%
23,2%
0,000%
9,22%
14,7%
11,7%
15,8%
4,44%
2,49%
34,3%
0,000%
1,71%
15,1%
71,7%
10,9%
73,0%
18,8%
55,3%
33,6%
15,9%
24,8%
28,6%
54,3%
6,21%



0,178%
0,00550%
0,0183%
0,0367%
0,00734%
0,00550%
0,00550%
0,00367%
0,0110%
0,0275%
0,0257%
0,0771%
0,00917%
0,0220%
0,0679%
0,00367%
0,00917%
0,0239%
0,00917%
0,00917%
0,00550%
0,0183%
0,0128%
0,0349%
0,00917%
0,00367%
0,0220%
0,0147%
0,00550%
0,0183%
0,0495%
0,0587%
0,00550%
0,00550%
0,00734%
0,0917%
0,0128%
0,00734%
0,0147%
0,00734%
0,0183%
0,00367%
0,0202%
0,00367%
0,0605%
0,00367%
0,0110%
0,00550%
0,00550%
0,00917%
0,00550%

53,5%
18,1%
68,0%
6,88%
12,9%
3,82%
34,8%
2,68%
8,13%
25,1%
15,4%
66,0%
27,0%
48,7%
29,6%
42,1%
3,80%
50,8%
51,1%
12,4%
9,46%
16,6%
17,5%
8,62%
27,2%
27,9%
70,3%
68,4%
11,4%
46,5%
81,1%
88,8%
17,4%
2,17%
9,59%
64,3%
18,6%
20,5%
30,9%
32,5%
44,4%
4,42%
19,8%
0,000%
84,4%
13,3%
6,79%
62,7%
13,0%
50,9%
10,00%



0,0202%
0,0330%
0,0257%
0,0275%
0,00550%
0,00367%
0,00183%
0,0459%
0,00367%
0,0128%

26,1%
31,1%
49,3%
14,4%
3,66%
7,54%
7,56%
93,2%
1,59%
40,1%



