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Table.  List of microglia morphological characteristics following CM treatment 

The morphological changes of BV2 cells and PM was defined by five following parameters: 

soma diameter, soma area, process diameter and length, and process length in relation to the 

soma diameter. Data were collected from measurements of 100 cells per CM treatment. 

 

 

 

CM Microglia 

type 

Soma 

diameter 

(µm) 

Soma area 

(µm) 

Process 

Diameter 

(µm) 

Process 

Length 

(µm) 

Process 

Length/ 

Soma 

Diameter 

 

DMEM 

BV2 cells 12.3-15.9 177.18 ± 98 <1-none   < 7  

PM 4,8-6.18 71.56   ± 15 <1  40.2-50.6 > 10x 
 

 

SC-CM 

 

BV2Cells 14.7-21.3 408.21 ± 126.3 <1-none  < 5  

PM 6.9-7.18 78.95   ±  10 <2 35.1-48.7 > 6x 
 

 

 

SCI-CM 

BV2 cells 18.6-44,5 668.87 ± 200.7 2.1-4.2 40.3-53.8 > 2x 
 

PM 24.2-28.1 745.84  ± 115.3 1.3-4.9 23.4-35.6 < 1x 

 

SCI-CM-
BMSCs 

BV2 cells 20.5-25.6 709.21 ± 108 <2 10.3-13.5 < 1x 

PM 14.5-17.8 214.18 ± 104 <3 23.4-30.8 > 1x 
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msc MSC MSC 20130328‐MSProtein Dag1 O

msc MSC MSC 20130328‐MSActin related p

msc MSC MSC 20130328‐MSD‐dopachrom



msc MSC MSC 20130328‐MSHemoglobin s

msc MSC MSC 20130328‐MSAb2‐162 OS=R

msc MSC MSC 20130328‐MSFructose‐bisph

msc MSC MSC 20130328‐MS78 kDa glucos

msc MSC MSC 20130328‐MSAminoacylase

msc MSC MSC 20130328‐MSProtein Col5a2

msc MSC MSC 20130328‐MSUncharacteriz

msc MSC MSC 20130328‐MSTransgelin OS=

msc MSC MSC 20130328‐MSPlectin (Fragm

msc MSC MSC 20130328‐MSIsoform 2 of A

msc MSC MSC 20130328‐MSEGF‐containin

msc MSC MSC 20130328‐MSKeratin, type I

msc MSC MSC 20130328‐MSFatty acid‐bind

msc MSC MSC 20130328‐MSProtein Pxdn O

msc MSC MSC 20130328‐MSProtein Ccbe1

msc MSC MSC 20130328‐MSKeratin, type I

msc MSC MSC 20130328‐MSProtein Krt16 

msc MSC MSC 20130328‐MSPeriostin, oste

msc MSC MSC 20130328‐MSProtein S100‐A

msc MSC MSC 20130328‐MSRibonuclease 

msc MSC MSC 20130328‐MSMyosin light p

msc MSC MSC 20130328‐MSGlutathione S‐

msc MSC MSC 20130328‐MSFerritin OS=Ra

msc MSC MSC 20130328‐MSCollagen alpha

msc MSC MSC 20130328‐MSGlutathione S‐

msc MSC MSC 20130328‐MSMyosin‐9 OS=

msc MSC MSC 20130328‐MSGamma‐enola

msc MSC MSC 20130328‐MSProtein Rrbp1

msc MSC MSC 20130328‐MSFetuin‐B OS=R

msc MSC MSC 20130328‐MSRab GDP disso

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein LOC67

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Rrbp1

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein FAM1

msc Control Control 091012_CTL‐0Beta‐galactosi

msc Control Control 091012_CTL‐0Mast cell carb

msc Control Control 091012_CTL‐0Cytochrome c

msc Control Control 091012_CTL‐0Procollagen‐ly

msc Control Control 091012_CTL‐0Glyceraldehyd

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Neuronal cell 

msc Control Control 091012_CTL‐0Fibronectin OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Zfp236

msc Control Control 091012_CTL‐0Glutathione S‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Plasminogen O

msc Control Control 091012_CTL‐0Glutamate [NM

msc Control Control 091012_CTL‐0Disintegrin an

msc Control Control 091012_CTL‐0Ig gamma‐2A 

msc Control Control 091012_CTL‐0Clathrin heavy

msc Control Control 091012_CTL‐0Glucose‐6‐pho



msc Control Control 091012_CTL‐0Guanine deam

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform 2 of G

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein LOC10

msc Control Control 091012_CTL‐0Olfactomedin‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Phosphorylase

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Col4a2

msc Control Control 091012_CTL‐0CArG‐binding 

msc Control Control 091012_CTL‐0Myosin light p

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐1‐inhibi

msc Control Control 091012_CTL‐0Fatty acid‐bind

msc Control Control 091012_CTL‐0Acid ceramida

msc Control Control 091012_CTL‐0Latent transfo

msc Control Control 091012_CTL‐060S acidic ribo

msc Control Control 091012_CTL‐0Glypican‐1 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Serpin

msc Control Control 091012_CTL‐0Elongation fac

msc Control Control 091012_CTL‐0Adipocyte enh

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Myosin‐9 OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0SPARC OS=Rat

msc Control Control 091012_CTL‐0Glypican 4 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Decorin OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Matrix Gla pro

msc Control Control 091012_CTL‐0Fatty acid‐bind

msc Control Control 091012_CTL‐0Profilin‐1 OS=

msc Control Control 091012_CTL‐014‐3‐3 protein

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐0Inter‐alpha‐try

msc Control Control 091012_CTL‐0Hexokinase‐1 

msc Control Control 091012_CTL‐0NADP‐depend

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Plakophilin 1 (

msc Control Control 091012_CTL‐0Nucleoside dip

msc Control Control 091012_CTL‐0Lysyl oxidase‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Translationally

msc Control Control 091012_CTL‐0Bone morpho

msc Control Control 091012_CTL‐0A disintegrin a

msc Control Control 091012_CTL‐0Malate dehyd

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐enolase

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Map2

msc Control Control 091012_CTL‐0Follistatin‐rela

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha 4 type V

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐interne

msc Control Control 091012_CTL‐0Afamin OS=Ra

msc Control Control 091012_CTL‐0Metalloprotei

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Col6a3

msc Control Control 091012_CTL‐0Peroxiredoxin

msc Control Control 091012_CTL‐0Oligodendrocy

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0L‐lactate dehy

msc Control Control 091012_CTL‐0Connective tis



msc Control Control 091012_CTL‐0FK506 binding

msc Control Control 091012_CTL‐0Plectin (Fragm

msc Control Control 091012_CTL‐0Peptidyl‐proly

msc Control Control 091012_CTL‐0Nucleobindin‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Galectin‐1 OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0Fructose‐bisph

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Hspg2

msc Control Control 091012_CTL‐0Rabphilin‐3A O

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Heat shock pr

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐2‐HS‐gly

msc Control Control 091012_CTL‐0Complement C

msc Control Control 091012_CTL‐0Biglycan OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Calmodulin OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Moesin (Fragm

msc Control Control 091012_CTL‐0Beta‐2‐microg

msc Control Control 091012_CTL‐0Extracellular s

msc Control Control 091012_CTL‐0Cathepsin D O

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Krt16 

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Krt31 

msc Control Control 091012_CTL‐0Platelet‐derive

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Aggrecan core

msc Control Control 091012_CTL‐0Phosphoglyce

msc Control Control 091012_CTL‐0Histone H2A t

msc Control Control 091012_CTL‐0Tubulin alpha‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Lamb1

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐0Procollagen, t

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform B of In

msc Control Control 091012_CTL‐0Complement C

msc Control Control 091012_CTL‐0Cathepsin B O

msc Control Control 091012_CTL‐0Fibulin 1 (Pred

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Glial fibrillary 

msc Control Control 091012_CTL‐0Lumican OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Triosephospha

msc Control Control 091012_CTL‐0Fibronectin ty

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein DJ‐1 O

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐1‐macro

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform 3 of N

msc Control Control 091012_CTL‐0Junction plako

msc Control Control 091012_CTL‐0Polyubiquitin‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Itih2 O

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Transgelin OS=



msc Control Control 091012_CTL‐0Lactadherin O

msc Control Control 091012_CTL‐0Latent‐transfo

msc Control Control 091012_CTL‐0Granulins OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Flnc O

msc Control Control 091012_CTL‐0Growth arrest

msc Control Control 091012_CTL‐0Sodium/potas

msc Control Control 091012_CTL‐0Neuropilin‐2 O

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein S100‐A

msc Control Control 091012_CTL‐0Epididymal se

msc Control Control 091012_CTL‐0Fibronectin OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein‐lysine

msc Control Control 091012_CTL‐0Vinculin OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Filamin alpha 

msc Control Control 091012_CTL‐0Annexin A1 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Vimentin OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0Cystatin‐C OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0Alcohol dehyd

msc Control Control 091012_CTL‐0Histone H4 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Hemoglobin s

msc Control Control 091012_CTL‐0Periostin, oste

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐0Anionic trypsi

msc Control Control 091012_CTL‐0Fibulin‐5 OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Metalloprotei

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein NOV h

msc Control Control 091012_CTL‐0Purine nucleo

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐0Macrophage m

msc Control Control 091012_CTL‐0Actin, aortic s

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Lama4

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Rab GDP disso

msc Control Control 091012_CTL‐0Superoxide dis

msc Control Control 091012_CTL‐0Phosphatidyle

msc Control Control 091012_CTL‐0Apolipoprotei

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Plasminogen a

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Col8a2

msc Control Control 091012_CTL‐0LIM and SH3 d

msc Control Control 091012_CTL‐0Calreticulin OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Cathepsin L1 O

msc Control Control 091012_CTL‐0WD repeat‐co

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Dkk3 O

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐014‐3‐3 protein

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0EGF‐containin

msc Control Control 091012_CTL‐0Transcobalam

msc Control Control 091012_CTL‐0Procollagen, t



msc Control Control 091012_CTL‐0Ribonuclease 

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Krt76 

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Procollagen‐ly

msc Control Control 091012_CTL‐0Coiled‐coil do

msc Control Control 091012_CTL‐0Microtubule‐a

msc Control Control 091012_CTL‐0Ubiquitin‐like 

msc Control Control 091012_CTL‐0Tropomyosin 

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐2‐macro

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Col6a1

msc Control Control 091012_CTL‐0Neurofilamen

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Serotransferri

msc Control Control 091012_CTL‐0Nucleoside dip

msc Control Control 091012_CTL‐0Procollagen C‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Nidogen‐1 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Thy‐1 membra

msc Control Control 091012_CTL‐0Heat shock co

msc Control Control 091012_CTL‐0Peptidyl‐proly

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Gremlin‐1 OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0Destrin OS=Ra

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Thbs2

msc Control Control 091012_CTL‐0Thymosin beta

msc Control Control 091012_CTL‐0Ab2‐162 OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Histone H2B t

msc Control Control 091012_CTL‐0Serine proteas

msc Control Control 091012_CTL‐0Elongation fac

msc Control Control 091012_CTL‐0Nucleobindin‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Adenylate kin

msc Control Control 091012_CTL‐0Ester hydrolas

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Placenta grow

msc Control Control 091012_CTL‐0RCG32401, iso

msc Control Control 091012_CTL‐0Hemoglobin s

msc Control Control 091012_CTL‐0Transforming 

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Ccbe1

msc Control Control 091012_CTL‐0C‐type lectin d

msc Control Control 091012_CTL‐0Calsyntenin‐1 

msc Control Control 091012_CTL‐0Procollagen, t

msc Control Control 091012_CTL‐0Type II keratin

msc Control Control 091012_CTL‐0Dihydropyrim

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐0Sushi‐repeat‐c

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Peptidyl‐proly

msc Control Control 091012_CTL‐0Follistatin‐rela

msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha



msc Control Control 091012_CTL‐0Collagen alpha

msc Control Control 091012_CTL‐014‐3‐3 protein

msc Control Control 091012_CTL‐0Myelin‐associa

msc Control Control 091012_CTL‐0Ubiquitin carb

msc Control Control 091012_CTL‐0NAD(P)H dehy

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Dag1 O

msc Control Control 091012_CTL‐0Heat shock pr

msc Control Control 091012_CTL‐014‐3‐3 protein

msc Control Control 091012_CTL‐072 kDa type IV

msc Control Control 091012_CTL‐0Tubulin alpha‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Complement C

msc Control Control 091012_CTL‐0Rho GDP‐disso

msc Control Control 091012_CTL‐0Vitamin D‐bin

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Ncam

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein LOC10

msc Control Control 091012_CTL‐0Inhibin beta A

msc Control Control 091012_CTL‐0Serine (Or cys

msc Control Control 091012_CTL‐0Cysteine and g

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐078 kDa glucos

msc Control Control 091012_CTL‐0Peroxiredoxin

msc Control Control 091012_CTL‐0HtrA serine pe

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐actinin‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Pxdn O

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform TGF‐b

msc Control Control 091012_CTL‐0Clusterin OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Dsp O

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform 2 of T

msc Control Control 091012_CTL‐0Tubulin beta‐2

msc Control Control 091012_CTL‐0Peripherin OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Calumenin OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Sulfated glyco

msc Control Control 091012_CTL‐0C1qtnf3 prote

msc Control Control 091012_CTL‐0Fibulin 2, isofo

msc Control Control 091012_CTL‐0Dipeptidyl pep

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Alpha‐actinin‐

msc Control Control 091012_CTL‐0Neurofilamen

msc Control Control 091012_CTL‐0L‐lactate dehy

msc Control Control 091012_CTL‐0Secernin‐1 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Insulin‐like gro

msc Control Control 091012_CTL‐0Annexin A2 OS

msc Control Control 091012_CTL‐0Serum albumi

msc Control Control 091012_CTL‐0Phosphoglyce

msc Control Control 091012_CTL‐0Tropomyosin 

msc Control Control 091012_CTL‐0Cofilin‐1 OS=R

msc Control Control 091012_CTL‐0Osteopontin O

msc Control Control 091012_CTL‐0Uncharacteriz

msc Control Control 091012_CTL‐0Peptidyl‐proly



msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Col5a2

msc Control Control 091012_CTL‐0Actin, cytoplas

msc Control Control 091012_CTL‐0Legumain OS=

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Col4a1

msc Control Control 091012_CTL‐0Protein Lamc1

msc Control Control 091012_CTL‐0Keratin, type I

msc Control Control 091012_CTL‐0Gamma‐enola

msc Control Control 091012_CTL‐0Plastin 3 (T‐iso

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform 3 of T

msc Control Control 091012_CTL‐0Isoform V3 of 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Inter‐alpha try

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐2‐HS‐gly

msc SCI SCI 091012_L‐02 Microtubule‐a

msc SCI SCI 091012_L‐02 Adenosylhom

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ester hydrolas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Myelin‐associa

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Sh3bg

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Ank2 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Aspartate ami

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of P

msc SCI SCI 091012_L‐02 Peroxiredoxin

msc SCI SCI 091012_L‐02 L‐lactate dehy

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Calreticulin OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Col6a3

msc SCI SCI 091012_L‐02 4‐trimethylam

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein LOC10

msc SCI SCI 091012_L‐02 Thioredoxin‐li

msc SCI SCI 091012_L‐02 WD repeat‐co

msc SCI SCI 091012_L‐02 Calretinin OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Sema7

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phosphoglyce

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glyceraldehyd

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ig gamma‐2A 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hydroxyacyl g

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Serpin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Aminoacylase

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glial fibrillary 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein AMBP

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neuronal cell 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Peripherin OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐1‐macro

msc SCI SCI 091012_L‐02 Latexin OS=Ra

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ectonucleotid

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glutathione S‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein SET OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neurofilamen

msc SCI SCI 091012_L‐02 Plectin (Fragm



msc SCI SCI 091012_L‐02 Myosin‐9 OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 78 kDa glucos

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glucose‐6‐pho

msc SCI SCI 091012_L‐02 Guanine deam

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Ncam

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of G

msc SCI SCI 091012_L‐02 F‐actin‐cappin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neurofilamen

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform Gamm

msc SCI SCI 091012_L‐02 14‐3‐3 protein

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glutathione S‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Complement c

msc SCI SCI 091012_L‐02 Creatine kinas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin alpha‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Gamma‐enola

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform Crk‐I o

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hexokinase‐1 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Txndc

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neuromodulin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Myosin light p

msc SCI SCI 091012_L‐02 Vitamin D‐bin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hemoglobin s

msc SCI SCI 091012_L‐02 Adenylate kin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Itih4 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Apolipoprotei

msc SCI SCI 091012_L‐02 Calpain small 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐1‐inhibi

msc SCI SCI 091012_L‐02 Annexin A5 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fibrinogen be

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein DJ‐1 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fructose‐bisph

msc SCI SCI 091012_L‐02 Serotransferri

msc SCI SCI 091012_L‐02 Complement f

msc SCI SCI 091012_L‐02 Rab GDP disso

msc SCI SCI 091012_L‐02 Synaptosomal

msc SCI SCI 091012_L‐02 Latent transfo

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 3 of N

msc SCI SCI 091012_L‐02 Procollagen, t

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glutathione S‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Acyl‐CoA‐bind

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of S

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fibrinogen alp

msc SCI SCI 091012_L‐02 Acylphosphata

msc SCI SCI 091012_L‐02 6‐phosphoglu

msc SCI SCI 091012_L‐02 Granulins OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cysteine and g

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transcriptiona

msc SCI SCI 091012_L‐02 Dihydropyrim

msc SCI SCI 091012_L‐02 Rab GDP disso

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I



msc SCI SCI 091012_L‐02 Hyaluronan an

msc SCI SCI 091012_L‐02 2',3'‐cyclic‐nu

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transgelin OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Triosephospha

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Itih2 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin beta‐5

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Oligodendrocy

msc SCI SCI 091012_L‐02 Heat shock pr

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ig gamma‐1 ch

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transaldolase 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glutamate de

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fascin OS=Rat

msc SCI SCI 091012_L‐02 Elongation fac

msc SCI SCI 091012_L‐02 Elongation fac

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform B of A

msc SCI SCI 091012_L‐02 Collagen alpha

msc SCI SCI 091012_L‐02 Myelin proteo

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tenascin‐R OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Rabphilin‐3A O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Osteoglycin (P

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glyoxalase do

msc SCI SCI 091012_L‐02 Vesicle‐fusing 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fatty acid‐bind

msc SCI SCI 091012_L‐02 Kininogen 1 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Serine proteas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform Glt‐1A

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cathepsin D O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glutathione S‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Aggrecan core

msc SCI SCI 091012_L‐02 Spectrin alpha

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ubiquitin carb

msc SCI SCI 091012_L‐02 Vimentin OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Col4a2

msc SCI SCI 091012_L‐02 Complement C

msc SCI SCI 091012_L‐02 Lysozyme C‐1 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Heat shock co

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of M

msc SCI SCI 091012_L‐02 Histone H3 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Complement C

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐centrac

msc SCI SCI 091012_L‐02 Actin, cytoplas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Histone H4 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Galectin‐1 OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Syntaxin‐1B O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein LOC10

msc SCI SCI 091012_L‐02 Purine nucleo



msc SCI SCI 091012_L‐02 Histone H2B t

msc SCI SCI 091012_L‐02 Filamin alpha 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 CD9 antigen O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Annexin A2 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Cfh OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Annexin A1 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Lamc1

msc SCI SCI 091012_L‐02 Actin, aortic s

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transgelin‐3 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Rho GDP‐disso

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cofilin‐1 OS=R

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neurotrimin O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha 4 type V

msc SCI SCI 091012_L‐02 Afamin OS=Ra

msc SCI SCI 091012_L‐02 Pyruvate kinas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Apolipoprotei

msc SCI SCI 091012_L‐02 14‐3‐3 protein

msc SCI SCI 091012_L‐02 Dihydropterid

msc SCI SCI 091012_L‐02 Moesin (Fragm

msc SCI SCI 091012_L‐02 Procollagen, t

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform Tau‐B

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Psat1 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Coiled‐coil do

msc SCI SCI 091012_L‐02 Serum albumi

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cell cycle exit 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Carbonic anhy

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Ube2l

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Col6a3

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of C

msc SCI SCI 091012_L‐02 Annexin (Frag

msc SCI SCI 091012_L‐02 Myoglobin OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 NADP‐depend

msc SCI SCI 091012_L‐02 Peroxiredoxin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Lactoylglutath

msc SCI SCI 091012_L‐02 Brevican core 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein disulfi

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform M2 of

msc SCI SCI 091012_L‐02 Serine proteas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Dihydropyrim

msc SCI SCI 091012_L‐02 Polyubiquitin‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 ATP synthase 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Carboxylester

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ferritin OS=Ra

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transketolase

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transitional en

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Dihydropyrim



msc SCI SCI 091012_L‐02 Cathepsin B O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Peptidyl‐proly

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ribonuclease 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Thioredoxin O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Amphiphysin O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Hepac

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fibulin 1 (Pred

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Sodium/potas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hyaluronan an

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hemoglobin s

msc SCI SCI 091012_L‐02 Creatine kinas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phosphoglyce

msc SCI SCI 091012_L‐02 L‐lactate dehy

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Zc3h1

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fetuin‐B OS=R

msc SCI SCI 091012_L‐02 Malate dehyd

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Serpin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phosphoglyce

msc SCI SCI 091012_L‐02 Legumain OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Col8a2

msc SCI SCI 091012_L‐02 Serine proteas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Npepp

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein IMPAC

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tropomyosin 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neural cell ad

msc SCI SCI 091012_L‐02 Xaa‐Pro dipep

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin beta‐2

msc SCI SCI 091012_L‐02 Lumican OS=R

msc SCI SCI 091012_L‐02 ATP synthase 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Myristoylated

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cathepsin L1 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glycogen pho

msc SCI SCI 091012_L‐02 Vinculin OS=R

msc SCI SCI 091012_L‐02 Lymphocyte c

msc SCI SCI 091012_L‐02 Copper transp

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of T

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phosphogluco

msc SCI SCI 091012_L‐02 Sodium/potas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Malate dehyd

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein S100‐B

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cytosolic non‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tropomyosin 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Microtubule‐a

msc SCI SCI 091012_L‐02 Profilin‐2 OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Murinoglobuli



msc SCI SCI 091012_L‐02 Peroxiredoxin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Krt86 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glutamine syn

msc SCI SCI 091012_L‐02 14‐3‐3 protein

msc SCI SCI 091012_L‐02 Nidogen‐1 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐actinin‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐2‐macro

msc SCI SCI 091012_L‐02 Dihydrolipoyl 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Apolipoprotei

msc SCI SCI 091012_L‐02 Complement C

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Atp6v

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ig gamma‐2B 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Plasminogen O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐actinin‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fibronectin OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Col5a2

msc SCI SCI 091012_L‐02 Heme binding

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ab2‐162 OS=R

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phosphorylase

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein disulfi

msc SCI SCI 091012_L‐02 Carbonic anhy

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Microtubule‐a

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transgelin‐2 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Contactin‐1 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Transthyretin 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Dsp O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Aconitate hyd

msc SCI SCI 091012_L‐02 Sodium/potas

msc SCI SCI 091012_L‐02 Inter‐alpha‐try

msc SCI SCI 091012_L‐02 Complexin‐1 O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Acylphosphata

msc SCI SCI 091012_L‐02 CD59 glycopro

msc SCI SCI 091012_L‐02 Chaperonin co

msc SCI SCI 091012_L‐02 Epididymal se

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein RGD15

msc SCI SCI 091012_L‐02 Plasminogen a

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 3 of T

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hemoglobin s

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein S100‐A

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neurocan core

msc SCI SCI 091012_L‐02 Plastin 3 (T‐iso

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fibulin 2, isofo

msc SCI SCI 091012_L‐02 Calcium/calmo

msc SCI SCI 091012_L‐02 Galectin‐3 OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cell adhesion 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform V3 of 

msc SCI SCI 091012_L‐02 60S acidic ribo

msc SCI SCI 091012_L‐02 C‐reactive pro

msc SCI SCI 091012_L‐02 14‐3‐3 protein



msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein S100a

msc SCI SCI 091012_L‐02 Destrin OS=Ra

msc SCI SCI 091012_L‐02 Hemopexin OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Proteasome s

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin polym

msc SCI SCI 091012_L‐02 Aldose reduct

msc SCI SCI 091012_L‐02 14‐3‐3 protein

msc SCI SCI 091012_L‐02 Microtubule‐a

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fatty acid‐bind

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ig lambda‐2 ch

msc SCI SCI 091012_L‐02 Macrophage‐c

msc SCI SCI 091012_L‐02 Macrophage m

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform IB of S

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐interne

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein S100‐A

msc SCI SCI 091012_L‐02 Glycerol‐3‐pho

msc SCI SCI 091012_L‐02 Beta‐enolase O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Translationally

msc SCI SCI 091012_L‐02 Gamma‐synuc

msc SCI SCI 091012_L‐02 Reticulon‐4 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Lamb1

msc SCI SCI 091012_L‐02 6‐phosphoglu

msc SCI SCI 091012_L‐02 Profilin‐1 OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha globin O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Superoxide dis

msc SCI SCI 091012_L‐02 Prelamin‐A/C 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Inositol mono

msc SCI SCI 091012_L‐02 Adenylyl cycla

msc SCI SCI 091012_L‐02 14‐3‐3 protein

msc SCI SCI 091012_L‐02 Adenine phos

msc SCI SCI 091012_L‐02 Biliverdin redu

msc SCI SCI 091012_L‐02 Kallikrein 6, is

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alcohol dehyd

msc SCI SCI 091012_L‐02 Chloride intra

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ubiquitin‐like 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Kinesin‐1 heav

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐1‐antip

msc SCI SCI 091012_L‐02 Metalloprotei

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Rrbp1

msc SCI SCI 091012_L‐02 CArG‐binding 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fructose‐bisph

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 1 of C

msc SCI SCI 091012_L‐02 Nucleoside dip

msc SCI SCI 091012_L‐02 Secernin‐1 OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin beta‐2

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ribonuclease 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phospholysine

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein LOC67

msc SCI SCI 091012_L‐02 Prostaglandin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cystatin‐C OS=

msc SCI SCI 091012_L‐02 Clathrin heavy



msc SCI SCI 091012_L‐02 T‐kininogen 2 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein CutA O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Hbb‐b

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Hspg2

msc SCI SCI 091012_L‐02 Proteasome s

msc SCI SCI 091012_L‐02 Serine/threon

msc SCI SCI 091012_L‐02 C‐C motif chem

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ubiquitin carb

msc SCI SCI 091012_L‐02 Anionic trypsi

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐1B‐glyc

msc SCI SCI 091012_L‐02 Apolipoprotei

msc SCI SCI 091012_L‐02 Haptoglobin O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Dynein light ch

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin beta‐3

msc SCI SCI 091012_L‐02 Neurofilamen

msc SCI SCI 091012_L‐02 60S acidic ribo

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of A

msc SCI SCI 091012_L‐02 Histone H2A t

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin alpha‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 NSFL1 cofacto

msc SCI SCI 091012_L‐02 Histidine‐rich 

msc SCI SCI 091012_L‐02 Monocyte diff

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein Flnc O

msc SCI SCI 091012_L‐02 Protein LOC10

msc SCI SCI 091012_L‐02 Cytochrome c

msc SCI SCI 091012_L‐02 D‐dopachrom

msc SCI SCI 091012_L‐02 Nucleoside dip

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ubiquitin thio

msc SCI SCI 091012_L‐02 Carbonic anhy

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ig kappa chain

msc SCI SCI 091012_L‐02 Phosphatidyle

msc SCI SCI 091012_L‐02 Acidic leucine

msc SCI SCI 091012_L‐02 Keratin, type I

msc SCI SCI 091012_L‐02 V‐type proton

msc SCI SCI 091012_L‐02 Alpha‐enolase

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of L

msc SCI SCI 091012_L‐02 2,3‐bisphosph

msc SCI SCI 091012_L‐02 Calmodulin OS

msc SCI SCI 091012_L‐02 Histidine triad

msc SCI SCI 091012_L‐02 Fatty acid‐bind

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 3 of D

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoaspartyl pe

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Superoxide dis

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of L

msc SCI SCI 091012_L‐02 Heat shock 70

msc SCI SCI 091012_L‐02 Tubulin alpha‐

msc SCI SCI 091012_L‐02 Uncharacteriz

msc SCI SCI 091012_L‐02 Peptidyl‐proly

msc SCI SCI 091012_L‐02 Junctional adh



msc SCI SCI 091012_L‐02 Thy‐1 membra

msc SCI SCI 091012_L‐02 Heat shock pr

msc SCI SCI 091012_L‐02 Peroxiredoxin

msc SCI SCI 091012_L‐02 Sulfated glyco

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform Kidne

msc SCI SCI 091012_L‐02 Branched‐cha

msc SCI SCI 091012_L‐02 Beta‐2‐microg

msc SCI SCI 091012_L‐02 Thymosin beta

msc SCI SCI 091012_L‐02 Isoform 2 of A

msc SCI SCI 091012_L‐02 Ubiquitin‐conj

msc

END OF FILE



uraj Blasko2, Jan Rosocha3,Timea Spakova3, Christophe Lefebvre1, Isabelle Fournier1, Michel Salz

ot_ref_proteome_112011.fasta

base

ants?: Yes

a (Monoisotopic)

(Monoisotopic)

C (Carbamidomethyl)

on M (Oxidation), +42 on n (Acetyl), +80 on Y (Phospho)

s_Uniprot_ref_proteome_112011.fasta (unknown version, 35683 entries)

Cs: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4,+5,+6,+7 and above]

02: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4,+5,+6,+7,+8 and above]

Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4,+5,+6,+7,+8 and above]

01.1)

a (Monoisotopic)

(Monoisotopic)

C (Carbamidomethyl)

on n (Glu‐>pyro‐Glu), ‐17 on n (Ammonia‐loss), ‐17 on n (Gln‐>pyro‐Glu), ‐1 on c (Amidated), +16 on M

AT database

Cs: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4 and above]

02: Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4 and above]

Peptide Prophet with Delta Mass Correction [+2 and below,+3,+4 and above]

tions

affold 4\parameters\unimod.xml

de grouping with binary peptide‐protein weights



2 peptides minimum

Protein accessDatabase sourProtein molecProtein identifExclusive uniqExclusive uniqTotal spectrum

sp|P58775‐2|RAT.fasta 32 958,6 100,0 % 5 5 5

sp|Q5XFX0|TARAT.fasta 22 393,8 100,0 % 2 2 3

tr|B2RZA9|B2RAT.fasta 17 862,3 100,0 % 2 2 2

sp|P62815|VARAT.fasta 56 552,3 99,9 % 0 0 0

sp|Q07936|A RAT.fasta 38 680,2 100,0 % 3 3 10

sp|O88201|C RAT.fasta 36 387,5 100,0 % 6 6 6

tr|F1LP57|F1LRAT.fasta 41 102,6 92,2 % 0 0 0

tr|F1LS57|F1LRAT.fasta 125 961,6 100,0 % 4 4 7

sp|Q6IG05|K2RAT.fasta 59 027,2 100,0 % 2 2 10

sp|Q00918|LTRAT.fasta 186 590,5 100,0 % 0 0 0

sp|P13697|MRAT.fasta 64 004,3 36,9 % 0 0 0

tr|Q642B0|Q6RAT.fasta 62 563,0 97,6 % 0 0 0

sp|O35244|P RAT.fasta 24 819,9 100,0 % 2 2 2

sp|Q6AYC4|CRAT.fasta 38 799,7 100,0 % 2 2 2

sp|Q5QD51‐2RAT.fasta 181 102,3 99,8 % 0 0 0

tr|D3ZWH5|DRAT.fasta 28 014,0 21,1 % 0 0 0

sp|P04642|LDRAT.fasta 36 450,8 100,0 % 4 4 5

tr|D3ZQ25|D3RAT.fasta 78 070,0 100,0 % 4 4 7

sp|P05539|CORAT.fasta 134 572,0 100,0 % 3 3 17

tr|D4A2G6|D4RAT.fasta 129 725,6 100,0 % 22 23 78

sp|Q6Q0N0|CRAT.fasta 106 259,2 100,0 % 4 4 6

sp|Q810F4|FARAT.fasta 24 713,9 100,0 % 2 2 2

tr|Q62669|Q6RAT.fasta 16 022,6 8,5 % 0 0 0

tr|Q3MID6|QRAT.fasta 37 148,8 100,0 % 6 9 16

tr|F1MAA7|F RAT.fasta 177 385,1 100,0 % 1 1 1

sp|P04692‐3|RAT.fasta 32 682,0 98,4 % 0 0 0

sp|P02262|H2RAT.fasta 14 078,0 100,0 % 4 5 12

sp|Q9JI03|CORAT.fasta 183 990,1 100,0 % 28 40 102

sp|Q2PQA9|KRAT.fasta 109 531,6 99,7 % 0 0 0

sp|Q6P9V9|T RAT.fasta 50 151,7 100,0 % 2 2 2

sp|P16086|SPTA2_RAT 0,0 100,0 % 0 0 0

tr|D3ZPA9|D3ZPA9_RAT 0,0 100,0 % 4 4 8

tr|D3ZEI4|D3 RAT.fasta 46 530,2 100,0 % 0 0 0

sp|P63029|TCRAT.fasta 19 462,9 9,9 % 0 0 0

tr|Q5PQU1|Q5PQU1_RAT 0,0 9,9 % 0 0 0

sp|Q99PW7|FRAT.fasta 27 107,4 100,0 % 4 4 4

tr|F1LS40|F1LRAT.fasta 129 838,5 100,0 % 100 136 1002

sp|Q5GFD9|IMRAT.fasta 35 995,6 94,6 % 0 0 0

tr|D3ZQN7|D RAT.fasta 202 784,2 100,0 % 2 2 2

tr|Q5XI38|Q5RAT.fasta 70 124,7 99,7 % 0 0 0

tr|D4ABR6|D4RAT.fasta 0,0 99,8 % 0 0 0

sp|Q01129|P RAT.fasta 39 806,8 100,0 % 1 1 1

sp|Q7M0E3|DRAT.fasta 18 534,1 100,0 % 4 4 5

tr|Q9JI04|Q9JRAT.fasta 171 575,7 100,0 % 3 3 3



tr|F1M983|F1RAT.fasta 140 007,0 7,9 % 0 0 0

sp|P21575‐3|RAT.fasta 92 378,1 99,0 % 0 0 0

tr|D3ZQR7|D3RAT.fasta 87 014,0 100,0 % 14 14 18

tr|F8WGA3|F RAT.fasta 42 336,0 96,1 % 0 0 0

tr|A7M777|A7M777_RAT 0,0 100,0 % 5 5 5

sp|P04639|APRAT.fasta 30 062,4 8,9 % 0 0 0

sp|Q9ERB4‐2 RAT.fasta 300 004,9 24,9 % 0 0 0

sp|P68255|14RAT.fasta 27 779,4 100,0 % 2 2 3

sp|P07151|B2RAT.fasta 13 720,0 100,0 % 4 6 8

sp|Q9R0J8|LGRAT.fasta 49 465,8 99,9 % 0 0 0

sp|P62738|ACRAT.fasta 42 010,1 100,0 % 6 7 10

tr|D4ADG9|DRAT.fasta 66 931,9 100,0 % 4 4 4

tr|F1LUQ1|F1LUQ1_RAT 0,0 100,0 % 5 5 5

sp|P31044|PERAT.fasta 20 801,4 95,0 % 1 1 1

tr|F1M9V7|F1RAT.fasta 103 347,0 100,0 % 0 0 0

tr|F1M7P4|F1RAT.fasta 53 983,3 24,9 % 0 0 0

sp|P11598|PDRAT.fasta 56 625,5 92,0 % 0 0 0

sp|Q9WVH8| RAT.fasta 50 159,8 100,0 % 1 1 2

sp|Q5XII0|EP RAT.fasta 25 639,5 100,0 % 4 4 5

sp|Q63416|ITRAT.fasta 99 099,5 100,0 % 1 1 2

sp|P16975|SPRAT.fasta 34 295,7 100,0 % 16 25 155

sp|O35793|GRAT.fasta 20 680,0 100,0 % 1 1 2

sp|P97697|IMRAT.fasta 30 511,6 95,8 % 0 0 0

sp|P82995|HSRAT.fasta 84 818,3 100,0 % 2 2 2

sp|P20961|PARAT.fasta 45 010,6 100,0 % 20 29 68

sp|P30121|TI RAT.fasta 24 357,0 100,0 % 11 14 29

tr|Q6IFV6|Q6RAT.fasta 50 675,4 100,0 % 5 5 5

tr|D4A7Y1|D4RAT.fasta 224 612,0 100,0 % 8 9 15

tr|B5DF94|B5DF94_RAT,tr| 0,0 100,0 % 2 2 7

sp|P09812|PYRAT.fasta 97 276,7 93,3 % 0 0 0

sp|P08721|OSRAT.fasta 34 962,7 100,0 % 4 4 5

tr|D3ZUK7|D3ZUK7_RAT 0,0 9,4 % 0 0 0

tr|D3ZRK9|D3RAT.fasta 0,0 99,9 % 0 0 0

tr|D3ZJ08|D3RAT.fasta 15 388,7 100,0 % 2 2 2

sp|Q08163|C RAT.fasta 51 588,9 15,6 % 0 0 0

sp|P19332‐2|RAT.fasta 71 773,6 79,1 % 0 0 0

sp|P36953|AFRAT.fasta 69 336,5 99,5 % 0 0 0

sp|Q63544|SYRAT.fasta 12 975,3 31,7 % 0 0 0

sp|P00697|LYRAT.fasta 16 729,2 100,0 % 3 3 6

sp|P02091|H RAT.fasta 15 979,4 100,0 % 2 2 10

sp|Q99MZ8|LRAT.fasta 29 969,9 100,0 % 2 2 2

tr|D4AC70|D4RAT.fasta 73 452,3 100,0 % 2 2 2

sp|P10860|DHRAT.fasta 61 417,4 98,8 % 0 0 0

sp|Q9R0D6|TRAT.fasta 47 421,5 100,0 % 4 4 4

sp|Q6P7Q4|L RAT.fasta 20 820,7 99,2 % 0 0 0

sp|P15999|ATRAT.fasta 59 755,2 100,0 % 1 1 1

sp|P06238|A2RAT.fasta 163 785,7 100,0 % 2 3 6

tr|F1LPS8|F1LRAT.fasta 33 737,1 43,9 % 0 0 0

sp|P36972|APRAT.fasta 19 546,6 100,0 % 2 2 2

sp|Q9JHU0|DRAT.fasta 61 539,8 98,2 % 0 0 0

tr|F1M798|F1RAT.fasta 111 649,0 100,0 % 2 2 2



sp|P62161|CARAT.fasta 16 838,0 100,0 % 3 3 4

sp|P17475|A1RAT.fasta 46 137,6 99,7 % 0 0 0

tr|F1MA59|F1RAT.fasta 160 614,4 100,0 % 4 4 4

sp|P60711|ACRAT.fasta 41 737,8 100,0 % 18 33 105

sp|P11980|KPRAT.fasta 57 818,6 100,0 % 3 3 6

sp|Q00715|HRAT.fasta 13 990,6 100,0 % 3 4 13

sp|Q9JK11|RTRAT.fasta 126 391,0 100,0 % 0 0 0

sp|P55068|PGRAT.fasta 96 057,1 97,9 % 0 0 0

tr|F1M9B2|F1RAT.fasta 28 948,7 100,0 % 12 14 34

sp|P47709|RPRAT.fasta 75 833,3 100,0 % 0 0 0

sp|P31000|VIRAT.fasta 53 733,9 100,0 % 23 26 52

tr|F1LM30|F1RAT.fasta 51 745,4 89,6 % 0 0 0

sp|Q07439|HRAT.fasta 70 186,8 100,0 % 2 2 2

tr|B2RYM3|B RAT.fasta 100 589,7 15,0 % 0 0 0

sp|P07722|MRAT.fasta 69 352,9 48,1 % 0 0 0

sp|P16636|LYRAT.fasta 46 558,9 100,0 % 2 2 2

tr|F1M566|F1RAT.fasta 230 834,3 100,0 % 5 5 5

sp|P02650|APRAT.fasta 35 753,4 100,0 % 5 5 6

tr|F1LR02|F1 RAT.fasta 134 646,3 99,4 % 0 0 0

tr|B0K010|B0RAT.fasta 14 091,9 98,6 % 0 0 0

sp|P02454|CORAT.fasta 137 953,8 100,0 % 98 147 996

sp|P04764|ENRAT.fasta 47 129,0 100,0 % 8 9 14

tr|F1M8G9|F RAT.fasta 91 166,5 97,5 % 0 0 0

sp|Q07257‐2|RAT.fasta 50 535,3 100,0 % 4 4 5

sp|Q68FP1‐2|RAT.fasta 86 067,9 99,4 % 1 1 1

sp|P10719|ATRAT.fasta 56 354,3 100,0 % 3 3 3

sp|P0CG51|URAT.fasta 14 728,9 100,0 % 2 2 8

sp|Q03626|MRAT.fasta 165 327,3 93,5 % 0 0 0

sp|P05544|SPRAT.fasta 46 279,0 30,1 % 0 0 0

sp|Q6IG01|K2RAT.fasta 57 256,1 100,0 % 2 2 2

sp|P35053|G RAT.fasta 61 735,5 100,0 % 2 2 3

tr|Q5RJR9|Q5RAT.fasta 46 563,0 100,0 % 3 4 4

sp|Q64559‐1|RAT.fasta 37 560,3 17,5 % 0 0 0

sp|P34058|HSRAT.fasta 83 284,3 100,0 % 5 5 5

sp|P05708|HXRAT.fasta 102 411,0 99,8 % 0 0 0

sp|Q6P0K8|P RAT.fasta 81 801,9 100,0 % 8 11 15

tr|F1LM42|F1RAT.fasta 434 346,5 100,0 % 0 0 0

sp|P85972|VIRAT.fasta 116 617,3 100,0 % 5 6 7

sp|P11442|CLRAT.fasta 0,0 100,0 % 1 1 1

sp|P05982|NQRAT.fasta 30 947,5 100,0 % 5 6 6

sp|P21961|CBPA3_RAT‐DEC0,0 99,8 % 0 0 0

sp|Q6P7B4|F RAT.fasta 58 207,2 100,0 % 0 0 0

tr|D3ZP82|D3RAT.fasta 83 627,0 100,0 % 6 7 9

sp|Q6IFU7|K1RAT.fasta 50 214,0 100,0 % 3 3 6

tr|C0JPT7|C0JRAT.fasta 280 485,3 100,0 % 4 4 4

sp|P63329‐2|RAT.fasta 58 645,7 99,4 % 0 0 0

tr|F8WG88|F RAT.fasta 60 600,9 100,0 % 16 22 54

sp|Q63691|C RAT.fasta 40 055,2 15,7 % 0 0 0

sp|P09606|G RAT.fasta 42 268,3 34,9 % 0 0 0

sp|P24268|CARAT.fasta 44 682,0 100,0 % 6 9 11

sp|Q4FZU2|K RAT.fasta 59 250,6 100,0 % 3 3 27



sp|Q9Z1P2|A RAT.fasta 102 963,9 100,0 % 7 7 8

sp|P09006|SPRAT.fasta 46 654,0 27,2 % 0 0 0

sp|Q05982|NRAT.fasta 17 193,0 100,0 % 6 7 10

tr|D3ZK12|D3ZK12_RAT 0,0 100,0 % 8 8 12

tr|D3ZFH5|D3RAT.fasta 106 528,4 100,0 % 3 3 7

tr|F1LRX5|F1LRX5_RAT 0,0 100,0 % 0 0 0

sp|P31722|C1RAT.fasta 25 685,9 27,9 % 0 0 0

sp|O08628|P RAT.fasta 50 185,1 100,0 % 16 18 44

sp|P39069|KARAT.fasta 21 584,4 99,6 % 0 0 0

tr|E9PSV5|E9 RAT.fasta 40 490,9 100,0 % 0 0 0

sp|P07895|SORAT.fasta 24 674,3 99,5 % 0 0 0

sp|P13941|CORAT.fasta 138 936,9 100,0 % 54 76 337

tr|F1LYE8|F1LYE8_RAT 0,0 100,0 % 0 0 0

tr|D3ZFC6|D3RAT.fasta 103 757,3 92,4 % 0 0 0

tr|E9PSN4|E9RAT.fasta 203 528,4 100,0 % 2 2 2

sp|P10111|PPRAT.fasta 17 874,8 100,0 % 5 6 16

sp|P19944|RLRAT.fasta 11 498,1 95,0 % 1 1 1

sp|P13221|AARAT.fasta 46 429,5 13,8 % 0 0 0

sp|P04937|FI RAT.fasta 272 503,7 91,8 % 1 1 2

tr|D3ZQM5|D3ZQM5_RAT 0,0 100,0 % 5 5 7

sp|P85971|6PRAT.fasta 27 235,0 100,0 % 2 2 2

sp|P17246|TGRAT.fasta 44 330,0 100,0 % 3 3 3

tr|Q5I0M1|Q RAT.fasta 38 457,3 28,6 % 0 0 0

tr|D3Z8P5|D3RAT.fasta 35 269,8 99,7 % 0 0 0

sp|P35704|PRRAT.fasta 21 784,1 99,8 % 1 1 1

sp|Q4QRB4|TRAT.fasta 50 418,7 95,0 % 1 1 1

sp|P01026|CORAT.fasta 186 462,2 100,0 % 5 5 9

sp|Q63772|GRAT.fasta 74 637,2 99,6 % 1 1 1

sp|P14480|FI RAT.fasta 54 235,8 97,7 % 0 0 0

sp|P62804|H4RAT.fasta 11 367,7 100,0 % 5 6 12

tr|D3ZVB7|D3RAT.fasta 34 071,5 100,0 % 2 2 2

sp|P04785|PDRAT.fasta 56 953,4 100,0 % 1 1 1

sp|P02680‐2|RAT.fasta 50 634,3 63,6 % 0 0 0

sp|Q9JI85|NURAT.fasta 50 091,2 100,0 % 5 8 14

sp|Q01177|P RAT.fasta 90 535,1 100,0 % 1 1 1

sp|P10960|SARAT.fasta 61 122,8 100,0 % 6 6 6

tr|Q6AYQ9|QRAT.fasta 23 009,6 100,0 % 5 8 9

sp|Q5RJP7|PGRAT.fasta 41 932,9 100,0 % 4 4 4

sp|Q6IG00|K2RAT.fasta 57 668,2 5,1 % 0 0 0

tr|Q9ES33|Q9RAT.fasta 30 762,0 100,0 % 7 11 26

sp|Q9R1E9|C RAT.fasta 37 755,2 100,0 % 11 11 29

sp|Q63768‐2|RAT.fasta 33 844,8 9,8 % 0 0 0

sp|P25113|PGRAT.fasta 28 832,8 100,0 % 4 4 4

sp|Q63560|MRAT.fasta 100 484,2 100,0 % 0 0 0

sp|Q6AY84|S RAT.fasta 46 396,0 21,3 % 0 0 0

sp|Q9WUW3 RAT.fasta 67 296,6 8,1 % 0 0 0

sp|P51635|AKRAT.fasta 36 506,2 100,0 % 4 4 9

tr|Q9QX80|QRAT.fasta 30 853,6 16,9 % 0 0 0

tr|F1LRZ7|F1LRAT.fasta 114 411,8 100,0 % 2 2 17

sp|Q6P6Q2|KRAT.fasta 61 827,3 100,0 % 19 23 110

sp|P35213|14RAT.fasta 28 055,2 100,0 % 1 1 2



tr|D3ZDF6|D3ZDF6_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

tr|F1LM84|F1RAT.fasta 137 037,9 100,0 % 17 17 27

sp|P33436|MRAT.fasta 74 151,7 100,0 % 24 28 59

tr|F1LMV6|F1RAT.fasta 332 400,6 100,0 % 24 27 43

sp|Q9WV75|SRAT.fasta 36 014,6 100,0 % 2 2 3

sp|P12839|N RAT.fasta 95 790,7 100,0 % 0 0 0

tr|F1LUV9|F1RAT.fasta 92 311,9 99,3 % 0 0 0

sp|Q6P6V0|GRAT.fasta 62 829,3 100,0 % 0 0 0

tr|F1LUH9|F1LUH9_RAT 0,0 100,0 % 3 3 3

sp|P48679|LMRAT.fasta 74 325,0 100,0 % 5 5 6

sp|P97685‐3|RAT.fasta 132 181,4 99,8 % 0 0 0

sp|Q9EPB1|DRAT.fasta 55 115,3 100,0 % 2 2 5

tr|D3ZM43|D3ZM43_RAT 0,0 99,9 % 0 0 0

tr|F1LNH3|F1RAT.fasta 109 660,6 100,0 % 4 4 4

sp|P45592|CORAT.fasta 18 533,2 100,0 % 6 6 6

sp|P09951‐2|RAT.fasta 73 988,3 7,6 % 0 0 0

sp|Q5XIF6|TBRAT.fasta 49 924,6 95,0 % 1 1 1

sp|Q62930|C RAT.fasta 62 282,5 99,5 % 0 0 0

sp|P02688‐2|RAT.fasta 18 488,3 100,0 % 2 2 4

sp|P14141|CARAT.fasta 29 431,8 100,0 % 0 0 0

sp|O35276|NRAT.fasta 103 899,5 100,0 % 2 2 2

sp|Q6IFU8|K1RAT.fasta 48 123,9 100,0 % 6 7 24

sp|Q63041|A RAT.fasta 167 126,0 100,0 % 1 1 1

tr|D3ZVQ0|D RAT.fasta 95 780,8 99,3 % 0 0 0

sp|P47819|G RAT.fasta 49 957,9 100,0 % 1 1 23

sp|P50399|G RAT.fasta 50 539,1 100,0 % 5 5 5

tr|B2GV03|B2GV03_RAT 0,0 100,0 % 0 0 0

sp|P61983|14RAT.fasta 28 303,1 100,0 % 2 2 4

sp|Q07258|TGRAT.fasta 47 116,4 100,0 % 2 2 2

sp|P07335|KCRAT.fasta 42 726,1 25,9 % 0 0 0

tr|D3ZQP6|D3RAT.fasta 75 143,5 100,0 % 1 1 1

sp|A2RUV9|ARAT.fasta 128 063,7 100,0 % 6 6 12

sp|P07632|SORAT.fasta 15 910,7 100,0 % 4 4 7

tr|F8WFW0|F8WFW0_RAT 0,0 99,8 % 0 0 0

sp|P03994|H RAT.fasta 40 262,4 99,7 % 0 0 0

sp|P04905|GSRAT.fasta 25 915,9 96,2 % 0 0 0

sp|Q00959|NMDE1_RAT‐DE0,0 99,8 % 0 0 0

sp|P02770|ALRAT.fasta 68 731,2 100,0 % 3 5 32

tr|Q8CHN5|QRAT.fasta 16 363,9 100,0 % 5 6 9

sp|Q5XI73|GDRAT.fasta 23 408,0 100,0 % 5 6 7

sp|P24368|PPRAT.fasta 23 802,9 100,0 % 8 9 9

sp|Q9WUQ1|RAT.fasta 105 705,8 100,0 % 3 3 3

tr|Q6IN22|Q6RAT.fasta 37 544,1 100,0 % 15 19 49

tr|D3ZQ74|D3RAT.fasta 83 615,3 100,0 % 1 1 1

tr|E9PSN2|E9RAT.fasta 0,0 100,0 % 1 1 1

tr|F1LRL9|F1LRAT.fasta 269 643,4 100,0 % 0 0 0

sp|P11232|THRAT.fasta 11 673,3 100,0 % 2 2 4

sp|Q5RKI0|WRAT.fasta 66 181,1 81,8 % 0 0 0

sp|P60203|MRAT.fasta 30 077,7 100,0 % 3 3 4

sp|O88989|MRAT.fasta 36 483,9 100,0 % 4 4 4

tr|B1WC91|B RAT.fasta 35 043,1 100,0 % 6 8 21



tr|D3ZZ86|D3RAT.fasta 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P04797|G3RAT.fasta 35 828,1 100,0 % 0 0 0

sp|P85515|ACRAT.fasta 42 615,2 97,5 % 0 0 0

sp|Q63945|SERAT.fasta 33 406,4 99,1 % 0 0 0

sp|P02767|TTRAT.fasta 15 719,9 94,3 % 0 0 0

sp|P04276|VTRAT.fasta 53 545,6 99,9 % 0 0 0

tr|D3ZTX4|D3ZTX4_RAT‐DEC0,0 99,8 % 0 0 0

sp|P60881|SNRAT.fasta 23 315,4 13,0 % 0 0 0

sp|Q64361|LXRAT.fasta 25 579,1 95,0 % 1 1 1

sp|P23593|APRAT.fasta 21 635,8 19,7 % 0 0 0

tr|Q3MIE4|Q3MIE4_RAT 0,0 100,0 % 4 4 4

sp|Q6IMF3|K RAT.fasta 64 831,7 100,0 % 6 9 69

sp|P06686|ATRAT.fasta 112 220,7 91,8 % 0 0 0

sp|P52303‐2|RAT.fasta 104 591,4 5,1 % 0 0 0

sp|Q6IFV1|K1RAT.fasta 52 684,9 100,0 % 10 12 48

tr|D3ZXM9|DRAT.fasta 131 885,3 99,1 % 0 0 0

tr|B2RZ27|B2RAT.fasta 10 476,8 95,0 % 1 1 1

sp|Q63716|P RAT.fasta 22 110,2 100,0 % 4 4 5

sp|P47942|DPRAT.fasta 62 277,9 98,9 % 0 0 0

sp|Q64240|A RAT.fasta 38 851,4 99,7 % 0 0 0

tr|Q3MHS9|QRAT.fasta 58 018,4 27,2 % 0 0 0

sp|P47875|CSRAT.fasta 20 613,2 100,0 % 5 6 6

tr|D3ZTB5|D3RAT.fasta 11 198,3 18,0 % 0 0 0

sp|P20059|H RAT.fasta 51 351,5 98,3 % 0 0 0

sp|Q63434|P RAT.fasta 17 681,3 100,0 % 2 2 2

sp|Q9ESM2|HRAT.fasta 38 047,2 32,2 % 0 0 0

sp|P34926|MRAT.fasta 299 530,8 96,3 % 0 0 0

sp|P70490|MRAT.fasta 47 413,4 100,0 % 15 17 33

sp|Q5FVH0|CRAT.fasta 25 334,7 100,0 % 3 3 3

sp|P47853|PGRAT.fasta 41 708,6 100,0 % 15 22 89

tr|F1LTF8|F1LRAT.fasta 195 626,6 100,0 % 2 2 2

sp|P14046|A1RAT.fasta 163 774,4 99,9 % 1 1 5

sp|Q63202|A RAT.fasta 82 310,9 98,4 % 0 0 0

sp|Q9EPC6|P RAT.fasta 15 002,1 94,3 % 0 0 0

sp|Q6P9T8|TBB2C_RAT 0,0 99,6 % 1 1 1

sp|Q9QUL6|NRAT.fasta 82 655,5 97,3 % 0 0 0

sp|Q6IG02|K2RAT.fasta 69 127,7 100,0 % 8 10 50

sp|P63018|HSRAT.fasta 70 872,8 100,0 % 2 2 2

sp|P47728|CARAT.fasta 31 406,7 16,0 % 0 0 0

sp|P35745|ACRAT.fasta 10 863,2 19,3 % 0 0 0

sp|P07154|CARAT.fasta 37 660,6 100,0 % 7 8 12

tr|A7M778|A RAT.fasta 53 484,3 100,0 % 12 13 20

sp|P42123|LDRAT.fasta 36 612,5 100,0 % 1 1 2

sp|P20909|CORAT.fasta 181 029,5 100,0 % 6 6 6

sp|P05065|ALRAT.fasta 39 352,6 100,0 % 2 2 2

sp|P51886|LURAT.fasta 38 281,3 100,0 % 11 14 46

tr|F1LP60|F1LRAT.fasta 67 653,6 100,0 % 7 8 8

tr|D3ZUL3|D3RAT.fasta 108 807,3 100,0 % 9 9 13

tr|D3ZY51|D3RAT.fasta 67 218,5 100,0 % 3 3 5

tr|F1LQI1|F1LRAT.fasta 34 157,9 7,7 % 0 0 0

sp|P06866|H RAT.fasta 38 563,0 13,0 % 0 0 0



tr|F1LST1|F1LRAT.fasta 202 546,0 100,0 % 96 137 454

tr|D3Z9F8|D3RAT.fasta 212 445,0 100,0 % 69 81 123

tr|D4A6X4|D4RAT.fasta 11 311,9 85,5 % 0 0 0

sp|P06399|FI RAT.fasta 86 687,8 96,6 % 0 0 0

sp|P04904|GSRAT.fasta 25 320,4 43,9 % 0 0 0

tr|F1LPM2|F1LPM2_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|Q63083|NRAT.fasta 53 506,9 100,0 % 10 10 15

sp|P08494|MRAT.fasta 12 037,1 100,0 % 1 1 3

sp|P46462|TERAT.fasta 89 351,8 100,0 % 2 2 2

sp|P62260|14RAT.fasta 29 175,0 100,0 % 3 3 4

sp|P85970|ARRAT.fasta 34 391,8 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZFY8|D3RAT.fasta 16 354,8 97,7 % 0 0 0

tr|F1LPD0|F1 RAT.fasta 0,0 88,7 % 0 0 0

tr|D3ZUM4|DRAT.fasta 73 231,2 100,0 % 1 1 1

sp|P19804|N RAT.fasta 17 283,3 100,0 % 3 3 3

sp|Q6IFW6|K RAT.fasta 56 506,5 100,0 % 20 27 183

sp|B0BND0|ERAT.fasta 50 702,6 6,2 % 0 0 0

sp|Q5FVJ0‐2|RAT.fasta 52 909,0 100,0 % 0 0 0

sp|B2RYG6|ORAT.fasta 31 270,5 62,2 % 1 1 1

sp|P24090|FERAT.fasta 37 981,1 99,4 % 0 0 0

sp|P04636|MRAT.fasta 35 684,2 100,0 % 3 3 4

sp|Q63532|SPRAT.fasta 16 731,5 100,0 % 2 2 3

sp|P11030|ACRAT.fasta 10 027,9 95,8 % 0 0 0

sp|Q6MGD0| RAT.fasta 18 658,7 90,7 % 0 0 0

sp|Q08420|SORAT.fasta 26 619,3 100,0 % 2 3 5

tr|Q5M7T5|QRAT.fasta 52 235,3 100,0 % 1 1 2

tr|F1MAF7|F1RAT.fasta 46 837,1 100,0 % 10 11 12

tr|D3ZWH0|D3ZWH0_RAT‐D0,0 100,0 % 2 2 2

tr|F1LSW0|F1LSW0_RAT 0,0 100,0 % 15 16 58

sp|P01830|THRAT.fasta 18 172,8 100,0 % 1 1 1

sp|B0BNI5|OLRAT.fasta 45 962,3 99,9 % 1 1 1

sp|P18331|INRAT.fasta 47 406,9 100,0 % 12 12 13

sp|Q920J4|TXRAT.fasta 32 249,5 31,3 % 0 0 0

sp|Q6AY61|P RAT.fasta 43 161,1 100,0 % 3 3 3

tr|Q9JKB7|Q9RAT.fasta 50 901,6 100,0 % 1 1 1

sp|P97546‐3|RAT.fasta 43 932,2 100,0 % 2 2 2

sp|Q64537|C RAT.fasta 28 571,1 99,2 % 0 0 0

sp|O88600|HRAT.fasta 94 057,4 100,0 % 1 1 1

sp|P14668|ANRAT.fasta 35 746,5 99,9 % 0 0 0

sp|P05371|CLRAT.fasta 51 375,6 100,0 % 2 2 2

tr|F1MAG6|F1MAG6_RAT 0,0 100,0 % 0 0 0

sp|P07943|ALRAT.fasta 35 797,7 100,0 % 4 4 4

sp|Q5PPN5|TRAT.fasta 18 980,2 27,7 % 0 0 0

sp|P07150|ANRAT.fasta 38 831,0 100,0 % 2 2 3

sp|P00762|TRRAT.fasta 25 959,1 100,0 % 5 6 122

sp|P13233|CNRAT.fasta 47 270,0 99,6 % 0 0 0

sp|P23785|G RAT.fasta 63 366,6 100,0 % 3 3 5

tr|D4A111|D4RAT.fasta 306 150,3 96,0 % 0 0 0

tr|D3ZF59|D3ZF59_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P48500|TPRAT.fasta 26 848,7 100,0 % 6 6 9

sp|P62963|PRRAT.fasta 14 957,3 100,0 % 8 11 18



sp|Q62611‐2|RAT.fasta 64 406,5 100,0 % 5 5 5

sp|P07936|N RAT.fasta 23 603,2 99,1 % 0 0 0

sp|P50137|TKRAT.fasta 67 644,7 100,0 % 0 0 0

sp|P62630|EFRAT.fasta 50 114,2 100,0 % 6 7 15

sp|P12346|TRRAT.fasta 76 395,6 100,0 % 4 5 6

tr|Q6IFZ5|Q6RAT.fasta 61 759,6 100,0 % 2 2 3

sp|Q6P7S1|A RAT.fasta 44 444,6 75,8 % 0 0 0

tr|F1LNN9|F1LNN9_RAT 0,0 100,0 % 2 2 3

sp|P19527|N RAT.fasta 61 336,5 43,9 % 0 0 0

sp|P14841|CYRAT.fasta 15 436,8 100,0 % 5 7 25

tr|Q5U2V1|QRAT.fasta 64 788,7 100,0 % 8 9 9

sp|P11762|LERAT.fasta 14 857,2 100,0 % 6 7 15

tr|D3ZHA0|D3RAT.fasta 290 978,7 99,9 % 0 0 0

sp|Q5XI43|MRAT.fasta 42 734,8 100,0 % 4 4 4

sp|P63102|14RAT.fasta 27 771,9 100,0 % 12 12 23

sp|Q2Q0I9|FNRAT.fasta 194 048,8 100,0 % 9 10 11

tr|D4A0Y1|D4A0Y1_RAT 0,0 100,0 % 6 6 12

sp|Q78P75|DRAT.fasta 10 350,1 27,0 % 0 0 0

sp|Q9ER34|A RAT.fasta 85 436,1 99,8 % 0 0 0

sp|P08413|KCRAT.fasta 60 402,3 99,3 % 0 0 0

tr|F1M9K9|F1RAT.fasta 120 417,4 55,2 % 0 0 0

sp|P05197|EFRAT.fasta 95 286,0 100,0 % 2 2 3

tr|F1LRR0|F1LRR0_RAT,tr|F0,0 100,0 % 25 33 93

tr|D4A856|D4A856_RAT 0,0 15,6 % 0 0 0

tr|D4A115|D4RAT.fasta 240 199,7 100,0 % 7 7 9

sp|Q9JLJ3|AL RAT.fasta 53 653,2 94,3 % 0 0 0

tr|E9PSV0|E9PSV0_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P70564|SPRAT.fasta 42 065,2 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZZX3|D3ZZX3_RAT 0,0 96,7 % 0 0 0

sp|P20760|IGRAT.fasta 35 184,7 12,6 % 0 0 0

tr|Q9QZK5|Q9QZK5_RAT 0,0 100,0 % 1 1 1

sp|Q9QZQ5|NRAT.fasta 38 508,5 100,0 % 7 7 15

tr|D4A5L9|D4RAT.fasta 11 636,0 100,0 % 0 0 0

tr|D3ZD09|D3RAT.fasta 10 071,5 84,9 % 0 0 0

sp|Q00981|URAT.fasta 24 838,2 98,6 % 0 0 0

sp|Q6QD51|CRAT.fasta 107 693,2 100,0 % 4 4 6

sp|P85973|PNRAT.fasta 32 301,7 100,0 % 6 6 6

tr|F1M6Q3|F RAT.fasta 166 252,0 100,0 % 1 1 1

sp|Q9R063|P RAT.fasta 22 178,5 100,0 % 1 1 1

sp|P30904|MRAT.fasta 12 477,4 100,0 % 3 4 4

sp|Q9QXQ0|ARAT.fasta 104 918,2 100,0 % 11 11 20

tr|Q6P6G4|Q RAT.fasta 30 077,3 40,0 % 0 0 0

sp|Q5XI32|CARAT.fasta 30 629,7 100,0 % 1 1 1

sp|P85108|TBRAT.fasta 49 907,1 100,0 % 3 3 3

tr|F1LXC0|F1 RAT.fasta 198 340,6 8,2 % 0 0 0

sp|P30120|TI RAT.fasta 23 794,2 100,0 % 10 16 41

sp|P10760|SARAT.fasta 47 538,9 99,7 % 0 0 0

sp|Q68FS4‐2|RAT.fasta 56 151,2 100,0 % 1 1 1

tr|F1M8K0|F1RAT.fasta 96 707,0 100,0 % 2 2 3

tr|B2RZ72|B2RAT.fasta 19 667,4 100,0 % 2 2 2

sp|P80254|DORAT.fasta 13 133,9 100,0 % 3 3 3



sp|P01946|H RAT.fasta 15 328,7 100,0 % 2 3 3

tr|Q7TP54|Q7RAT.fasta 144 712,1 100,0 % 5 9 22

sp|P09117|ALRAT.fasta 39 284,3 96,8 % 0 0 0

sp|P06761|G RAT.fasta 72 348,5 100,0 % 1 1 1

sp|Q6PTT0|A RAT.fasta 45 822,2 9,2 % 0 0 0

tr|F1LQ00|F1 RAT.fasta 142 475,8 100,0 % 46 63 198

tr|E9PSI7|E9PRAT.fasta 57 166,5 100,0 % 7 10 12

sp|P31232|TARAT.fasta 22 602,7 100,0 % 16 22 51

tr|F1MAL6|F1RAT.fasta 518 261,9 100,0 % 2 2 2

sp|P25304‐2|RAT.fasta 208 638,9 21,9 % 0 0 0

tr|Q5XI84|Q5RAT.fasta 44 849,2 95,0 % 1 1 1

sp|Q6IG03|K2RAT.fasta 60 388,4 100,0 % 3 3 37

sp|P55053|FARAT.fasta 15 059,3 57,5 % 0 0 0

tr|F1M335|F1RAT.fasta 164 854,5 100,0 % 2 2 2

tr|F1LV50|F1 RAT.fasta 34 405,7 100,0 % 2 2 2

sp|Q6IFV4|K1RAT.fasta 47 730,8 100,0 % 2 3 3

tr|Q6IFU9|Q6RAT.fasta 50 777,8 100,0 % 4 6 7

tr|D3ZAF5|D3RAT.fasta 90 059,4 100,0 % 39 56 240

sp|Q6B345|S RAT.fasta 11 065,2 100,0 % 4 6 9

sp|O55004|R RAT.fasta 16 903,2 100,0 % 4 4 5

sp|Q64119|MRAT.fasta 16 974,9 100,0 % 1 1 2

sp|P08009|GSRAT.fasta 25 682,7 100,0 % 1 1 1

tr|Q66HI5|Q6RAT.fasta 21 100,1 5,8 % 0 0 0

sp|P02466|CORAT.fasta 129 564,9 100,0 % 3 3 4

sp|P04906|GSRAT.fasta 23 439,8 100,0 % 4 4 4

sp|Q62812|MRAT.fasta 226 343,8 100,0 % 1 1 1

sp|P07323|ENRAT.fasta 47 141,5 87,3 % 0 0 0

tr|F1M853|F1RAT.fasta 170 987,4 100,0 % 0 0 0

sp|Q9QX79|FRAT.fasta 41 532,1 14,2 % 0 0 0

sp|P50398|G RAT.fasta 50 538,2 48,1 % 0 0 0

tr|D4A5L9|D4RAT.fasta 11 636,0 87,3 % 0 0 0

tr|F1LRX5|F1LRX5_RAT 0,0 97,2 % 0 0 0

sp|Q6IG00|K2RAT.fasta 57 668,2 100,0 % 2 2 2

tr|F1M853|F1RAT.fasta 170 987,4 6,6 % 0 0 0

sp|Q6P7B4|F RAT.fasta 58 207,2 100,0 % 3 3 3

tr|D3ZUM4|DRAT.fasta 73 231,2 100,0 % 2 2 2

sp|P21961|CBPA3_RAT‐DEC0,0 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZD09|D3RAT.fasta 10 071,5 8,8 % 0 0 0

tr|D3ZQ74|D3RAT.fasta 83 615,3 100,0 % 2 2 2

sp|P04797|G3RAT.fasta 35 828,1 100,0 % 1 1 1

tr|D3ZTX4|D3ZTX4_RAT‐DEC0,0 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZXM9|DRAT.fasta 131 885,3 97,5 % 1 1 1

sp|P04937|FI RAT.fasta 272 503,7 100,0 % 2 2 4

tr|F1LXC0|F1 RAT.fasta 198 340,6 100,0 % 2 2 2

sp|P04904|GSRAT.fasta 25 320,4 99,5 % 1 1 1

sp|Q01177|P RAT.fasta 90 535,1 99,5 % 1 1 1

sp|Q00959|NMDE1_RAT‐DE0,0 100,0 % 2 2 2

sp|Q63202|A RAT.fasta 82 310,9 100,0 % 2 2 2

sp|P20760|IGRAT.fasta 35 184,7 85,5 % 0 0 0

sp|P11442|CLRAT.fasta 0,0 40,9 % 0 0 0

sp|Q6P6V0|GRAT.fasta 62 829,3 100,0 % 2 2 3



tr|Q9JKB7|Q9RAT.fasta 50 901,6 97,5 % 1 1 1

sp|Q68FP1‐2|RAT.fasta 86 067,9 99,5 % 1 1 1

tr|D3Z8P5|D3RAT.fasta 35 269,8 73,2 % 0 0 0

sp|B0BNI5|OLRAT.fasta 45 962,3 100,0 % 2 2 3

tr|B2GV03|B2GV03_RAT 0,0 22,3 % 0 0 0

tr|F1M6Q3|F RAT.fasta 166 252,0 100,0 % 2 2 3

tr|Q9QX80|QRAT.fasta 30 853,6 7,3 % 0 0 0

sp|Q64119|MRAT.fasta 16 974,9 100,0 % 3 3 3

sp|P14046|A1RAT.fasta 163 774,4 100,0 % 1 2 2

sp|P55053|FARAT.fasta 15 059,3 99,5 % 1 1 2

sp|Q6P7S1|A RAT.fasta 44 444,6 100,0 % 2 2 2

tr|E9PSN2|E9RAT.fasta 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P19944|RLRAT.fasta 11 498,1 99,5 % 1 1 2

sp|P35053|G RAT.fasta 61 735,5 100,0 % 8 8 9

tr|Q5M7T5|QRAT.fasta 52 235,3 100,0 % 2 2 2

sp|P62630|EFRAT.fasta 50 114,2 100,0 % 4 4 5

sp|A2RUV9|ARAT.fasta 128 063,7 100,0 % 14 15 26

tr|D4A856|D4A856_RAT 0,0 62,0 % 0 0 0

sp|Q62812|MRAT.fasta 226 343,8 100,0 % 2 2 3

sp|P16975|SPRAT.fasta 34 295,7 100,0 % 15 24 58

tr|Q642B0|Q6RAT.fasta 62 563,0 100,0 % 3 3 3

sp|Q01129|P RAT.fasta 39 806,8 100,0 % 3 3 4

sp|P08494|MRAT.fasta 12 037,1 100,0 % 2 2 4

sp|P55051|FARAT.fasta 14 863,7 99,5 % 1 1 1

sp|P62963|PRRAT.fasta 14 957,3 100,0 % 6 7 8

sp|P63102|14RAT.fasta 27 771,9 100,0 % 2 2 2

tr|D3Z9F8|D3RAT.fasta 212 445,0 100,0 % 67 83 134

sp|Q63416|ITRAT.fasta 99 099,5 95,6 % 1 1 1

sp|P05708|HXRAT.fasta 102 411,0 9,7 % 0 0 0

sp|P13697|MRAT.fasta 64 004,3 9,1 % 0 0 0

tr|F1LUQ1|F1LUQ1_RAT 0,0 52,0 % 0 0 0

tr|D3ZY51|D3RAT.fasta 67 218,5 99,5 % 1 1 1

sp|Q05982|NRAT.fasta 17 193,0 100,0 % 1 1 1

tr|D3ZP82|D3RAT.fasta 83 627,0 100,0 % 4 5 5

sp|P63029|TCRAT.fasta 19 462,9 15,8 % 0 0 0

tr|F1M798|F1RAT.fasta 111 649,0 100,0 % 3 3 3

sp|Q9WUQ1|RAT.fasta 105 705,8 99,5 % 1 1 1

sp|O88989|MRAT.fasta 36 483,9 100,0 % 2 2 3

sp|P04764|ENRAT.fasta 47 129,0 100,0 % 8 10 10

tr|F1LP57|F1LRAT.fasta 41 102,6 100,0 % 2 2 2

sp|Q99PW7|FRAT.fasta 27 107,4 99,9 % 1 1 1

tr|Q9JI04|Q9JRAT.fasta 171 575,7 100,0 % 6 7 9

sp|P23565|AIRAT.fasta 56 116,7 11,7 % 0 0 0

sp|P36953|AFRAT.fasta 69 336,5 59,9 % 0 0 0

sp|P30121|TI RAT.fasta 24 357,0 100,0 % 9 12 22

tr|D4A115|D4RAT.fasta 240 199,7 100,0 % 13 13 14

sp|Q63716|P RAT.fasta 22 110,2 97,3 % 1 1 1

tr|Q7TQ25|Q7TQ25_RAT 0,0 39,9 % 0 0 0

tr|Q3MIE4|Q3MIE4_RAT 0,0 97,5 % 1 1 2

sp|P04642|LDRAT.fasta 36 450,8 100,0 % 3 3 3

sp|Q9R1E9|C RAT.fasta 37 755,2 100,0 % 10 11 24



tr|Q5U2V1|QRAT.fasta 64 788,7 100,0 % 7 8 11

tr|F1MAL6|F1RAT.fasta 518 261,9 96,1 % 0 0 0

sp|P10111|PPRAT.fasta 17 874,8 100,0 % 3 4 4

sp|Q9JI85|NURAT.fasta 50 091,2 100,0 % 3 4 5

sp|P11762|LERAT.fasta 14 857,2 100,0 % 4 5 6

sp|P05065|ALRAT.fasta 39 352,6 100,0 % 6 6 9

tr|F1M566|F1RAT.fasta 230 834,3 100,0 % 12 12 17

sp|P47709|RPRAT.fasta 75 833,3 71,5 % 0 0 0

sp|Q4FZU2|K RAT.fasta 59 250,6 100,0 % 4 4 12

sp|P34058|HSRAT.fasta 83 284,3 99,5 % 1 1 1

sp|P24090|FERAT.fasta 37 981,1 90,8 % 0 0 0

sp|P01026|CORAT.fasta 186 462,2 100,0 % 3 3 3

sp|P47853|PGRAT.fasta 41 708,6 100,0 % 16 24 34

sp|P62161|CARAT.fasta 16 838,0 100,0 % 2 3 3

tr|F1LP60|F1LRAT.fasta 67 653,6 100,0 % 11 11 13

sp|P07151|B2RAT.fasta 13 720,0 100,0 % 2 3 4

sp|Q08420|SORAT.fasta 26 619,3 100,0 % 3 5 6

sp|P24268|CARAT.fasta 44 682,0 100,0 % 2 2 2

tr|F1LUH9|F1LUH9_RAT 0,0 100,0 % 2 2 3

tr|Q6IFU9|Q6RAT.fasta 50 777,8 100,0 % 2 3 5

tr|F1MAF7|F1RAT.fasta 46 837,1 18,8 % 0 0 0

sp|Q5RJP7|PGRAT.fasta 41 932,9 100,0 % 5 5 5

tr|D3ZQM5|D3ZQM5_RAT 0,0 100,0 % 23 24 31

tr|D4A7Y1|D4RAT.fasta 224 612,0 100,0 % 21 23 37

sp|P25113|PGRAT.fasta 28 832,8 99,5 % 1 1 1

sp|P02262|H2RAT.fasta 14 078,0 100,0 % 2 2 3

sp|P68370|TBRAT.fasta 50 135,7 99,5 % 1 1 1

tr|D3ZQN7|D RAT.fasta 202 784,2 93,4 % 1 1 1

sp|Q6IG05|K2RAT.fasta 59 027,2 7,0 % 0 0 0

tr|D3ZK12|D3ZK12_RAT 0,0 100,0 % 3 3 6

sp|P20909|CORAT.fasta 181 029,5 99,5 % 1 1 1

tr|F1LR02|F1 RAT.fasta 134 646,3 6,8 % 0 0 0

sp|Q62611‐2|RAT.fasta 64 406,5 100,0 % 4 4 4

sp|Q5FVH0|CRAT.fasta 25 334,7 100,0 % 2 2 2

tr|Q6IN22|Q6RAT.fasta 37 544,1 100,0 % 7 8 12

tr|D3ZQ25|D3RAT.fasta 78 070,0 100,0 % 3 3 4

tr|D3ZDF6|D3ZDF6_RAT 0,0 99,4 % 1 1 2

sp|P47819|G RAT.fasta 49 957,9 100,0 % 2 3 5

sp|P51886|LURAT.fasta 38 281,3 100,0 % 10 12 21

sp|Q6IFU8|K1RAT.fasta 48 123,9 100,0 % 5 5 14

sp|P48500|TPRAT.fasta 26 848,7 100,0 % 4 4 4

sp|Q2Q0I9|FNRAT.fasta 194 048,8 100,0 % 12 13 15

sp|O88767|PARAT.fasta 19 974,3 99,5 % 1 2 3

sp|Q63041|A RAT.fasta 167 126,0 99,5 % 1 1 1

sp|P97546‐3|RAT.fasta 43 932,2 8,8 % 0 0 0

sp|Q6P0K8|P RAT.fasta 81 801,9 100,0 % 6 6 6

sp|P0CG51|URAT.fasta 14 728,9 99,0 % 1 1 1

tr|D3ZFH5|D3RAT.fasta 106 528,4 100,0 % 2 2 4

sp|P02454|CORAT.fasta 137 953,8 100,0 % 87 133 456

tr|F1LNN9|F1LNN9_RAT 0,0 100,0 % 3 3 5

sp|P31232|TARAT.fasta 22 602,7 100,0 % 8 9 12



sp|P70490|MRAT.fasta 47 413,4 100,0 % 6 6 6

sp|Q00918|LTRAT.fasta 186 590,5 100,0 % 4 4 6

sp|P23785|G RAT.fasta 63 366,6 100,0 % 7 7 12

tr|D3ZHA0|D3RAT.fasta 290 978,7 95,1 % 0 0 0

sp|Q63772|GRAT.fasta 74 637,2 100,0 % 3 3 3

sp|P06687|ATRAT.fasta 111 694,4 9,4 % 0 0 0

sp|O35276|NRAT.fasta 103 899,5 99,5 % 1 1 1

sp|Q6B345|S RAT.fasta 11 065,2 100,0 % 2 2 2

tr|Q8CHN5|QRAT.fasta 16 363,9 99,9 % 1 1 4

tr|F1LST1|F1LRAT.fasta 202 546,0 100,0 % 91 132 265

sp|P16636|LYRAT.fasta 46 558,9 100,0 % 2 2 4

sp|P85972|VIRAT.fasta 116 617,3 100,0 % 7 7 11

tr|C0JPT7|C0JRAT.fasta 280 485,3 100,0 % 18 19 26

sp|P07150|ANRAT.fasta 38 831,0 100,0 % 2 2 2

sp|P31000|VIRAT.fasta 53 733,9 100,0 % 17 17 29

sp|P14841|CYRAT.fasta 15 436,8 100,0 % 4 5 10

sp|P51635|AKRAT.fasta 36 506,2 98,7 % 1 1 1

sp|P62804|H4RAT.fasta 11 367,7 100,0 % 2 2 2

sp|P01946|H RAT.fasta 15 328,7 11,6 % 0 0 0

tr|D3ZAF5|D3RAT.fasta 90 059,4 100,0 % 41 67 107

sp|P02466|CORAT.fasta 129 564,9 99,6 % 1 1 1

sp|P00762|TRRAT.fasta 25 959,1 100,0 % 3 5 7

sp|Q9WVH8| RAT.fasta 50 159,8 100,0 % 4 4 6

sp|P30120|TI RAT.fasta 23 794,2 100,0 % 8 9 13

sp|Q9QZQ5|NRAT.fasta 38 508,5 100,0 % 3 3 4

sp|P85973|PNRAT.fasta 32 301,7 47,7 % 0 0 0

sp|P05539|CORAT.fasta 134 572,0 100,0 % 4 4 10

sp|P30904|MRAT.fasta 12 477,4 99,5 % 1 1 1

sp|P62738|ACRAT.fasta 42 010,1 100,0 % 8 11 16

tr|F1LTF8|F1LRAT.fasta 195 626,6 93,7 % 0 0 0

tr|D4A645|D4A645_RAT‐DE0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P50399|G RAT.fasta 50 539,1 100,0 % 4 4 5

sp|P07632|SORAT.fasta 15 910,7 100,0 % 2 2 5

sp|P31044|PERAT.fasta 20 801,4 99,9 % 1 1 1

sp|P02650|APRAT.fasta 35 753,4 99,5 % 1 1 1

sp|Q6IFU7|K1RAT.fasta 50 214,0 99,5 % 1 1 1

sp|P20961|PARAT.fasta 45 010,6 100,0 % 17 23 42

tr|D4ADG9|DRAT.fasta 66 931,9 100,0 % 3 3 3

sp|Q99MZ8|LRAT.fasta 29 969,9 89,0 % 0 0 0

sp|P18418|CARAT.fasta 47 997,0 72,2 % 0 0 0

sp|P07154|CARAT.fasta 37 660,6 100,0 % 3 4 9

sp|Q5RKI0|WRAT.fasta 66 181,1 44,6 % 0 0 0

sp|Q6IG01|K2RAT.fasta 57 256,1 6,9 % 0 0 0

tr|Q9ES33|Q9RAT.fasta 30 762,0 100,0 % 7 8 12

tr|D3ZF59|D3ZF59_RAT 0,0 100,0 % 6 6 8

sp|Q6IG03|K2RAT.fasta 60 388,4 100,0 % 2 2 8

sp|P62260|14RAT.fasta 29 175,0 100,0 % 2 2 2

sp|Q6P6Q2|KRAT.fasta 61 827,3 100,0 % 13 14 27

tr|Q5XI84|Q5RAT.fasta 44 849,2 100,0 % 2 2 3

sp|Q9R0D6|TRAT.fasta 47 421,5 100,0 % 1 1 1

tr|F1LNH3|F1RAT.fasta 109 660,6 100,0 % 5 6 6



sp|O55004|R RAT.fasta 16 903,2 100,0 % 2 2 3

tr|Q6IFZ5|Q6RAT.fasta 61 759,6 99,6 % 1 1 1

tr|D4A185|D4A185_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZQR7|D3RAT.fasta 87 014,0 100,0 % 13 15 19

sp|Q6QD51|CRAT.fasta 107 693,2 100,0 % 9 9 10

tr|F1LRL9|F1LRAT.fasta 269 643,4 97,5 % 1 1 1

sp|Q5U300|URAT.fasta 117 788,8 52,6 % 0 0 0

sp|P09495|TPRAT.fasta 28 510,4 100,0 % 4 4 8

sp|P06238|A2RAT.fasta 163 785,7 99,5 % 1 1 3

tr|D3ZUL3|D3RAT.fasta 108 807,3 100,0 % 7 7 10

tr|F1LRZ7|F1LRAT.fasta 114 411,8 12,7 % 0 0 0

tr|F1LRR0|F1LRR0_RAT,tr|F0,0 100,0 % 13 16 24

sp|P12346|TRRAT.fasta 76 395,6 54,9 % 0 0 0

sp|P19804|N RAT.fasta 17 283,3 100,0 % 1 2 2

sp|O08628|P RAT.fasta 50 185,1 100,0 % 16 21 35

tr|F1LM84|F1RAT.fasta 137 037,9 100,0 % 14 16 30

sp|P01830|THRAT.fasta 18 172,8 100,0 % 1 1 1

sp|P63018|HSRAT.fasta 70 872,8 100,0 % 3 3 3

sp|P24368|PPRAT.fasta 23 802,9 100,0 % 1 1 1

tr|D3ZM43|D3ZM43_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|O35793|GRAT.fasta 20 680,0 100,0 % 2 2 3

sp|Q7M0E3|DRAT.fasta 18 534,1 100,0 % 2 2 2

tr|D4A2G6|D4RAT.fasta 129 725,6 100,0 % 30 38 66

sp|P62329|TYRAT.fasta 5 052,9 100,0 % 2 3 5

tr|Q7TP54|Q7RAT.fasta 144 712,1 100,0 % 2 3 3

sp|Q00715|HRAT.fasta 13 990,6 99,9 % 1 1 2

sp|Q6AY61|P RAT.fasta 43 161,1 100,0 % 3 3 3

sp|P05197|EFRAT.fasta 95 286,0 100,0 % 3 3 3

sp|Q63083|NRAT.fasta 53 506,9 100,0 % 10 10 11

tr|F1LM30|F1RAT.fasta 51 745,4 78,9 % 0 0 0

sp|P39069|KARAT.fasta 21 584,4 48,9 % 0 0 0

sp|Q5U2Q3|CRAT.fasta 34 992,9 36,3 % 0 0 0

tr|F1LSW0|F1LSW0_RAT 0,0 100,0 % 15 17 26

sp|Q63434|P RAT.fasta 17 681,3 100,0 % 3 3 3

tr|D3ZPA9|D3ZPA9_RAT 0,0 100,0 % 8 10 12

sp|P02091|H RAT.fasta 15 979,4 99,5 % 1 1 1

sp|Q07258|TGRAT.fasta 47 116,4 99,5 % 1 1 2

sp|Q6IFW6|K RAT.fasta 56 506,5 100,0 % 13 20 49

tr|D3ZWH0|D3ZWH0_RAT‐D0,0 97,8 % 0 0 0

tr|F1LV50|F1 RAT.fasta 34 405,7 99,5 % 1 1 4

sp|O88201|C RAT.fasta 36 387,5 100,0 % 2 2 2

sp|Q6Q0N0|CRAT.fasta 106 259,2 100,0 % 2 2 2

tr|D4AC70|D4RAT.fasta 73 452,3 99,9 % 1 1 1

tr|A7M777|A7M777_RAT 0,0 97,5 % 1 1 1

sp|P47942|DPRAT.fasta 62 277,9 10,4 % 0 0 0

sp|P13941|CORAT.fasta 138 936,9 100,0 % 48 63 162

tr|B5DF94|B5DF94_RAT,tr| 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|Q6IFV1|K1RAT.fasta 52 684,9 100,0 % 6 9 16

sp|Q62658|FKRAT.fasta 11 922,7 99,5 % 1 1 1

tr|F8WG88|F RAT.fasta 60 600,9 100,0 % 12 17 34

sp|Q9JI03|CORAT.fasta 183 990,1 100,0 % 19 29 47



tr|F1LS40|F1LRAT.fasta 129 838,5 100,0 % 81 120 347

sp|P61983|14RAT.fasta 28 303,1 99,5 % 1 1 1

sp|P07722|MRAT.fasta 69 352,9 97,9 % 0 0 0

sp|Q00981|URAT.fasta 24 838,2 100,0 % 2 2 2

sp|P05982|NQRAT.fasta 30 947,5 99,9 % 1 1 2

tr|F1M8K0|F1RAT.fasta 96 707,0 94,4 % 1 1 1

sp|P82995|HSRAT.fasta 84 818,3 97,5 % 1 1 1

sp|P68255|14RAT.fasta 27 779,4 99,5 % 1 1 1

sp|P33436|MRAT.fasta 74 151,7 100,0 % 20 26 35

sp|Q6P9V9|T RAT.fasta 50 151,7 100,0 % 1 1 1

sp|Q6IFV4|K1RAT.fasta 47 730,8 100,0 % 2 2 3

sp|P08649|CORAT.fasta 192 164,5 99,5 % 1 1 1

sp|Q5XI73|GDRAT.fasta 23 408,0 100,0 % 3 3 4

sp|P04276|VTRAT.fasta 53 545,6 65,1 % 0 0 0

tr|F1M8G9|F RAT.fasta 91 166,5 5,0 % 0 0 0

tr|F1LPD0|F1 RAT.fasta 0,0 100,0 % 2 2 3

sp|P18331|INRAT.fasta 47 406,9 100,0 % 3 3 5

tr|Q5RJR9|Q5RAT.fasta 46 563,0 100,0 % 1 1 1

sp|P47875|CSRAT.fasta 20 613,2 100,0 % 3 3 6

sp|Q6IMF3|K RAT.fasta 64 831,7 100,0 % 6 10 32

sp|P06761|G RAT.fasta 72 348,5 100,0 % 4 4 6

sp|Q9R063|P RAT.fasta 22 178,5 96,3 % 1 1 1

tr|Q9QZK5|Q9QZK5_RAT 0,0 100,0 % 2 2 3

sp|Q9QXQ0|ARAT.fasta 104 918,2 100,0 % 14 15 26

tr|F1M335|F1RAT.fasta 164 854,5 100,0 % 2 2 2

tr|E9PSV0|E9PSV0_RAT 0,0 100,0 % 1 1 2

sp|Q07257‐2|RAT.fasta 50 535,3 100,0 % 3 3 7

sp|P05371|CLRAT.fasta 51 375,6 97,1 % 0 0 0

tr|F1LMV6|F1RAT.fasta 332 400,6 100,0 % 7 9 10

sp|P58775‐2|RAT.fasta 32 958,6 100,0 % 7 7 7

sp|P85108|TBRAT.fasta 49 907,1 99,5 % 1 1 1

tr|F1M7P4|F1RAT.fasta 53 983,3 22,0 % 0 0 0

tr|Q3MID6|QRAT.fasta 37 148,8 100,0 % 5 7 16

sp|P10960|SARAT.fasta 61 122,8 100,0 % 6 7 9

tr|B1WC91|B RAT.fasta 35 043,1 100,0 % 1 1 1

tr|F1LS57|F1LRAT.fasta 125 961,6 100,0 % 7 7 11

sp|Q9EPB1|DRAT.fasta 55 115,3 100,0 % 4 4 4

tr|F1LPM2|F1LPM2_RAT 0,0 100,0 % 2 2 3

sp|Q9Z1P2|A RAT.fasta 102 963,9 100,0 % 6 6 9

sp|P12839|N RAT.fasta 95 790,7 96,9 % 1 1 1

sp|P42123|LDRAT.fasta 36 612,5 99,5 % 1 1 1

sp|Q6AY84|S RAT.fasta 46 396,0 11,0 % 0 0 0

tr|F1M9B2|F1RAT.fasta 28 948,7 100,0 % 10 14 25

sp|Q07936|A RAT.fasta 38 680,2 100,0 % 3 3 3

sp|P02770|ALRAT.fasta 68 731,2 100,0 % 2 2 5

sp|P16617|PGRAT.fasta 44 539,1 99,0 % 1 1 1

sp|Q63610|T RAT.fasta 29 007,2 100,0 % 2 2 2

sp|P45592|CORAT.fasta 18 533,2 100,0 % 3 3 3

sp|P08721|OSRAT.fasta 34 962,7 100,0 % 7 8 14

tr|D4A0Y1|D4A0Y1_RAT 0,0 100,0 % 4 4 4

tr|Q6AYQ9|QRAT.fasta 23 009,6 100,0 % 5 6 7



tr|F1LQ00|F1 RAT.fasta 142 475,8 100,0 % 39 49 121

sp|P60711|ACRAT.fasta 41 737,8 100,0 % 13 22 38

sp|Q9R0J8|LGRAT.fasta 49 465,8 100,0 % 2 2 2

tr|F1MA59|F1RAT.fasta 160 614,4 100,0 % 5 7 8

tr|F1MAA7|F RAT.fasta 177 385,1 100,0 % 2 2 2

sp|Q6IG02|K2RAT.fasta 69 127,7 100,0 % 4 7 16

sp|P07323|ENRAT.fasta 47 141,5 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZRK9|D3RAT.fasta 0,0 100,0 % 2 2 4

sp|P04692‐3|RAT.fasta 32 682,0 100,0 % 2 2 2

sp|Q9ERB4‐2 RAT.fasta 300 004,9 96,3 % 1 1 1

tr|B2RYM3|B RAT.fasta 100 589,7 100,0 % 3 3 3

tr|F1LYE8|F1LYE8_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P24090|FERAT.fasta 37 981,1 100,0 % 15 23 35

sp|Q63560|MRAT.fasta 100 484,2 100,0 % 5 5 12

sp|P10760|SARAT.fasta 47 538,9 100,0 % 4 4 4

sp|Q5U2Q3|CRAT.fasta 34 992,9 100,0 % 3 3 3

sp|P07722|MRAT.fasta 69 352,9 100,0 % 7 10 13

tr|B2RZ27|B2RAT.fasta 10 476,8 100,0 % 2 3 3

tr|F1LM42|F1RAT.fasta 434 346,5 100,0 % 2 2 2

sp|P13221|AARAT.fasta 46 429,5 100,0 % 15 20 30

sp|Q5FVJ0‐2|RAT.fasta 52 909,0 100,0 % 2 2 2

sp|P35704|PRRAT.fasta 21 784,1 100,0 % 10 11 20

sp|P42123|LDRAT.fasta 36 612,5 100,0 % 20 27 43

tr|D4A856|D4A856_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P18418|CARAT.fasta 47 997,0 100,0 % 5 5 6

tr|D4A111|D4RAT.fasta 306 150,3 100,0 % 3 3 4

sp|Q9JLJ3|AL RAT.fasta 53 653,2 100,0 % 2 2 3

tr|F1LPD0|F1 RAT.fasta 0,0 98,7 % 1 1 1

sp|Q920J4|TXRAT.fasta 32 249,5 100,0 % 5 5 6

sp|Q5RKI0|WRAT.fasta 66 181,1 100,0 % 5 5 8

sp|P47728|CARAT.fasta 31 406,7 100,0 % 3 3 3

tr|D3ZQP6|D3RAT.fasta 75 143,5 100,0 % 2 3 7

sp|P25113|PGRAT.fasta 28 832,8 100,0 % 12 16 25

sp|P04797|G3RAT.fasta 35 828,1 100,0 % 11 14 25

sp|P20760|IGRAT.fasta 35 184,7 100,0 % 17 25 73

sp|Q6IG05|K2RAT.fasta 59 027,2 28,2 % 0 0 0

tr|F1LQI1|F1LRAT.fasta 34 157,9 100,0 % 2 2 3

tr|Q5M7T5|QRAT.fasta 52 235,3 100,0 % 3 3 5

sp|Q6PTT0|A RAT.fasta 45 822,2 100,0 % 2 2 2

sp|P47819|G RAT.fasta 49 957,9 100,0 % 26 32 64

sp|Q64240|A RAT.fasta 38 851,4 100,0 % 3 3 6

sp|Q6IG01|K2RAT.fasta 57 256,1 5,4 % 0 0 0

tr|D3ZXM9|DRAT.fasta 131 885,3 100,0 % 3 3 3

tr|F1M7P4|F1RAT.fasta 53 983,3 100,0 % 2 3 4

sp|Q63041|A RAT.fasta 167 126,0 100,0 % 32 39 71

sp|Q64361|LXRAT.fasta 25 579,1 100,0 % 5 6 11

sp|B0BND0|ERAT.fasta 50 702,6 100,0 % 9 10 10

sp|P04905|GSRAT.fasta 25 915,9 100,0 % 3 3 3

sp|Q63945|SERAT.fasta 33 406,4 100,0 % 2 2 2

sp|P12839|N RAT.fasta 95 790,7 100,0 % 42 54 86

tr|F1MAL6|F1RAT.fasta 518 261,9 100,0 % 21 22 31



sp|Q62812|MRAT.fasta 226 343,8 100,0 % 2 2 3

sp|P06761|G RAT.fasta 72 348,5 100,0 % 6 7 13

sp|Q6P6V0|GRAT.fasta 62 829,3 100,0 % 14 19 27

tr|Q9JKB7|Q9RAT.fasta 50 901,6 100,0 % 6 7 9

tr|F1M8G9|F RAT.fasta 91 166,5 100,0 % 2 2 2

sp|Q68FP1‐2|RAT.fasta 86 067,9 100,0 % 6 6 6

sp|Q5XI32|CARAT.fasta 30 629,7 100,0 % 2 2 3

tr|F1MAG6|F1MAG6_RAT 0,0 100,0 % 6 6 9

sp|P19527|N RAT.fasta 61 336,5 100,0 % 36 43 86

sp|P02680‐2|RAT.fasta 50 634,3 100,0 % 10 14 24

sp|P35213|14RAT.fasta 28 055,2 100,0 % 5 6 7

sp|P08009|GSRAT.fasta 25 682,7 100,0 % 7 7 9

sp|Q62930|C RAT.fasta 63 776,5 100,0 % 5 6 7

sp|P07335|KCRAT.fasta 42 726,1 100,0 % 18 24 39

sp|Q6P9V9|T RAT.fasta 50 151,7 100,0 % 24 29 39

sp|P07323|ENRAT.fasta 47 141,5 100,0 % 23 32 47

sp|Q63768‐2|RAT.fasta 33 844,8 100,0 % 2 2 2

sp|P05708|HXRAT.fasta 102 411,0 100,0 % 5 5 6

tr|B0K010|B0RAT.fasta 14 091,9 100,0 % 2 2 2

sp|P07936|N RAT.fasta 23 603,2 100,0 % 8 9 15

sp|Q64119|MRAT.fasta 16 974,9 100,0 % 1 1 1

sp|P04276|VTRAT.fasta 53 545,6 100,0 % 13 16 30

sp|P01946|H RAT.fasta 15 328,7 100,0 % 24 34 95

sp|P39069|KARAT.fasta 21 584,4 100,0 % 4 4 5

tr|D3ZFC6|D3RAT.fasta 103 757,3 100,0 % 28 33 50

sp|P23593|APRAT.fasta 21 635,8 100,0 % 4 5 7

sp|Q64537|C RAT.fasta 28 571,1 100,0 % 2 2 3

sp|P14046|A1RAT.fasta 163 774,4 100,0 % 25 35 49

sp|P14668|ANRAT.fasta 35 746,5 100,0 % 3 3 4

sp|P14480|FI RAT.fasta 54 235,8 100,0 % 22 25 36

sp|O88767|PARAT.fasta 19 974,3 100,0 % 9 10 15

sp|P09117|ALRAT.fasta 39 284,3 100,0 % 15 19 25

sp|P12346|TRRAT.fasta 76 395,6 100,0 % 62 92 168

sp|Q9WUW3 RAT.fasta 67 296,6 100,0 % 4 5 7

sp|P50398|G RAT.fasta 50 538,2 100,0 % 7 8 13

sp|P60881|SNRAT.fasta 23 315,4 100,0 % 2 2 2

tr|E9PSN2|E9RAT.fasta 0,0 35,7 % 0 0 0

sp|P97685‐3|RAT.fasta 132 181,4 100,0 % 6 6 7

tr|F1LR02|F1 RAT.fasta 134 646,3 100,0 % 2 2 3

sp|P04904|GSRAT.fasta 25 320,4 100,0 % 3 4 6

sp|P11030|ACRAT.fasta 10 027,9 100,0 % 7 12 14

sp|P63329‐2|RAT.fasta 58 645,7 100,0 % 2 2 2

sp|P06399|FI RAT.fasta 86 687,8 100,0 % 13 16 23

sp|P35745|ACRAT.fasta 10 863,2 100,0 % 4 4 4

tr|F1M9K9|F1RAT.fasta 120 417,4 100,0 % 3 3 5

sp|P23785|G RAT.fasta 63 366,6 100,0 % 4 4 7

sp|P47875|CSRAT.fasta 20 613,2 100,0 % 3 3 4

tr|F1LPS8|F1LRAT.fasta 33 737,1 100,0 % 2 2 3

sp|Q9JHU0|DRAT.fasta 61 539,8 100,0 % 3 3 3

sp|P50399|G RAT.fasta 50 539,1 100,0 % 8 10 12

sp|Q4FZU2|K RAT.fasta 59 250,6 98,7 % 1 1 2



sp|P03994|H RAT.fasta 40 262,4 100,0 % 4 5 6

sp|P13233|CNRAT.fasta 47 270,0 100,0 % 12 13 15

sp|P31232|TARAT.fasta 22 602,7 98,7 % 1 1 2

sp|P48500|TPRAT.fasta 26 848,7 100,0 % 19 29 50

tr|F1LM30|F1RAT.fasta 51 745,4 100,0 % 5 7 15

tr|D3ZFH5|D3RAT.fasta 106 528,4 94,0 % 0 0 0

tr|D3ZUK7|D3ZUK7_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|P69897|TBRAT.fasta 49 670,6 100,0 % 5 5 6

tr|F1LRX5|F1LRX5_RAT 0,0 100,0 % 15 17 21

tr|Q7TQ25|Q7TQ25_RAT 0,0 100,0 % 5 6 9

sp|P34058|HSRAT.fasta 83 284,3 100,0 % 21 23 40

sp|P20759|IGRAT.fasta 35 944,3 100,0 % 4 7 11

tr|F8WFW0|F8WFW0_RAT 0,0 100,0 % 2 2 2

sp|Q9EQS0|T RAT.fasta 37 461,8 100,0 % 6 6 7

sp|P10860|DHRAT.fasta 61 417,4 100,0 % 2 2 2

sp|P85845|FSRAT.fasta 54 491,2 100,0 % 3 3 3

sp|P05197|EFRAT.fasta 95 286,0 100,0 % 16 17 21

sp|P62630|EFRAT.fasta 50 114,2 100,0 % 5 5 6

sp|P52303‐2|RAT.fasta 104 591,4 100,0 % 3 3 4

sp|P02454|CORAT.fasta 137 953,8 76,4 % 0 0 0

sp|P60203|MRAT.fasta 30 077,7 100,0 % 6 6 10

tr|F1LQ63|F1 RAT.fasta 139 429,9 100,0 % 9 9 10

sp|P47709|RPRAT.fasta 75 833,3 100,0 % 2 2 4

tr|D3ZVB7|D3RAT.fasta 34 071,5 100,0 % 1 2 2

sp|Q5I0D1|G RAT.fasta 33 268,2 100,0 % 2 2 2

sp|Q9QUL6|NRAT.fasta 82 655,5 100,0 % 3 3 4

sp|P55051|FARAT.fasta 14 863,7 100,0 % 11 15 20

tr|Q5PQU1|Q5PQU1_RAT 0,0 100,0 % 9 11 24

sp|Q6IFW6|K RAT.fasta 56 506,5 100,0 % 7 7 10

sp|P05544|SPRAT.fasta 46 279,0 100,0 % 4 4 5

sp|P31596‐2|RAT.fasta 62 108,3 100,0 % 3 4 7

sp|P24268|CARAT.fasta 44 682,0 99,8 % 1 1 1

sp|P04906|GSRAT.fasta 23 439,8 100,0 % 6 6 7

tr|D4A7Y1|D4RAT.fasta 224 612,0 100,0 % 5 6 6

sp|P16086|SPTA2_RAT 0,0 100,0 % 40 50 61

sp|Q00981|URAT.fasta 24 838,2 100,0 % 13 19 28

sp|P31000|VIRAT.fasta 53 733,9 100,0 % 21 23 37

tr|F1M6Q3|F RAT.fasta 166 252,0 61,9 % 0 0 0

sp|P31722|C1RAT.fasta 25 685,9 100,0 % 3 3 6

sp|P00697|LYRAT.fasta 16 729,2 100,0 % 4 6 9

sp|P63018|HSRAT.fasta 70 872,8 100,0 % 20 27 43

sp|P02688‐2|RAT.fasta 18 488,3 100,0 % 14 18 77

tr|D3ZJ08|D3RAT.fasta 15 388,7 100,0 % 1 1 1

sp|P08649|CORAT.fasta 192 164,5 100,0 % 2 2 2

sp|P85515|ACRAT.fasta 42 615,2 100,0 % 2 2 2

sp|P60711|ACRAT.fasta 41 737,8 100,0 % 24 29 46

sp|P62804|H4RAT.fasta 11 367,7 100,0 % 3 4 6

sp|P11762|LERAT.fasta 14 857,2 100,0 % 3 3 6

sp|P61265|STRAT.fasta 33 245,1 100,0 % 2 2 3

tr|D3Z8P5|D3RAT.fasta 35 269,8 100,0 % 3 3 5

sp|P85973|PNRAT.fasta 32 301,7 100,0 % 3 3 5



sp|Q00715|HRAT.fasta 13 990,6 100,0 % 4 4 5

tr|C0JPT7|C0JRAT.fasta 280 485,3 100,0 % 6 6 7

sp|Q6IFV1|K1RAT.fasta 52 684,9 76,6 % 0 0 0

tr|E9PSV0|E9PSV0_RAT 0,0 100,0 % 5 5 9

sp|P40241|CDRAT.fasta 25 215,7 100,0 % 2 3 4

sp|Q07936|A RAT.fasta 38 680,2 100,0 % 3 3 4

tr|F1M983|F1RAT.fasta 140 007,0 100,0 % 11 16 22

sp|P07150|ANRAT.fasta 38 831,0 99,8 % 1 1 1

tr|F1MAA7|F RAT.fasta 177 385,1 98,7 % 1 1 2

sp|P62738|ACRAT.fasta 42 010,1 100,0 % 2 2 3

tr|D3ZS68|D3ZS68_RAT 0,0 100,0 % 4 4 5

sp|P37805|TARAT.fasta 22 500,9 100,0 % 3 3 7

sp|Q5XI73|GDRAT.fasta 23 408,0 100,0 % 4 4 5

sp|P45592|CORAT.fasta 18 533,2 100,0 % 12 14 19

sp|Q62718|NRAT.fasta 37 997,6 100,0 % 3 3 5

tr|Q9JI04|Q9JRAT.fasta 171 575,7 19,4 % 0 0 0

sp|P36953|AFRAT.fasta 69 336,5 100,0 % 8 8 9

sp|P11980|KPRAT.fasta 57 818,6 100,0 % 35 45 62

sp|P04639|APRAT.fasta 30 062,4 100,0 % 3 3 3

sp|P62260|14RAT.fasta 29 175,0 100,0 % 8 11 13

sp|P11348|DHRAT.fasta 25 552,3 100,0 % 4 6 9

tr|F1LP60|F1LRAT.fasta 67 653,6 100,0 % 4 4 4

tr|F1LNH3|F1RAT.fasta 109 660,6 13,2 % 0 0 0

sp|P19332‐2|RAT.fasta 71 773,6 100,0 % 2 2 3

tr|E9PSV5|E9 RAT.fasta 40 490,9 100,0 % 2 2 2

sp|Q6QD51|CRAT.fasta 107 693,2 75,3 % 0 0 0

sp|P02770|ALRAT.fasta 68 731,2 100,0 % 89 137 385

sp|Q5FVI4|CERAT.fasta 15 043,2 100,0 % 5 6 9

sp|P14141|CARAT.fasta 29 431,8 100,0 % 9 12 26

tr|B2RZA9|B2RAT.fasta 17 862,3 100,0 % 3 3 3

tr|D4A115|D4RAT.fasta 240 199,7 100,0 % 23 28 30

sp|Q68FS4‐2|RAT.fasta 56 151,2 100,0 % 6 6 7

tr|D4ABR6|D4RAT.fasta 0,0 100,0 % 3 3 3

sp|Q9QZ76|MRAT.fasta 17 157,5 100,0 % 5 7 7

sp|P13697|MRAT.fasta 64 004,3 100,0 % 2 2 2

sp|Q63716|P RAT.fasta 22 110,2 100,0 % 13 16 26

sp|Q6P7Q4|L RAT.fasta 20 820,7 100,0 % 3 3 4

sp|P55068|PGRAT.fasta 96 057,1 100,0 % 8 8 8

sp|P11598|PDRAT.fasta 56 625,5 100,0 % 7 7 10

sp|P11980‐2|RAT.fasta 57 781,6 100,0 % 2 2 2

sp|P09006|SPRAT.fasta 46 654,0 100,0 % 2 2 2

sp|P47942|DPRAT.fasta 62 277,9 100,0 % 27 32 53

sp|P0CG51|URAT.fasta 14 728,9 100,0 % 3 3 7

sp|P15999|ATRAT.fasta 59 755,2 100,0 % 4 4 5

tr|D3ZF59|D3ZF59_RAT 0,0 39,7 % 0 0 0

tr|D3ZGK7|D3RAT.fasta 60 310,5 100,0 % 7 9 10

tr|Q66HI5|Q6RAT.fasta 21 100,1 100,0 % 6 7 10

sp|P50137|TKRAT.fasta 67 644,7 100,0 % 12 12 13

sp|P46462|TERAT.fasta 89 351,8 100,0 % 14 16 20

tr|D4A0Y1|D4A0Y1_RAT 0,0 100,0 % 3 4 4

sp|Q62952|DRAT.fasta 61 967,8 100,0 % 3 3 5



tr|Q6IN22|Q6RAT.fasta 37 544,1 100,0 % 11 13 18

sp|P10111|PPRAT.fasta 17 874,8 100,0 % 16 18 30

sp|P29315|RIRAT.fasta 49 975,6 100,0 % 6 6 6

sp|P11232|THRAT.fasta 11 673,3 100,0 % 2 2 4

sp|O08838|A RAT.fasta 74 878,1 100,0 % 2 2 3

tr|D3ZEI4|D3 RAT.fasta 46 530,2 100,0 % 2 2 2

sp|Q6P6Q2|KRAT.fasta 61 827,3 98,7 % 1 1 1

tr|D3ZQ25|D3RAT.fasta 78 070,0 89,2 % 1 1 1

tr|F1LNN9|F1LNN9_RAT 0,0 100,0 % 7 10 15

sp|P06686|ATRAT.fasta 112 220,7 100,0 % 4 4 6

sp|Q9ESM2|HRAT.fasta 38 047,2 100,0 % 7 8 19

sp|P11517|H RAT.fasta 15 982,3 100,0 % 9 12 28

sp|P00564|KCRAT.fasta 43 045,6 100,0 % 3 3 3

sp|P16290|PGRAT.fasta 28 755,7 100,0 % 4 5 10

sp|P04642|LDRAT.fasta 36 450,8 100,0 % 10 11 14

tr|E9PSN4|E9RAT.fasta 203 528,4 11,5 % 0 0 0

sp|Q9QX79|FRAT.fasta 41 532,1 100,0 % 7 9 11

sp|O88989|MRAT.fasta 36 483,9 100,0 % 13 13 21

tr|F8WGA3|F RAT.fasta 42 336,0 100,0 % 2 2 2

sp|P16617|PGRAT.fasta 44 539,1 100,0 % 19 23 26

sp|Q9R0J8|LGRAT.fasta 49 465,8 75,3 % 0 0 0

tr|D4ADG9|DRAT.fasta 66 931,9 34,1 % 0 0 0

sp|Q6AY61|P RAT.fasta 43 161,1 6,5 % 0 0 0

sp|Q6IFU8|K1RAT.fasta 48 123,9 98,7 % 1 1 2

sp|Q6IMF3|K RAT.fasta 64 831,7 100,0 % 2 3 4

tr|F1M9V7|F1RAT.fasta 103 347,0 100,0 % 6 6 8

sp|Q5GFD9|IMRAT.fasta 35 995,6 100,0 % 2 2 2

sp|Q63610|T RAT.fasta 29 007,2 100,0 % 5 6 8

tr|F1LUV9|F1RAT.fasta 92 311,9 100,0 % 19 23 37

sp|Q5I0D7|PERAT.fasta 54 750,3 100,0 % 4 4 4

sp|Q6P9T8|TBB2C_RAT 0,0 100,0 % 3 4 7

sp|P51886|LURAT.fasta 38 281,3 100,0 % 8 11 15

sp|P10719|ATRAT.fasta 56 354,3 100,0 % 3 3 4

sp|P30009|MRAT.fasta 29 794,2 100,0 % 9 9 14

tr|D3ZWH0|D3ZWH0_RAT‐D0,0 95,2 % 0 0 0

sp|P07154|CARAT.fasta 37 660,6 100,0 % 2 2 3

sp|P09812|PYRAT.fasta 97 276,7 100,0 % 3 3 3

sp|P85972|VIRAT.fasta 116 617,3 100,0 % 1 1 1

tr|Q5XI38|Q5RAT.fasta 70 124,7 100,0 % 7 9 12

sp|Q9WUC4| RAT.fasta 7 292,5 100,0 % 2 2 2

sp|P58775‐2|RAT.fasta 32 958,6 100,0 % 3 4 6

sp|P38652|PGRAT.fasta 61 405,2 100,0 % 6 7 10

sp|P07340|ATRAT.fasta 35 203,6 100,0 % 4 4 5

sp|P04636|MRAT.fasta 35 684,2 100,0 % 11 11 14

sp|Q6IG02|K2RAT.fasta 69 127,7 100,0 % 3 3 3

sp|P04631|S1RAT.fasta 10 743,9 100,0 % 3 7 10

sp|Q6Q0N1|CRAT.fasta 52 694,2 100,0 % 2 2 3

sp|P09495|TPRAT.fasta 28 510,4 99,7 % 1 1 1

sp|Q3B8Q0|MRAT.fasta 36 988,4 100,0 % 2 2 3

sp|Q9EPC6|P RAT.fasta 15 002,1 100,0 % 5 5 8

sp|Q03626|MRAT.fasta 165 327,3 100,0 % 9 13 22



sp|O35244|P RAT.fasta 24 819,9 100,0 % 5 7 8

tr|A7M778|A RAT.fasta 53 484,3 100,0 % 1 1 1

sp|P09606|G RAT.fasta 42 268,3 100,0 % 4 4 5

sp|P63102|14RAT.fasta 27 771,9 100,0 % 15 20 28

tr|F1LM84|F1RAT.fasta 137 037,9 100,0 % 1 1 2

sp|Q9QXQ0|ARAT.fasta 104 918,2 100,0 % 8 8 9

sp|P06238|A2RAT.fasta 163 785,7 100,0 % 2 2 3

sp|Q6P6R2|DRAT.fasta 54 038,2 100,0 % 3 3 3

tr|Q5I0M1|Q RAT.fasta 38 457,3 100,0 % 9 12 16

sp|P01026|CORAT.fasta 186 462,2 100,0 % 20 23 33

tr|D4A133|D4RAT.fasta 68 266,4 100,0 % 2 2 2

sp|P20761|IGRAT.fasta 36 495,8 100,0 % 5 7 10

sp|Q01177|P RAT.fasta 90 535,1 100,0 % 12 13 23

sp|Q9Z1P2|A RAT.fasta 102 963,9 98,7 % 1 1 1

tr|F1LST1|F1LRAT.fasta 202 546,0 100,0 % 27 32 53

tr|F1LQ00|F1 RAT.fasta 142 475,8 14,4 % 0 0 0

tr|D3ZHC4|D3RAT.fasta 22 950,8 100,0 % 3 3 3

tr|D3ZQM5|D3ZQM5_RAT 0,0 76,2 % 0 0 0

tr|Q7TP54|Q7RAT.fasta 144 712,1 100,0 % 9 13 16

tr|B2GV03|B2GV03_RAT 0,0 100,0 % 8 9 9

sp|P04785|PDRAT.fasta 56 953,4 100,0 % 3 3 5

sp|B0BNN3|CRAT.fasta 28 299,9 100,0 % 12 15 30

tr|D3ZZX3|D3ZZX3_RAT 0,0 100,0 % 28 34 43

sp|P34926|MRAT.fasta 299 530,8 100,0 % 7 7 10

sp|Q5XFX0|TARAT.fasta 22 393,8 100,0 % 4 4 6

sp|Q63198|C RAT.fasta 113 497,1 100,0 % 7 7 13

sp|P02767|TTRAT.fasta 15 719,9 100,0 % 3 3 4

tr|F1LMV6|F1RAT.fasta 332 400,6 99,3 % 0 0 0

sp|Q9ER34|A RAT.fasta 85 436,1 100,0 % 5 5 7

sp|P06687|ATRAT.fasta 111 694,4 100,0 % 18 18 27

sp|Q63416|ITRAT.fasta 99 099,5 100,0 % 9 10 13

sp|P63041|CPRAT.fasta 15 122,7 100,0 % 2 2 2

tr|D4A6X4|D4RAT.fasta 11 311,9 100,0 % 2 2 2

sp|P27274|CDRAT.fasta 13 790,5 100,0 % 4 4 9

tr|Q3MHS9|QRAT.fasta 58 018,4 100,0 % 2 2 2

tr|Q8CHN5|QRAT.fasta 16 363,9 100,0 % 1 1 2

tr|F1M7I8|F1RAT.fasta 13 577,6 100,0 % 2 2 2

sp|P20961|PARAT.fasta 45 010,6 100,0 % 4 5 6

sp|P04692‐3|RAT.fasta 32 682,0 98,7 % 1 1 1

sp|P02091|H RAT.fasta 15 979,4 100,0 % 39 61 146

sp|Q6B345|S RAT.fasta 11 065,2 100,0 % 2 2 2

sp|P55067|NCRAT.fasta 0,0 100,0 % 4 4 4

tr|D3ZRK9|D3RAT.fasta 0,0 100,0 % 4 4 4

tr|F1LS57|F1LRAT.fasta 125 961,6 34,5 % 0 0 0

sp|P08413|KCRAT.fasta 60 402,3 100,0 % 2 2 2

sp|P08699|LERAT.fasta 27 202,1 100,0 % 3 4 5

sp|Q1WIM1|CRAT.fasta 42 780,2 100,0 % 6 7 15

sp|Q9ERB4‐2 RAT.fasta 300 004,9 100,0 % 14 18 33

sp|P02401|RLRAT.fasta 11 692,3 100,0 % 5 5 7

sp|P48199|CRRAT.fasta 25 468,3 100,0 % 3 3 4

sp|P61983|14RAT.fasta 28 303,1 100,0 % 11 13 18



tr|D3ZTB5|D3RAT.fasta 11 198,3 100,0 % 2 2 3

sp|Q7M0E3|DRAT.fasta 18 534,1 100,0 % 2 2 3

sp|P20059|H RAT.fasta 51 351,5 100,0 % 19 25 39

sp|P28073|PSRAT.fasta 25 289,6 100,0 % 2 2 2

sp|Q5PPN5|TRAT.fasta 18 980,2 100,0 % 4 4 5

sp|P07943|ALRAT.fasta 35 797,7 100,0 % 5 5 7

sp|P68255|14RAT.fasta 27 779,4 100,0 % 6 6 8

tr|F1LRL9|F1LRAT.fasta 269 643,4 100,0 % 5 5 6

sp|P07483|FARAT.fasta 14 774,8 100,0 % 2 2 3

sp|P20767|LARAT.fasta 11 317,4 100,0 % 5 6 12

sp|Q6AYC4|CRAT.fasta 38 799,7 99,9 % 1 1 4

sp|P30904|MRAT.fasta 12 477,4 100,0 % 2 2 6

sp|P09951‐2|RAT.fasta 69 909,4 100,0 % 3 3 4

sp|P23565|AIRAT.fasta 56 116,7 100,0 % 12 12 20

sp|P50115|S1RAT.fasta 10 238,4 100,0 % 3 3 4

sp|O35077|GRAT.fasta 37 452,4 100,0 % 4 4 5

sp|P15429|ENRAT.fasta 47 015,0 100,0 % 6 6 7

sp|P63029|TCRAT.fasta 19 462,9 100,0 % 2 3 4

sp|Q63544|SYRAT.fasta 12 918,2 100,0 % 6 9 16

sp|Q9JK11|RTRAT.fasta 126 391,0 100,0 % 6 6 8

tr|D3ZQN7|D RAT.fasta 202 784,2 7,2 % 0 0 0

sp|P85971|6PRAT.fasta 27 235,0 100,0 % 2 3 4

sp|P62963|PRRAT.fasta 14 957,3 100,0 % 7 9 10

tr|Q63910|Q6RAT.fasta 15 525,0 100,0 % 3 3 4

sp|P07895|SORAT.fasta 24 674,3 100,0 % 3 3 3

sp|P48679|LMRAT.fasta 74 325,0 100,0 % 6 7 7

sp|P97697|IMRAT.fasta 30 495,6 100,0 % 2 2 3

sp|Q08163|C RAT.fasta 51 588,9 100,0 % 5 6 8

sp|P68511|14RAT.fasta 28 212,6 100,0 % 3 3 5

sp|P36972|APRAT.fasta 19 546,6 35,9 % 0 0 0

tr|B5DF65|B5RAT.fasta 22 093,7 100,0 % 2 2 2

tr|D3ZWH5|DRAT.fasta 28 014,0 100,0 % 2 2 4

sp|P51635|AKRAT.fasta 36 506,2 100,0 % 3 3 5

sp|Q9Z0W7|CRAT.fasta 28 634,4 100,0 % 2 2 3

sp|Q5U300|URAT.fasta 117 788,8 100,0 % 3 3 3

sp|Q2PQA9|KRAT.fasta 109 531,6 100,0 % 2 2 2

sp|P17475|A1RAT.fasta 46 137,6 100,0 % 15 19 28

sp|P30120|TI RAT.fasta 23 794,2 19,5 % 0 0 0

tr|F1M853|F1RAT.fasta 170 987,4 100,0 % 2 2 2

tr|Q9QX80|QRAT.fasta 30 853,6 100,0 % 2 2 2

sp|P05065|ALRAT.fasta 39 352,6 100,0 % 26 32 52

sp|Q64559‐1|RAT.fasta 37 560,3 100,0 % 3 3 3

sp|Q05982|NRAT.fasta 17 193,0 100,0 % 10 12 22

sp|Q6AY84|S RAT.fasta 46 396,0 100,0 % 5 5 7

sp|P85108|TBRAT.fasta 49 907,1 100,0 % 23 33 52

sp|P52759|U RAT.fasta 14 303,8 100,0 % 3 3 5

sp|Q5I0D5|LHRAT.fasta 29 190,3 100,0 % 2 2 2

tr|D4A5L9|D4RAT.fasta 11 636,0 100,0 % 4 5 8

sp|P22057|PTRAT.fasta 21 301,7 100,0 % 4 4 5

sp|P14841|CYRAT.fasta 15 436,8 100,0 % 9 11 19

sp|P11442|CLRAT.fasta 0,0 100,0 % 7 7 9



sp|P08932|KNRAT.fasta 47 704,1 100,0 % 28 41 97

sp|Q6MGD0| RAT.fasta 18 658,7 100,0 % 2 3 3

tr|Q62669|Q6RAT.fasta 16 022,6 100,0 % 7 8 10

tr|F1M566|F1RAT.fasta 230 834,3 100,0 % 13 13 20

tr|Q6P9V6|Q RAT.fasta 26 411,3 100,0 % 2 3 4

sp|Q64303|PARAT.fasta 57 962,1 100,0 % 2 2 3

sp|P50229|CCRAT.fasta 10 335,1 100,0 % 3 3 3

tr|D3ZVQ0|D RAT.fasta 95 780,8 100,0 % 2 2 2

sp|P00762|TRRAT.fasta 25 959,1 98,7 % 1 2 6

sp|Q9EPH1|ARAT.fasta 56 479,3 100,0 % 10 11 15

sp|P02650|APRAT.fasta 35 753,4 100,0 % 5 5 14

sp|P06866|H RAT.fasta 38 563,0 100,0 % 18 22 42

sp|Q78P75|DRAT.fasta 10 350,1 100,0 % 3 3 5

sp|Q4QRB4|TRAT.fasta 50 418,7 100,0 % 9 10 12

tr|F1LRZ7|F1LRAT.fasta 114 411,8 100,0 % 25 31 37

sp|P19944|RLRAT.fasta 11 498,1 100,0 % 2 2 2

sp|Q5QD51‐2RAT.fasta 173 057,0 100,0 % 4 4 5

sp|P02262|H2RAT.fasta 14 078,0 100,0 % 7 9 13

sp|Q5XIF6|TBRAT.fasta 49 924,6 100,0 % 3 4 5

tr|F1LPR6|F1 RAT.fasta 41 307,3 100,0 % 3 3 5

sp|O35987|NRAT.fasta 40 680,2 100,0 % 3 3 3

sp|Q99PS8|H RAT.fasta 59 047,3 100,0 % 7 7 10

sp|Q63691|C RAT.fasta 40 055,2 100,0 % 4 5 7

tr|D3ZHA0|D3RAT.fasta 290 978,7 100,0 % 15 15 19

tr|D3ZFY8|D3RAT.fasta 16 354,8 100,0 % 4 4 5

tr|D3ZD09|D3RAT.fasta 10 071,5 100,0 % 2 2 2

sp|P80254|DORAT.fasta 13 133,9 100,0 % 7 9 12

sp|P19804|N RAT.fasta 17 283,3 100,0 % 4 7 8

sp|B2RYG6|ORAT.fasta 31 270,5 100,0 % 2 2 3

sp|P27139|CARAT.fasta 29 114,3 100,0 % 7 8 10

sp|P01835|KARAT.fasta 11 600,7 100,0 % 8 12 27

sp|P31044|PERAT.fasta 20 801,4 100,0 % 17 21 32

sp|P49911|ANRAT.fasta 28 565,3 100,0 % 2 2 3

sp|Q6IG03|K2RAT.fasta 60 388,4 98,7 % 1 1 3

sp|P62815|VARAT.fasta 56 552,3 100,0 % 3 4 4

sp|P04764|ENRAT.fasta 47 129,0 100,0 % 27 34 50

sp|Q62813‐2|RAT.fasta 37 324,0 100,0 % 4 6 7

tr|Q6P6G4|Q RAT.fasta 30 077,3 100,0 % 3 3 4

sp|P62161|CARAT.fasta 16 838,0 100,0 % 3 5 8

sp|P62959|H RAT.fasta 13 777,2 100,0 % 3 3 4

sp|P55053|FARAT.fasta 15 059,3 100,0 % 7 7 10

sp|P21575‐3|RAT.fasta 92 507,4 100,0 % 2 2 2

sp|Q8VI04|ASRAT.fasta 34 410,7 100,0 % 4 4 11

tr|F1LSW0|F1LSW0_RAT 0,0 99,9 % 1 1 2

sp|P07632|SORAT.fasta 15 910,7 100,0 % 9 15 33

sp|P41498‐2|RAT.fasta 18 151,8 100,0 % 2 2 2

sp|O88600|HRAT.fasta 94 057,4 100,0 % 4 4 6

sp|P68370|TBRAT.fasta 50 135,7 100,0 % 2 3 3

tr|D3ZHM9|DRAT.fasta 12 439,8 100,0 % 2 2 3

sp|Q62658|FKRAT.fasta 11 922,7 100,0 % 3 3 5

sp|Q68FQ2|JARAT.fasta 34 782,6 100,0 % 2 2 3



sp|P01830|THRAT.fasta 18 172,8 100,0 % 7 9 11

sp|P82995|HSRAT.fasta 84 818,3 100,0 % 11 13 18

sp|Q9R063|P RAT.fasta 22 178,5 100,0 % 9 11 14

sp|P10960|SARAT.fasta 61 122,8 100,0 % 7 9 15

sp|P23562‐2|RAT.fasta 103 177,5 100,0 % 2 2 3

sp|P54690|BCRAT.fasta 46 047,0 100,0 % 2 2 2

sp|P07151|B2RAT.fasta 13 720,0 98,7 % 1 1 1

sp|P62329|TYRAT.fasta 5 052,9 100,0 % 10 13 25

sp|P25304‐2|RAT.fasta 208 638,9 100,0 % 2 2 2

sp|Q9EQX9|URAT.fasta 17 124,6 100,0 % 5 5 7



et1

M (Oxidation), +42 on n (Acetyl), +80 on Y (Phospho)



Percentage of Percentage sequence coverage

0,00265% 27,5%

0,00159% 11,6%

0,00106% 21,4%

0,000% 0,000%

0,00530% 9,73%

0,00318% 20,4%

0,000% 0,000%

0,00371% 4,86%

0,00530% 14,6%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 9,38%

0,00106% 7,45%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00265% 19,0%

0,00371% 5,67%

0,00902% 5,29%

0,0414% 25,9%

0,00318% 5,88%

0,00106% 8,81%

0,000% 6,12%

0,00849% 27,9%

0,000530% 0,560%

0,000% 12,1%

0,00637% 30,0%

0,0541% 23,3%

0,000% 0,000%

0,00106% 8,43%

0,000% 0,000%

0,00424% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00212% 19,1%

0,532% 88,5%

0,000% 0,000%

0,00106% 1,09%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 3,39%

0,00265% 31,5%

0,00159% 3,97%



0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00955% 22,8%

0,000% 0,000%

0,00265% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00159% 21,2%

0,00424% 26,1%

0,000% 0,000%

0,00530% 44,0%

0,00212% 9,30%

0,00265% 0,000%

0,000530% 6,95%

0,000% 0,000%

0,000% 4,23%

0,000% 0,000%

0,00106% 2,46%

0,00265% 18,8%

0,00106% 1,01%

0,0822% 60,1%

0,00106% 7,07%

0,000% 0,000%

0,00106% 7,09%

0,0361% 63,4%

0,0154% 54,1%

0,00265% 16,9%

0,00796% 6,02%

0,00371% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00265% 18,3%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 31,6%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00318% 17,6%

0,00530% 12,9%

0,00106% 9,89%

0,00106% 3,23%

0,000% 0,000%

0,00212% 12,9%

0,000% 0,000%

0,000530% 2,71%

0,00318% 1,83%

0,000% 0,000%

0,00106% 12,8%

0,000% 0,000%

0,00106% 2,42%



0,00212% 20,1%

0,000% 0,000%

0,00212% 3,83%

0,0557% 64,0%

0,00318% 5,84%

0,00690% 27,2%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0180% 54,1%

0,000% 0,000%

0,0276% 50,2%

0,000% 0,000%

0,00106% 6,86%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 6,08%

0,00265% 3,60%

0,00318% 19,9%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,528% 80,7%

0,00743% 29,0%

0,000% 0,000%

0,00265% 10,9%

0,000530% 1,78%

0,00159% 8,51%

0,00424% 9,51%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 10,4%

0,00159% 5,56%

0,00212% 12,9%

0,000% 0,000%

0,00265% 9,53%

0,000% 0,000%

0,00796% 15,0%

0,000% 0,000%

0,00371% 6,85%

0,000530% 1,01%

0,00318% 25,5%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00477% 10,9%

0,00318% 23,2%

0,00212% 2,20%

0,000% 0,000%

0,0286% 33,9%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00584% 23,6%

0,0143% 16,5%



0,00424% 18,7%

0,000% 0,000%

0,00530% 46,7%

0,00637% 0,000%

0,00371% 3,89%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0233% 45,7%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,179% 47,7%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 0,637%

0,00849% 33,5%

0,000530% 14,0%

0,000% 0,000%

0,00106% 56,6%

0,00371% 0,000%

0,00106% 15,2%

0,00159% 11,3%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 5,56%

0,000530% 6,67%

0,00477% 3,73%

0,000530% 2,08%

0,000% 0,000%

0,00637% 46,6%

0,00106% 9,73%

0,000530% 1,96%

0,000% 0,000%

0,00743% 15,5%

0,000530% 0,985%

0,00318% 13,0%

0,00477% 37,7%

0,00212% 19,5%

0,000% 7,09%

0,0138% 32,1%

0,0154% 41,5%

0,000% 0,000%

0,00212% 20,9%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00477% 16,6%

0,000% 0,000%

0,00902% 0,846%

0,0584% 27,1%

0,00106% 16,7%



0,00106% 0,000%

0,0143% 18,1%

0,0313% 52,1%

0,0228% 12,1%

0,00159% 6,36%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00159% 0,000%

0,00318% 10,4%

0,000% 0,000%

0,00265% 3,80%

0,000% 0,000%

0,00212% 3,70%

0,00318% 57,2%

0,000% 0,000%

0,000530% 7,37%

0,000% 0,000%

0,00212% 13,0%

0,000% 0,000%

0,00106% 3,68%

0,0127% 26,1%

0,000530% 0,733%

0,000% 0,000%

0,0122% 2,56%

0,00265% 17,5%

0,000% 0,000%

0,00212% 20,6%

0,00106% 4,61%

0,000% 0,000%

0,000530% 1,95%

0,00637% 6,12%

0,00371% 32,5%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0170% 4,93%

0,00477% 38,9%

0,00371% 42,6%

0,00477% 37,0%

0,00159% 4,86%

0,0260% 44,5%

0,000530% 1,51%

0,000530% 0,727%

0,000% 0,000%

0,00212% 21,0%

0,000% 0,000%

0,00212% 12,6%

0,00212% 15,6%

0,0111% 31,0%



0,00106% 8,35%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 4,04%

0,000% 0,000%

0,00212% 0,000%

0,0366% 10,6%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0255% 32,4%

0,000% 0,000%

0,000530% 10,8%

0,00265% 20,6%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00318% 42,0%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 21,5%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0175% 44,0%

0,00159% 19,8%

0,0472% 50,1%

0,00106% 1,70%

0,00265% 0,812%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0265% 12,3%

0,00106% 4,33%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00637% 32,3%

0,0106% 20,9%

0,00106% 3,59%

0,00318% 23,8%

0,00106% 8,52%

0,0244% 36,1%

0,00424% 10,1%

0,00690% 13,8%

0,00265% 4,13%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%



0,241% 61,4%

0,0653% 38,4%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00106% 0,000%

0,00796% 26,1%

0,00159% 12,6%

0,00106% 3,72%

0,00212% 21,6%

0,00106% 5,67%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 1,70%

0,00159% 68,4%

0,0971% 31,2%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 2,95%

0,000% 0,000%

0,00212% 13,3%

0,00159% 10,5%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00265% 11,9%

0,00106% 2,37%

0,00637% 26,6%

0,00106% 0,000%

0,0308% 0,000%

0,000530% 8,70%

0,000530% 1,97%

0,00690% 30,4%

0,000% 0,000%

0,00159% 11,5%

0,000530% 1,98%

0,00106% 10,1%

0,000% 0,000%

0,000530% 1,55%

0,000% 0,000%

0,00106% 6,26%

0,000% 0,000%

0,00212% 11,4%

0,000% 0,000%

0,00159% 8,09%

0,0647% 9,76%

0,000% 0,000%

0,00265% 6,97%

0,000% 3,55%

0,00106% 0,000%

0,00477% 30,5%

0,00955% 65,7%



0,00265% 19,0%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00796% 17,3%

0,00318% 4,58%

0,00159% 8,78%

0,000% 0,000%

0,00159% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0133% 41,4%

0,00477% 17,4%

0,00796% 56,3%

0,000% 0,000%

0,00212% 11,8%

0,0122% 48,6%

0,00584% 7,70%

0,00637% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00159% 4,20%

0,0493% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00477% 4,52%

0,000% 0,000%

0,00106% 0,000%

0,00106% 7,73%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000530% 0,000%

0,00796% 23,1%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00318% 4,85%

0,00318% 33,6%

0,000530% 0,592%

0,000530% 6,10%

0,00212% 35,7%

0,0106% 15,9%

0,000% 0,000%

0,000530% 3,68%

0,00159% 9,89%

0,000% 0,000%

0,0218% 70,5%

0,000% 0,000%

0,000530% 2,46%

0,00159% 2,69%

0,00106% 11,3%

0,00159% 33,9%



0,00159% 14,8%

0,0117% 6,18%

0,000% 0,000%

0,000530% 2,29%

0,000% 0,000%

0,105% 44,2%

0,00637% 13,8%

0,0271% 70,1%

0,00106% 0,614%

0,000% 0,000%

0,000530% 2,74%

0,0196% 10,8%

0,000% 0,000%

0,00106% 1,36%

0,00106% 5,96%

0,00159% 11,0%

0,00371% 13,8%

0,127% 65,9%

0,00477% 37,8%

0,00265% 28,6%

0,00106% 8,61%

0,000530% 7,80%

0,000% 0,000%

0,00212% 86,7%

0,00212% 27,1%

0,000530% 0,765%

0,000% 9,22%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 4,25%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00611% 7,65%

0,000% 0,000%

0,00917% 8,91%

0,00611% 3,40%

0,00611% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00611% 4,26%

0,00306% 6,31%

0,00611% 0,000%

0,00306% 2,43%

0,0122% 53,9%

0,00611% 3,06%

0,00306% 7,24%

0,00306% 2,09%

0,00611% 0,000%

0,00611% 4,88%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00917% 5,73%



0,00306% 5,51%

0,00306% 2,33%

0,000% 0,000%

0,00917% 6,90%

0,000% 0,000%

0,00917% 1,83%

0,000% 0,000%

0,00917% 25,8%

0,00611% 0,812%

0,00611% 10,4%

0,00611% 5,58%

0,00611% 1,51%

0,00611% 14,0%

0,0275% 27,6%

0,00611% 4,73%

0,0153% 16,2%

0,0795% 17,7%

0,000% 0,000%

0,00917% 1,48%

0,177% 60,1%

0,00917% 9,16%

0,0122% 11,3%

0,0122% 23,3%

0,00306% 10,6%

0,0245% 50,7%

0,00611% 9,80%

0,410% 34,3%

0,00306% 1,13%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00306% 2,48%

0,00306% 7,89%

0,0153% 8,09%

0,000% 0,000%

0,00917% 8,08%

0,00306% 1,96%

0,00917% 8,68%

0,0306% 30,4%

0,00611% 14,1%

0,00306% 10,5%

0,0275% 6,51%

0,000% 1,78%

0,000% 0,000%

0,0673% 60,5%

0,0428% 9,36%

0,00306% 5,53%

0,000% 0,000%

0,00611% 0,000%

0,00917% 19,6%

0,0734% 37,2%



0,0336% 17,2%

0,000% 0,000%

0,0122% 23,8%

0,0153% 10,2%

0,0183% 49,6%

0,0275% 33,0%

0,0520% 2,54%

0,000% 0,000%

0,0367% 19,6%

0,00306% 2,07%

0,000% 0,000%

0,00917% 2,41%

0,104% 45,3%

0,00917% 32,9%

0,0397% 26,7%

0,0122% 19,3%

0,0183% 23,4%

0,00611% 8,85%

0,00917% 0,000%

0,0153% 11,7%

0,000% 0,000%

0,0153% 22,9%

0,0948% 0,000%

0,113% 14,4%

0,00306% 5,51%

0,00917% 21,5%

0,00306% 6,43%

0,00306% 1,09%

0,000% 8,12%

0,0183% 0,000%

0,00306% 14,4%

0,000% 0,000%

0,0122% 15,8%

0,00611% 14,4%

0,0367% 29,5%

0,0122% 7,38%

0,00611% 0,000%

0,0153% 5,35%

0,0642% 36,1%

0,0428% 16,4%

0,0122% 25,3%

0,0459% 12,2%

0,00917% 10,1%

0,00306% 0,733%

0,000% 0,000%

0,0183% 10,3%

0,00306% 5,25%

0,0122% 2,74%

1,39% 77,7%

0,0153% 0,000%

0,0367% 51,7%



0,0183% 22,5%

0,0183% 3,62%

0,0367% 19,9%

0,000% 0,404%

0,00917% 7,42%

0,000% 0,000%

0,00306% 1,62%

0,00611% 27,6%

0,0122% 10,7%

0,810% 56,3%

0,0122% 6,33%

0,0336% 11,1%

0,0795% 12,2%

0,00611% 7,23%

0,0887% 46,6%

0,0306% 42,1%

0,00306% 4,62%

0,00611% 19,4%

0,000% 0,000%

0,327% 59,3%

0,00306% 77,0%

0,0214% 8,13%

0,0183% 10,9%

0,0397% 60,8%

0,0122% 12,8%

0,000% 0,000%

0,0306% 7,82%

0,00306% 7,83%

0,0489% 59,9%

0,000% 0,000%

0,00611% 0,000%

0,0153% 12,8%

0,0153% 13,0%

0,00306% 6,95%

0,00306% 4,81%

0,00306% 11,1%

0,128% 57,5%

0,00917% 9,73%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0275% 14,1%

0,000% 0,000%

0,000% 5,97%

0,0367% 35,7%

0,0245% 0,000%

0,0245% 7,96%

0,00611% 9,41%

0,0825% 21,2%

0,00917% 9,95%

0,00306% 3,28%

0,0183% 11,1%



0,00917% 20,4%

0,00306% 5,51%

0,00611% 0,000%

0,0581% 24,1%

0,0306% 15,6%

0,00306% 0,610%

0,000% 0,000%

0,0245% 37,9%

0,00917% 0,951%

0,0306% 11,5%

0,000% 0,846%

0,0734% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00611% 20,4%

0,107% 48,5%

0,0917% 16,5%

0,00306% 8,70%

0,00917% 7,12%

0,00306% 6,48%

0,00611% 0,000%

0,00917% 19,0%

0,00611% 18,8%

0,202% 32,5%

0,0153% 86,4%

0,00917% 2,21%

0,00611% 12,0%

0,00917% 10,4%

0,00917% 4,55%

0,0336% 34,0%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,0795% 0,000%

0,00917% 31,6%

0,0367% 0,000%

0,00306% 6,80%

0,00611% 3,64%

0,150% 22,4%

0,000% 0,000%

0,0122% 4,08%

0,00611% 6,40%

0,00611% 3,47%

0,00306% 2,02%

0,00306% 0,000%

0,000% 0,000%

0,495% 45,7%

0,00611% 0,000%

0,0489% 22,3%

0,00306% 13,0%

0,104% 28,5%

0,144% 20,5%



1,06% 82,1%

0,00306% 5,67%

0,000% 0,000%

0,00611% 25,6%

0,00611% 8,39%

0,00306% 1,57%

0,00306% 3,00%

0,00306% 5,71%

0,107% 47,7%

0,00306% 3,33%

0,00917% 9,59%

0,00306% 2,01%

0,0122% 30,9%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00917% 1,95%

0,0153% 10,4%

0,00306% 3,36%

0,0183% 28,0%

0,0978% 9,12%

0,0183% 9,17%

0,00306% 6,57%

0,00917% 0,000%

0,0795% 23,4%

0,00611% 1,49%

0,00611% 0,000%

0,0214% 11,8%

0,000% 0,000%

0,0306% 3,48%

0,0214% 28,5%

0,00306% 2,25%

0,000% 2,11%

0,0489% 27,0%

0,0275% 14,6%

0,00306% 4,08%

0,0336% 9,97%

0,0122% 10,6%

0,00917% 0,000%

0,0275% 22,6%

0,00306% 1,06%

0,00306% 3,59%

0,000% 0,000%

0,0764% 49,8%

0,00917% 11,8%

0,0153% 3,45%

0,00306% 6,24%

0,00611% 21,4%

0,00917% 25,3%

0,0428% 38,5%

0,0122% 0,000%

0,0214% 30,7%



0,370% 40,4%

0,116% 58,1%

0,00611% 9,43%

0,0245% 6,47%

0,00611% 2,05%

0,0489% 9,78%

0,00611% 20,5%

0,0122% 4,76%

0,00611% 19,2%

0,00306% 2,90%

0,00550% 4,98%

0,00367% 0,000%

0,0642% 54,0%

0,0220% 7,46%

0,00734% 8,80%

0,00550% 17,8%

0,0239% 15,2%

0,00550% 51,6%

0,00367% 1,06%

0,0550% 51,6%

0,00367% 6,57%

0,0367% 54,0%

0,0789% 63,5%

0,00367% 0,000%

0,0110% 21,6%

0,00734% 13,6%

0,00550% 6,28%

0,00183% 0,675%

0,0110% 24,2%

0,0147% 15,2%

0,00550% 18,1%

0,0128% 4,95%

0,0459% 45,3%

0,0459% 35,7%

0,134% 59,6%

0,000% 2,21%

0,00550% 9,06%

0,00917% 8,39%

0,00367% 9,31%

0,117% 43,0%

0,0110% 11,2%

0,000% 2,31%

0,00550% 4,27%

0,00734% 10,8%

0,130% 32,1%

0,0202% 25,6%

0,0183% 25,7%

0,00550% 29,8%

0,00367% 15,6%

0,158% 43,3%

0,0569% 6,65%



0,00550% 1,43%

0,0239% 16,7%

0,0495% 36,2%

0,0165% 26,0%

0,00367% 4,27%

0,0110% 11,8%

0,00550% 14,0%

0,0165% 0,000%

0,158% 49,4%

0,0440% 37,5%

0,0128% 41,9%

0,0165% 33,0%

0,0128% 13,0%

0,0716% 45,4%

0,0716% 62,7%

0,0862% 83,4%

0,00367% 15,2%

0,0110% 6,10%

0,00367% 22,8%

0,0275% 53,1%

0,00183% 8,61%

0,0550% 40,3%

0,174% 90,1%

0,00917% 32,5%

0,0917% 36,0%

0,0128% 24,9%

0,00550% 8,52%

0,0899% 24,3%

0,00734% 12,5%

0,0661% 53,9%

0,0275% 62,4%

0,0459% 47,1%

0,308% 64,3%

0,0128% 9,11%

0,0239% 34,0%

0,00367% 13,1%

0,000% 0,000%

0,0128% 7,75%

0,00550% 2,97%

0,0110% 29,0%

0,0257% 73,6%

0,00367% 9,78%

0,0422% 16,8%

0,00734% 49,5%

0,00917% 2,57%

0,0128% 10,2%

0,00734% 22,3%

0,00550% 11,6%

0,00550% 8,51%

0,0220% 20,0%

0,00367% 3,99%



0,0110% 17,5%

0,0275% 34,0%

0,00367% 5,97%

0,0917% 83,9%

0,0275% 14,5%

0,000% 0,000%

0,00367% 0,000%

0,0110% 51,1%

0,0385% 0,000%

0,0165% 0,000%

0,0734% 32,5%

0,0202% 29,4%

0,00367% 0,000%

0,0128% 21,7%

0,00367% 6,63%

0,00550% 10,5%

0,0385% 28,2%

0,0110% 14,3%

0,00734% 4,35%

0,000% 0,000%

0,0183% 24,9%

0,0183% 12,3%

0,00734% 5,26%

0,00367% 5,37%

0,00367% 12,8%

0,00734% 5,51%

0,0367% 75,8%

0,0440% 0,000%

0,0183% 18,3%

0,00917% 16,5%

0,0128% 5,09%

0,00183% 2,46%

0,0128% 43,3%

0,0110% 3,38%

0,112% 0,000%

0,0514% 72,6%

0,0679% 43,3%

0,000% 0,000%

0,0110% 16,3%

0,0165% 36,5%

0,0789% 39,8%

0,141% 45,6%

0,00183% 8,09%

0,00367% 6,97%

0,00367% 9,31%

0,0844% 63,2%

0,0110% 20,4%

0,0110% 27,4%

0,00550% 9,72%

0,00917% 16,0%

0,00917% 19,7%



0,00917% 38,4%

0,0128% 5,38%

0,000% 1,86%

0,0165% 0,000%

0,00734% 15,5%

0,00734% 13,9%

0,0404% 13,2%

0,00183% 4,62%

0,00367% 1,06%

0,00550% 31,3%

0,00917% 0,000%

0,0128% 24,6%

0,00917% 34,3%

0,0349% 72,9%

0,00917% 16,0%

0,000% 0,000%

0,0165% 21,4%

0,114% 63,5%

0,00550% 20,5%

0,0239% 37,6%

0,0165% 23,7%

0,00734% 5,03%

0,000% 0,000%

0,00550% 5,83%

0,00367% 7,30%

0,000% 0,000%

0,706% 76,2%

0,0165% 27,5%

0,0477% 51,2%

0,00550% 39,0%

0,0550% 14,8%

0,0128% 17,0%

0,00550% 4,92%

0,0128% 39,0%

0,00367% 6,99%

0,0477% 58,3%

0,00734% 29,9%

0,0147% 15,2%

0,0183% 18,0%

0,00367% 63,8%

0,00367% 6,94%

0,0972% 64,0%

0,0128% 12,5%

0,00917% 10,3%

0,000% 0,000%

0,0183% 18,8%

0,0183% 34,1%

0,0239% 28,7%

0,0367% 22,8%

0,00734% 0,000%

0,00917% 14,0%



0,0330% 41,0%

0,0550% 74,4%

0,0110% 22,4%

0,00734% 26,7%

0,00550% 2,49%

0,00367% 4,56%

0,00183% 2,08%

0,00183% 1,42%

0,0275% 0,000%

0,0110% 17,5%

0,0349% 20,5%

0,0514% 96,6%

0,00550% 7,09%

0,0183% 25,7%

0,0257% 41,0%

0,000% 0,000%

0,0202% 30,2%

0,0385% 37,4%

0,00367% 6,65%

0,0477% 48,2%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,000% 0,000%

0,00367% 2,08%

0,00734% 5,76%

0,0147% 11,1%

0,00367% 11,0%

0,0147% 20,6%

0,0679% 32,2%

0,00734% 11,0%

0,0128% 0,000%

0,0275% 29,0%

0,00734% 10,0%

0,0257% 43,4%

0,000% 0,000%

0,00550% 8,68%

0,00550% 6,41%

0,00183% 1,97%

0,0220% 18,5%

0,00367% 47,1%

0,0110% 19,7%

0,0183% 20,1%

0,00917% 16,4%

0,0257% 39,9%

0,00550% 7,74%

0,0183% 45,7%

0,00550% 6,32%

0,00183% 15,3%

0,00550% 12,0%

0,0147% 40,7%

0,0404% 23,7%



0,0147% 35,7%

0,00183% 1,84%

0,00917% 14,5%

0,0514% 48,2%

0,00367% 1,69%

0,0165% 11,9%

0,00550% 2,04%

0,00550% 8,64%

0,0294% 35,9%

0,0605% 18,6%

0,00367% 5,83%

0,0183% 24,6%

0,0422% 23,0%

0,00183% 7,17%

0,0972% 17,4%

0,000% 0,000%

0,00550% 19,7%

0,000% 0,000%

0,0294% 8,24%

0,0165% 0,000%

0,00917% 7,66%

0,0550% 58,6%

0,0789% 0,000%

0,0183% 4,79%

0,0110% 35,7%

0,0239% 11,6%

0,00734% 34,7%

0,000% 0,000%

0,0128% 10,8%

0,0495% 26,0%

0,0239% 18,8%

0,00367% 32,1%

0,00367% 27,3%

0,0165% 30,2%

0,00367% 8,66%

0,00367% 8,72%

0,00367% 0,000%

0,0110% 16,4%

0,00183% 12,8%

0,268% 96,6%

0,00367% 27,6%

0,00734% 3,02%

0,00734% 11,0%

0,000% 0,000%

0,00367% 6,83%

0,00917% 8,78%

0,0275% 21,9%

0,0605% 28,2%

0,0128% 51,3%

0,00734% 20,4%

0,0330% 55,1%



0,00550% 29,6%

0,00550% 13,9%

0,0716% 55,2%

0,00367% 8,82%

0,00917% 30,1%

0,0128% 31,3%

0,0147% 28,6%

0,0110% 3,37%

0,00550% 21,8%

0,0220% 76,9%

0,00734% 4,01%

0,0110% 14,8%

0,00734% 6,74%

0,0367% 31,7%

0,00734% 49,4%

0,00917% 16,0%

0,0128% 39,2%

0,00734% 15,7%

0,0294% 35,0%

0,0147% 7,48%

0,000% 0,000%

0,00734% 23,3%

0,0183% 65,0%

0,00734% 39,4%

0,00550% 19,4%

0,0128% 10,7%

0,00550% 5,78%

0,0147% 24,3%

0,00917% 23,2%

0,000% 0,000%

0,00367% 9,22%

0,00734% 14,7%

0,00917% 11,7%

0,00550% 15,8%

0,00550% 4,44%

0,00367% 2,49%

0,0514% 34,3%

0,000% 0,000%

0,00367% 1,71%

0,00367% 15,1%

0,0954% 71,7%

0,00550% 10,9%

0,0404% 73,0%

0,0128% 18,8%

0,0954% 55,3%

0,00917% 33,6%

0,00367% 15,9%

0,0147% 24,8%

0,00917% 28,6%

0,0349% 54,3%

0,0165% 6,21%



0,178% 53,5%

0,00550% 18,1%

0,0183% 68,0%

0,0367% 6,88%

0,00734% 12,9%

0,00550% 3,82%

0,00550% 34,8%

0,00367% 2,68%

0,0110% 8,13%

0,0275% 25,1%

0,0257% 15,4%

0,0771% 66,0%

0,00917% 27,0%

0,0220% 48,7%

0,0679% 29,6%

0,00367% 42,1%

0,00917% 3,80%

0,0239% 50,8%

0,00917% 51,1%

0,00917% 12,4%

0,00550% 9,46%

0,0183% 16,6%

0,0128% 17,5%

0,0349% 8,62%

0,00917% 27,2%

0,00367% 27,9%

0,0220% 70,3%

0,0147% 68,4%

0,00550% 11,4%

0,0183% 46,5%

0,0495% 81,1%

0,0587% 88,8%

0,00550% 17,4%

0,00550% 2,17%

0,00734% 9,59%

0,0917% 64,3%

0,0128% 18,6%

0,00734% 20,5%

0,0147% 30,9%

0,00734% 32,5%

0,0183% 44,4%

0,00367% 4,42%

0,0202% 19,8%

0,00367% 0,000%

0,0605% 84,4%

0,00367% 13,3%

0,0110% 6,79%

0,00550% 62,7%

0,00550% 13,0%

0,00917% 50,9%

0,00550% 10,00%



0,0202% 26,1%

0,0330% 31,1%

0,0257% 49,3%

0,0275% 14,4%

0,00550% 3,66%

0,00367% 7,54%

0,00183% 7,56%

0,0459% 93,2%

0,00367% 1,59%

0,0128% 40,1%


