
Genetic Distance from Reference Isolate 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

CD4-Ig 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

PG9 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

PG16 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

PGT121 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

PGT126 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

2G12 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

b12 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

VRC03 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

2F5 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

10E8 

0

0.2

0.4

0.6

0.8

-3
-2
-1
0
1
2
3

0 0.02 0.04 0.06 0.08 0.1 0.12 0.14

39F 

Se
ct

io
n

al
 V

ar
ia

n
ce

 

P
h

e
n

o
ty

p
ic

 D
is

ta
n

ce
 

fr
o

m
 R

ef
e

re
n

ce
 Is

o
la

te
 


