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Translated from English version into Chinese by Guo-Zhong Tian

Analyse multilocus du polymorphisme de séquences répétées en tandem des souches de
Brucella en Chine isolées entre 1953 et 2013

Guo-Zhong Tian, Bu-Yun Cui, Dong-Ri Piao, Hong-Yan Zhao, Lan-Yu Li, Xi Liu, Pei Xiao,
Zhong-Zhi Zhao, Li-Qing Xu, Hai Jiang et Zhen-Jun Li

Résumé

Contexte : La brucellose était une maladie commune touchant les humains ainsi que le bétail et qui
est causée par les souches Brucella, les pathogénes prioritaires de catégorie B selon le centre de
lutte contre les maladies des E.-U. [Center for Disease Control (CDC)]. Identifiée comme une
maladie prioritaire chez les humains et le bétail, la hausse de son incidence au courant des dernicres
années en Chine nécessite des mesures de controle urgentes relatives a cette maladie, mais la base
moléculaire importante pour surveiller I’épidémiologie des souches Brucella au niveau national est
toujours lacunaire.

Méthodes : Un total de 600 isolats de Brucella prélevés sur 60 ans (entre 1953 et 2013) en Chine
ont fait ’objet de génotypage au moyen d’analyse multilocus du polymorphisme des séquences
répétées en tandem (MLVA), et le degré de variation de loci MLVAT11 a été calculé selon les valeurs
de I’indice de diversité Hunter Gaston (HGDI). Les graphiques et les cartes ont été traités au moyen
d’Excel 2013, et I’analyse des groupes désignés ainsi que la distribution épidémiologique ont été
réalisées au moyen de BioNumerics (version 5.1).

Résultats : Les 600 isolats représentatifs de Brucella ont présenté 104 génotypes, avec 58 génotypes



uniques selon 1’analyse MLVAI11, y compris les biovars 2 et 3 B. melitensis (cinq principaux
génotypes), les biovars 1 et 3 B. abortus (deux principaux génotypes), les biovars 1 et 3 B. suis (trois
principaux génotypes) et la souche B. canis (deux principaux génotypes), respectivement. Alors que
la plupart des biovars 1 et 3 B. suis ont été trouvés dans les provinces du Nord et du Sud
respectivement, les souches B. melitensis et B. abortus étaient dominants en Chine. La brucellose
canine a été retrouvée seulement dans les animaux, et aucun cas n’a été rapporté chez les humains.
Huit pics épidémiques de brucellose ont été constatés au courant des 60 années entre 1953 et 2013 :
1955-1959, 1962-1969, 1971-1975, 1977-1983, 1985-1989, 1992-1997, 2000-2008 et 2010-2013
en Chine.

Conclusions : Selon I’analyse MLVA, la brucellose présente des tendances épidémiologiques

moléculaires qui lui sont propres, avec une distribution spatiale et temporelle spécifique.
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MuasTniokycublii ananu3z VNTR-nocnenoBareibHocTell KuTaiickux mrammoB Brucella,

BbIAeJeHHbIX ¢ 1953 1. mo 2013 .

To-Wxyn Tsuw (Guo-Zhong Tian), By-FOus Iyt (Bu-Yun Cui), dyu-XXu ITsio (Dong-Ri Piao),
Xyu-Sus [I3a0 (Hong-Yan Zhao), JTaus-FOii JTu (Lan-Yu Li), Cu JTro (Xi Liu), ITsit Csio (Pei Xiao),
Wxyn-Wkun Yxao (Zhong-Zhi Zhao), JTu-Iuu Croit (Li-Qing Xu), Xaii I1zstu (Hai Jiang) u YxouHb-
I3rous JIu (Zhen-Jun Li)

AHHOTALUSA

Kparkoe onucanue. bpyrennés Opu1 pacipocTpaHEHHBIM 3a00JIeBaHIEM YEJIOBEKa U IOMAIITHETO
CKOTa, BO30yguTeNeM KOTOpOTo SBJISIIOTCS INTaMMbl Brucella — matorensl karteropun B B
cooTBeTcTBUU ¢ Kinaccupukarueil Llentpa xonTpons 3adonesaemoctu CIIA (CDC). bpynemnés
ObUT MPU3HAH 0OJIE3HBIO TIEPBOCTEIICHHOW BRYKHOCTH UTSI JIIONEH M JKUBOTHBIX. PacTyiee yucio
ciydaeB 3a0oieBaHMi 3a mocieanue roxsl B Kutae TpeOyeT NMPHHATHS CPOYHBIX MEp, OFHAKO
MOJIEKYJISIPHBIX JTAHHBIX, HEOOXOMUMBIX JJIsl HAOMFOCHHMS 32 STHIEMHUOIOTHEH mTaMMoB Brucella
Ha HAI[MOHAJILHOM YPOBHE, IO-TIPEKHEMY HETOCTATOIHO.

Metonbi. Cobpannbie B Kutae 3a 60 et (¢ 1953 1. mo 2013 1), 600 uzonstoB Brucella 6pun
TFEeHOTUIIMPOBAaHbl C MCIIOIb30BaHUEM MYJIBTHIIOKyCHOro aHainu3a VNTR-mocienoBarenbHOCTEN
(MLVA). Crenens BaprabensHOCTH JJ0KycoB MLVA11 Gputa onpezeneHa no BeIWIUHAM HHAEKCa
Xanrepa-I'acrona (HGDI). [uarpamMer u kapra O6pun oOpabotansl ¢ momormbio Excel 2013.
Knacrepuslii aHanmm3 ¥ SOHIEMHOJIOTMYECKOEC  pacHpeneleHHe OBUTM  BBIIOJNHEHBI  C
ucrnoib3oBanueM BioNumerics (Bepcust 5.1).

Pesyasbrarsl. CornacHo anaimzy MLVAT11, 600 penpe3eHTUBHBIX H30JISATOB Brucella oTHOCATCS K
104 reHotunam ¢ 58 omWHApHBIMH TCHOTHIIAMH, BKItO4as OwoBapbl 2 u 3 B. melitensis (nATh

OCHOBHBIX T€HOTHITOB), OnoBapsl 1 u 3 B. abortus (1Ba OCHOBHBIX IeHOTHITA), OMoBapkl 1 u 3 B. suis
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(TpM OCHOBHBIX T€HOTHIIA) U B. canis (J1Ba OCHOBHBIX T€HOTHUIIA) COOTBETCTBEHHO. B To Bpems kak
GonbuIMHCTBO OMOBapoB 1 u 3 B. suis ObUIM HaWJEHBI COOTBETCTBEHHO B CEBEPHBIX M FOXKHBIX
npoBUHLMSX, B KuTtae npeobnananu mrammel B. melitensis u B. abortus. bpynennés cobak 6bu1
0OHapy>XeH TOJNBKO Y )KUBOTHBIX, CIIydaeB 3a0oieBaHuil mozaeit He Ob10. 3a 60 et ¢ 1953 roxa no
2013 roxg B Kutae 6bul0 BoceMb NMUKOB 3muaemMuii Opyuemnésa: 1955-1959 rr., 1962-1969 rr,
1971-1975 rr, 1977-1983 rr, 1985-1989 rr., 1992-1997 rr., 2000-2008 1. 1 2010-2013 rr.

BuiBogbl. CornacHo anamuzy MLVA, Opynemnés obnagaeT COOCTBEHHBIMH YHHKAJIbHBIMU
SMUAEMHOJIOTHYECKIMH XapaKTEPUCTUKAMH CO CHE(PUIECKIM pacipe/ielIeHHeM B IIPOCTPAHCTBE

1 BPEMCHHU.
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Analisis de repeticiones en tindem de niimeros variables en multiples loci en cepas de Brucella
aisladas en China entre 1953 y 2013

Guo-Zhong Tian, Bu-Yun Cui, Dong-Ri Piao, Hong-Yan Zhao, Lan-Yu Li, Xi Liu, Pei Xiao, Zhong-
Zhi Zhao, Li-Qing Xu, Hai Jiang y Zhen-Jun Li

Resumen

Antecedentes: La brucelosis era una enfermedad comin de los humanos y el ganado, producida
por cepas de Brucella, clasificados como patégenos de prioridad categoria B por el Centro para la
Prevencion y Control de Enfermedades de los Estados Unidos (CDC). Identificada como una
enfermedad prioritaria del ser humano y el ganado, la creciente incidencia en China en los ltimos
afios requiere de medidas de control urgentes para esta enfermedad, pero todavia no existe a nivel
nacional el entorno molecular tan importante para el monitoreo de la epidemiologia de cepas de
Brucella.

Métodos: Se realizé genotipificacion por andlisis de repeticiones en tdndem de numeros variables
en multiples loci (MLVA) a un total de 600 cepas aisladas de Brucella recolectadas en el transcurso
de 60 afios (de 1953 a 2013) en China y se calculd el coeficiente de variacion del loci MLVAT1
utilizando los valores del indice discriminatorio de Hunter-Gaston (HGDI). Los graficos y mapas
se procesaron con Excel 2013 y el andlisis de grupos y distribucion epidemiolodgica se realizé con
BioNumerics (version 5.1).

Resultados: Con el ensayo de MLVAT11 los 600 aislados representativos de Brucella cayeron dentro
de 104 genotipos con 58 genotipos Unicos, incluido B. melitensis biovares 2 y 3 (cinco genotipos
principales), B. abortus biovares 1 y 3 (dos genotipos principales), B. suis biovares 1 y 3 (tres
genotipos principales) y B. canis (dos genotipos principales) respectivamente. Si bien la mayoria de
B. suis biovar 1 y biovar 3 se encontraron en provincias del norte y del sur respectivamente, las
cepas de B. melitensis y B. abortus fueron dominantes en China. La brucelosis canina solo se
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encontr6 en animales sin casos reportados en seres humanos. Emergieron ocho picos de epidemias
de brucelosis en el transcurso de los 60 aflos entre 1953 y 2013 en China: 1955-1959, 1962-1969,
1971-1975, 1977-1983, 1985-1989, 1992-1997, 2000-2008 y 2010-2013.

Conclusiones: De acuerdo con el MLVA, la brucelosis tiene patrones epidemiologicos moleculares

unicos con distribucion espacial y temporal especificas.
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