S3 Table. RSCU of Virulent strains and attenuated strains used in this study.

Strains Leu Leu Val Ser Thr Pro Ala Lys GIn Gly Arg Arg Glu lleA Ser Asp Arg
UUA CUA GUA UCA ACA CCA GCA AAA CAA GGA AGA CGA GAA UA AGU GAU CGU
A66 0.67 064 057 185 1.67 2 142 116 1.09 107 187 068 117 062 094 127 0.45
C80 064 067 057 188 166 198 142 116 1.1 107 187 068 116 062 096 131 045
CH60 067 064 057 18 166 198 142 116 1.1 108 187 068 116 062 1.03 131 045
FC64 067 064 058 191 165 198 142 117 11 112 185 067 115 064 099 132 045
MY 067 064 057 185 166 198 142 117 11 108 192 0.68 116 0.62 1.06 1.3 0.45
3D 067 055 056 182 171 202 142 112 11 104 198 0.72 122 062 108 133 0.55
LSD/090830 0.75 051 05 178 164 19% 14 111 104 109 19 071 12 064 112 127 0.44
C-XNH 058 077 046 178 164 191 145 11 107 103 198 061 119 064 118 1.34 0.5
FZ99 061 067 054 182 158 193 147 107 109 097 193 066 1.24 0.6 112 1.34 0.5
Z] 058 064 057 192 165 19 138 1.1 104 095 196 065 125 0.6 1.08 133 0.49
NA 065 065 055 192 166 196 144 11 104 095 193 066 1.23 059 1.04 1.37 0.5
Strains Gly Cys  Asn Tyr His Ala Phe Leu Val Pro  Thr lleA  Ser GIn Ala Arg Gly
GGU UGU AAU UAU CAU GCU UUU CUU GUU CCU ACU UU UCU CAG GCG CGG GGG
A66 101 133 137 147 118 151 135 138 135 126 15 169 189 091 0.09 0.68 0.91
Cc80 1.02 133 137 144 122 151 138 141 135 127 152 169 185 09 0.09 068 091
CH60 1 133 13 15 122 151 138 141 135 127 152 169 182 09 009 068 0.92
FC64 101 136 136 145 125 151 14 141 132 127 15 168 1.8 09 009 067 0.88
MY 1 133 135 153 122 148 14 141 135 127 152 171 181 0.9 0.12 0.68 0.92
3D 101 155 138 144 116 139 143 135 139 117 161 173 1.82 0.9 0.09 0.61 0.93
LSD/090830 1.09 148 135 146 135 149 141 144 141 126 156 188 174 096 0.18 0.6 0.85
C-XNH 1.05 143 14 153 118 139 135 135 146 117 152 175 171 093 0.09 0.66 0.95
FZ99 1.03 143 1.35 15 122 147 135 132 141 1.15 1.6 183 178 091 0.09 0.66 0.97
Z] 095 155 139 15 118 147 14 149 139 126 16 183 185 09 0.15 0.65 1
NA 0.97 155 133 155 116 147 138 148 142 126 159 183 185 096 012 0.61 0.97




Strains Glu Lys Thr Leu Ser Pro Val Leu Ala  Asp Cys Arg Ser Arg Gly Tyr His
GAG AAG ACG UUG UCG CCG GUG CUG GCC GAC UGC cCcGC AGC AGG GGC UAC cCAC
A6G6 083 084 008 165 008 007 127 07 098 073 067 09 053 136 101 053 0.82
Cc80 084 084 007 162 008 007 127 073 098 069 067 09 054 136 099 056 0.78
CH60 084 084 007 165 0.08 007 127 07 098 069 067 096 053 1.36 1 05 0.78
FC64 08 083 008 165 008 007 129 07 098 068 064 101 054 135 099 055 0.75
MY 084 083 007 165 0.08 007 125 07 098 07 067 09 053 13 1 0.47 0.78
3D 078 088 0.08 168 0.12 0.07 127 0.77 11 067 045 094 039 121 101 0.56 0.84
LSD/090830 08 089 013 171 019 007 131 069 093 073 052 104 035 125 096 054 0.65
C-XNH 081 0.9 01 182 015 015 136 058 106 066 057 099 03 127 097 047 0.82
FZ99 076 093 01 178 015 015 133 067 09 066 057 099 035 127 103 05 0.78
ZJ 075 09 007 168 015 007 132 076 099 067 045 098 035 125 111 05 0.82
NA 077 09 007 169 0.12 007 134 071 097 063 045 099 038 132 111 045 0.84
Strains Asn  Phe Leu lle Val Ser Pro Thr
AAC UUC CUC AUC GUC UCC ccC Acc
A66 063 065 09 069 081 072 067 0.75
C80 063 062 092 069 081 069 0.67 0.75
CH60 065 062 092 069 081 068 0.67 0.75
FC64 064 06 092 068 082 069 067 0.77
MY 065 06 092 067 083 068 0.67 0.75
3D 062 057 098 065 078 077 073 0.6
LSD/090830 0.65 059 09 048 078 081 0.7 0.68
C-XNH 06 065 089 061 072 087 077 0.75
FZ99 065 065 095 057 072 077 078 0.72
ZJ 061 06 08 057 072 065 0.7 0.67
NA 067 062 083 059 068 069 0.7 0.67




