Table S2 Comparison of B+C group between antrum and body

Antrum (%) Body (%)

Species HP(-) HP(-) HP(+) HP(+) HP(-) HP(-) HP(+) HP(+)

control  Cancer control Cancer control Cancer control — Cancer
(n=2) (n=2) (n=3) (n=5) (n=2) (n=2) (n=3) (n=5)

Sreptococcus pseudopneumoniae 0.139 18.68 3.375 6.038 3.797 2311 0.983 0.196
Haemophilus parainfluenzae 0.155 3.842 0.457 0.959 2.154 2.413 0.130 0.018
Methyl obacterium adhaesivum 0.058 2.224 0.119 0.557 0.060 0.000 0.004 0.048
Sreptococcus oralis 0.023 1.724 0.145 0.297 0.500 2.073 0.078 0.009
Prevotella melaninogenica 0.011 1.562 0.060 0.838 0.137 0.918 0.040 0.024
Sreptococcus parasanguinis 0.138 1.506 0.275 0.596 0.855 3.361 0.135 0.042
Haemophilus influenzae 0.000 0.433 0.016 0.034 0.000 0.408 0.000 0.000
Methyl obacterium gossipiicola 0.087 0.433 0.011 0.156 0.215 0.017 0.000 0.004
Enterococcus hirae 0.000 0.261 0.000 0.000 0.000 0.011 0.000 0.000
Lactobacillus fermentum 0.000 0.209 0.000 0.000 0.000 0.084 0.000 0.030
Campylobacter concisus 0.006 0.182 0.056 0.028 0.026 0.043 0.004 0.000
Delftia lacustris 0.042 0.112 0.002 0.210 0.009 0.008 0.007 0.033

Helicobacter pylori 0.107 0.111 86.470 60.305 0419 0.096  89.777  75.932
Bradyrhizobium jicamae 0.000 0.068 0.011 0.220 8.657 0.676 0.240 1.244
Bradyrhizobium denitrificans 0.000 0.068 0.000 0.000 1141 0.090 0.027 0.098
Klebsiella pneumoniae 0.000 0.068 0.000 1.054 0.000 0.017 0.000 0.030
Selenomonas sputigena 0.000 0.052 0.002 0.039 0.009 0.008 0.000 0.011
Saphylococcus epidermidis 0.084 0.043 0.047 0.468 0.009 0.008 0.000 0.030
Enterobacter aerogenes 0.000 0.035 0.000 0.004 0.000 0.000 0.000 0.012
Lactobacillus gasseri 0.000 0.026 0.000 0.025 0.000 0.008 0.000 0.011
Methylobacterium_uc 0.017 0.025 0.000 0.008 0.39%4 0.069 0.004 0.139
Prevotella denticola 0.011 0.017 0.000 0.118 0.009 0.033 0.000 0.128
Cryptobacterium curtum 0.000 0.017 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Alphaproteobacteria_uc_s 0.000 0.008 0.000 0.003 0.000 0.000 0.000 0.000
Bradyrhizobium pachyrhiz 0.000 0.008 0.000 0.033 5.331 0.490 0.114 0.700
Citrobacter rodentium 0.000 0.008 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Methyl obacterium brachiatum 0.092 0.008 0.000 0.013 0.000 0.000 0.000 0.006
Methylobacterium jeotgali 0.000 0.008 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Methyl obacterium marchantiae 0.000 0.008 0.000 0.025 0.059 0.000 0.000 0.000
Sreptococcus pneumoniae 0.006 0.008 0.201 0.008 0.017 0.019 0.133 0.000
Tannerella forsythia 0.006 0.008 0.000 0.000 0.034 0.000 0.000 0.000
Acidovorax radicis 0.012 0.000 0.000 0.000 0.009 0.000 0.002 0.000
Aggregatibacter aphrophilus 0.000 0.000 0.026 0.000 0.017 0.000 0.244 0.000
Akkermansia_f_uc_s 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.002
Arthrobacter oxydans 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.011 0.000 0.000
Bacillus subtilis 0.000 0.000 0.000 0.003 0.000 0.000 0.000 0.000
Blastococcus saxobsidens 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.008 0.000 0.000
Bradyrhizobium iriomotense 0.000 0.000 0.000 0.000 0.030 0.000 0.000 0.000
Bradyrhizobium oligotrophicum 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.012
Bradyrhizobium g1_uc 0.000 0.000 0.000 0.000 0.715 0.088 0.022 0.089
Bradyrhizobium _uc 0.000 0.000 0.000 0.003 0.148 0.025 0.018 0.018
Burkholderia stabilis 0.000 0.000 0.011 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Clostridium bifermentans 0.000 0.000 0.017 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Clostridium perfringens 0.000 0.000 0.006 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000
Clostridium_g4 _uc 0.000 0.000 0.000 0.000 0.009 0.000 0.000 0.000
Clostridium_uc 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.004 0.000
Cupriavidus metallidurans 0.000 0.000 0.000 0.018 0.000 0.000 0.000 0.000
Delftia litopenaei 0.000 0.000 0.000 0.003 0.000 0.000 0.000 0.000
Delftia_uc 0.012 0.000 0.000 0.012 0.000 0.000 0.000 0.000
Enterobacter asburiae 0.000 0.000 0.000 0.008 0.000 0.000 0.000 0.000
Enterobacter cancerogenus 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.002 0.000
Enterobacter cowanii 0.006 0.000 0.000 0.126 0.000 0.000 0.000 0.000
Enterobacter hormaechei 0.000 0.000 0.000 0.063 0.000 0.000 0.000 0.000
Enterobacter mori 0.000 0.000 0.000 0.000 0.009 0.017 0.000 0.000
Enterobacter soli 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.003
Enterobacter_uc 0.000 0.000 0.000 0.008 0.030 0.000 0.000 0.006
Escherichia coli group 0.030 0.000 0.000 1.459 0.000 0.011 0.000 0.054
Escherichia fergusonii 0.000 0.000 0.000 0.198 0.000 0.000 0.000 0.000
Escherichia_uc 0.000 0.000 0.000 0.025 0.000 0.000 0.000 0.006
Geobacillus stearothermophilus 0.000 0.000 0.000 0.005 0.000 0.000 0.000 0.000
Geobacillus thermoglucosidasius 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.012
Helicobacter cetorum 0.000 0.000 0.040 0.013 0.000 0.000 0.017 0.010
Helicobacter_uc 0.000 0.000 0.085 0.083 0.009 0.000 0.306 0.157
Klebsiella variicola 0.000 0.000 0.000 0.013 0.000 0.000 0.000 0.012
Kytococcus sedentarius 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.008 0.000 0.000
Lactococcus lactis 0.000 0.000 0.000 0.000 0.009 0.000 0.000 0.060
Leuconostoc lactis 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.000 0.306




Leuconostoc mesenteroides group
Leuconostoc pseudomesenteroides
Methyl obacterium aerolatum
Methyl obacterium aminovorans
Methylobacterium aquaticum
Methyl obacterium gnaphalii
Methyl obacterium komagatae
Methyl obacterium longum
Methyl obacterium organophilum
Methyl obacterium oryzae
Methylobacterium persicinum
Methylobacterium platani
Methylobacterium radiotolerans
Methyl obacterium salsuginis
Methyl obacterium tardum
Methyl obacterium zatmanii
Mycaobacterium abscessus
Mycobacterium austroafricanum group
Mycobacterium franklinii
Mycobacterium gadium
Nocardioides alkalitolerans
Nocardioides hwasunensis
Nocardioides _uc
Novosphingobium lentum
Novosphingobium soli
Novosphingobium stygium
Novosphingobium_uc
Paenibacillaceae_uc_s
Porphyromonas gingivalis
Pseudomonas entomophila
Pseudomonas stutzeri

Rhi zobium leguminosarum
Rhizobium tropici

Spohingobium ummariense
Sphingobium_uc

Saphylococcus aureus
Saphylococcus saprophyticus
Variovorax paradoxus

0.000
0.000
0.000
0.000
0.029
0.000
0.006
0.000
0.000
0.000
0.006
0.000
0.006
0.000
0.000
0.034
0.054
0.000
0.012
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.034
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.006
0.066

0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000

0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.022
0.000
0.011
0.016
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000

0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.004
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.002
0.000
0.000
0.000
0.004
0.000
0.014
0.013
0.011
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000

0.000
0.030
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
1.906
0.059
0.000
0.000
0.000
3.080
0.000
0.038
0.000
0.000
0.009
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.377
0.030
0.030
0.030
0.030
0.000
0.000
0.009
0.009
0.000

0.000
0.000
0.000
0.011
0.000
0.000
0.000
0.088
0.011
0.000
0.011
0.000
0.183
0.027
0.019
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.011
0.000
0.000
0.011
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.011
0.000
0.000
0.000
0.000

0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.004
0.057
0.000
0.000
0.000
0.000
0.105
0.000
0.000
0.014
0.000
0.000
0.000
0.004
0.000
0.000
0.000
0.000
0.004
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.019
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000

0.018
0.000
0.006
0.000
0.000
0.000
0.000
0.405
0.000
0.060
0.018
0.006
0.623
0.006
0.018
0.002
0.000
0.000
0.000
0.000
0.006
0.003
0.000
0.000
0.003
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.000
0.012
0.001
0.000
0.006
0.000
0.000
0.000

Values are expressed as mean percent
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