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play a limited role in responses to nutrient deprivation

Adam Voshalll’z’*, Eun-Jeong Kiml’*, Xinrong Mal’z, Tomohito Yamasaki3, Etsuko N.

Moriyama'? & Heriberto Cerutti'~

'School of Biological Sciences, University of Nebraska-Lincoln, Lincoln, Nebraska, USA
*Center for Plant Science Innovation, University of Nebraska-Lincoln, Lincoln, Nebraska, USA

*Division of Environmental Photobiology, National Institute for Basic Biology, Okazaki, Aichi

Prefecture, Japan

*These authors contributed equally to this work.



Supplemental Figure 1: miRNA clusters for all conditions examined

iRuas identified in TAP only :

RIRNR: miR_t8 chromosome_d Start: 3694773 End: 3694881 Condition: TAP
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RIRNR: RiR_£10,miR_t90 chromosone 16 Start: 184972 End: 185187 Condition: TAP
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SiRMA: miR_£16 chromosoms 8 Start: 347662 End: 348000 Condition: HSW

0.000 0.0 2297
0.000 oo 0.038
0.000 0.188 o.188
20186 20463 9,450
11020 0.720 20673
1.263 1932 7,865
0.729 sm2s 22779
20137 17.561 293,752 miR_t16
0,146 0,075 0.075
0.000 0.076 0.188
0.097 0,075 0,075
0.000 0.038 0,038
0.000 0.038 0.038
02097 0.265 0.791
02097 0,075 0.075
0.000 0,038 0.038
0.000 0.264 0.264
00194 0,796 0.452
0.000 o1 o3
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0.000 0.038 0.038
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'ACCCCCGGGCGAG ACCCAGAGACTGCGAAGGCGAAGACCTTAGCG TTAAGACG TAAGAGGGAG ACGG G CGCGTT CATGGCTCCTGCTTCTCGAGGAGCTANTGCTGOTCCIGARGETC €
- A ¢ ¢ ame - e )
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RIRAR: RiR_£17 chromosons 12 Start: 2415460 End: 2415778 Condition: HS
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RiRNA: miR_£19 chromosoms 9 Start: 394647 End: 394808 Condition: HSH
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RIRNA: miR_£27 chromosone 7 Start: 1992640 End: 1993085 Condition: HSWY
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RRNA: miR_£38,miR_t116 chromosome 15 Start: 109972 End: 110410 Condition: HS
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RIRNA: miR_£122,miR_£70 chromosome 9 Start: 6518312 End: 651092 Condition: HSM
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RiRNA: miR_£75 chromosoms 7 Start: 5910827 End: 5911129 Condition: HSW
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SiRMA: miR_t8) chromosoms 6 Start: 8612418 End: 8612840 Condition: HSW
0.680 0.530 1,995
0.000 0,075 0.075
02000 02075 0.075
02000 0.038 0.038
4l323 1515 0,715
0.631 0,303 0.414
0.826 0.796 0715
0.000 0,038 0,038
17 0,301 0,264
02097 0,038 0,038
0,049 ey 0.226
0,146 0.2 0.038
4l0s0 1932 31050
6.945 20122 3927
02000 0.038 0,038
0,049 0,038 0,038
0,198 0,075 0.075
1797 0.417 o7
20428 0,188 0.188
0.000 0,038 0,038
10506 00530 0.264
0.000 o1 oo
02009 02075 0,075
3.691 0.038 0.226
52,308 8297 21122
2,477 1137 1318
5.780 3675 1318




0,049 0,152 0.151
0.146 o o
1360 0.644 10385
0,826 0.641 1920
0,097 0.038 0.038
0.874 00152 0.678
0.729 0.076 0.075
0,194 0.076 0.075
acerre - S A M GTMGT  TIC
cacTGan AGTG GACGC GO AG GA  CCTGITIG € CT G CoCTeC T
acrcacr TCAC CT6CG G TC CT  GoACs @ cceeece T
caece - = cc — -
0.000 0.075 0.075
0.000 0.038 0.038
0.049 0.038 0.038
0.000 0,038 0,038
02000 0.151 0.151
0.097 o013 o3
0.097 0,189 0,038
0.049 0,493 0,339
0.000 0.0 0,038
s.0s1 porees 1262
0.000 o3 o3
02923 0l641 0.828
02000 0.151 0.151
02000 0.11a 0.264
0,486 oo1s 0.3
0.389 0,303 0,301
0,097 0.076 0,264
9508 10,040 24,473 miR a3
0.097 0.076 0,527
0.000 0.152 0,264
0.000 0.038 0.038
0.049 0.151 0.151
0977 0.227 0.339
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RIRNA: miR_£102 chromosome 9 Start: 6560167 End: 6560545 Condition: HSW
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RiRNA: miR_£107 scaffold 21 Start: 47196 End: 47405 Condition: HSH
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RIRNA: MiR_£38,nR_t116 chromosome_15 Start: 109972 Ends 110410 Condition: HSH
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RIRNA: RIR_€118 scaffold 21 Start: 47226 Bnd: 4740 Condition: HSW
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miRARS identified in HS-N Only ¢

RIRNA: miR_£11 chromosone 6 Start: 6854037 End: 6854272 Condition: HS-N




ATTARACTGAACCAGAAGGAT

CGACETCCCGaTaAC: o c

acG acc
cac 166
¢

T
3
c

RRNA: MiR_£88,niR_t25,niR_£53 chronosone 2 Start: 9173273 End: 9173464 Condition: HS-N
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SiRMA: miR_t31 chromosons L6 Start: 858784 End: 859179 Condition: HS-N
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RRNA: miR_£34,miR_£32 chromosome 7 Start: 259150 End: 2591850 Condition: HS-
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miRMA: miR_t35 chromosoms 8 Start: 347684 End: 348102 Condition: HS-N
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RIRNA: RiR_£52,miR_£79 chromosose 2 Start: 3047193 Bnd: 3047455 Condition: HS-N

0000 0.3 0.3
ol ol 0189
oo o003 oo
olooo o003 o.ss
ol olsm2  olis2
0.000  0.03  0.226
7,868 1326 2,03
2.6 0.07  0.076
o089 o0.a17 1615
o000 o003 o.1e
21428 1781 0.565
1issa 0l64s 0.188 mir_t79+
o.00  o0l03 0.0
o000 o0l o1
o6 o530 0ls30
0.194 20008 0,317
3806 3L.635 15,964
0.2¢ 24 1017
s.6l6 9320 3539
o000 o014 o
o000 o0l oms
olo0  olasa  ole0z
o037 ooz o
3437 ors 0.2
a1 12 olm
iles1 o8y 01339
slaes 2.6 1.958
0340 0.3 0.866
o046 0.07%  0.03
o385 0.3 0.075
o049 o o3
o000 ol1s2 0,075
o000 ol o
1 2.9 32
o037 o3 0.075
0.000  o0.03  o0.03
c - ACGECGCCGAAC A A
Geeacaeen e ac AGG A
ceeTeTceer co
T o crea
031 o0.509 139
oo olox 0.0
olase  olsEs  0.301
s 2l 3502
0000 0.8 0.189
o.ase o152 0.075
o.as6  0.07%  0.038
o631 o568 0.866
0l037  ouls2 0.152
e s 9.827
0.09 o003 0.0
16 oey  ols2
oloes o003 olom
oloes o227 0.075
0263 0303 ou1s1
0.6 0.03  0.03
0000 o152 0.152
2.963 1250  0.075
o.00  0.076  0.076
o000 o0l03 0.0
8597 1l061 715
141378 4720288 363,105 mi_es2
0,826 153 301
o6 ols30 0.3
0631 oisy 0113
0.0 0265 0.03
aes7 2,084 11506
0097 0303 0.264
20137 a0 oz
o000 o003 0.0
o037 ol@s  o.s1
o0 o003 oo
o037 olox  o0.226
mur o olem 03
ol o003 o0l03
sio60 2.1 11167
5780 3.29  0.866
2.866 3523 0.301
20866 505 0341
3401366 1041831 31179 niR_e79
0.000 o3 0.0
20214 007  0.076
o0 o0lo7e  0.076
o6 o003 0.226
030 ol ol
o146 0.7 1.393
0.000  0.07%  0.076
0.000  o0.265  0.075
o0.000  o0.03  0.03
o000 0.076 0.5l
o000 o152 0152
mr oz 0227
oloés o003 o
e o8y olles
20234 3410 11506
0971 0227 0.301
1263 0265 0,339
0.000  o0.03  0.03
0087 0.3 0.075
o.000 0.3 0.03
o000 o003 0.0
RIRNA: miR_€5,miR_t15 chromosome 5 Start: 935243 End: 935506 Condition: HS-N
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RIRNA: BiR_£79,miR_t43 chromosome 2 Start: 3047224 End: 3047145 Condition: HS-N
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SiRNA: miR_£126 chromosome 5 Start: 1790619 End: 1790866 Condition: HS-N
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miRiAs identified in TAP and HSW 1
RRNA: BiR_€51,miR_t12 chromosome 5 Start: 935250 End: 935511 Condition: TAP
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RRNA: miR_£66,miR_t65 chromosome 11 Start: 1442246 End: 1442394 Condition: TAP
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RiRNA: miR_t88,niR_t5] chromosome 2 Start: 9171274 End: 9173422 Condition: TAP
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SiRNA: miR_£115 chromosome 12 Start: 2444595 End: 2444930 Condition: TAP
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miRNAs identified in HSHN and BS-N ¢

miRNA: miR_t6 chromosome 17 Start: 5228339 En

5228527 Condition: HSW
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RRNA: MiR_£21,miR_£80 chromosome 2 Start: 9129502 Bnd: 9129598 Condition: HS
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RiRNA: miR_£22 chromosone 13 Start: 2000553 End: 2000712 Condition: HS-N
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RiRNA: miR_£23 chromosone 11 Start: 1130253 End: 1130529 Condition: HS-N
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RiRNA: miR_£30 chromosone 4 Start: 457804 End: 457980 Condition: HSH

GCGTTGGACTGOGGTACAGGCTTGATACCGGRCATGE

A o

o - ¢t t a  ac
'AGGGGGTGGGTAGTGT GTGG AGGTAGCAGGCAGEGCGGGECTG TGCTG TGG GGA GAGGAC G €
s ¢t oc cc

RURNA: miR_£34,miR_£32 chromosome 7 Start:

2591474 End: 2591850 Condition:
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RIRNA: miR_£33,miR_t96 chromosome 17 Start: 1972737 Ends 1972097 Condition: HSW
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RRNA: miR_£84,miR_t48 chromosome 10 Start: 5682640 End:

5683026 Condition: HSW
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RiRNA: miR_£63 chromosons 7 Start: 3871147 End:

3871578 Condition: HSAY
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mIRNA: miR_£33,niR_£96 chromosome 17 Start: 1972737 Ends 1972997 Condition: HSH
0.000  0.03  0.03
om0 olois  0.07s
0.037 o0len1 0.339
o046 oles  o.ae9
0.037 o003 oo
oloes ol 0.075
0.097 0301 0.188
0243 0152 0.075
0.000  0.226  0.226
0.2: 147 X
3768 36652 121,047 miR 33
o6 Az s
om0 0313 0.264
0134 ey 0301
olooo  olses  o.ms
o000 o227 0.188
olos  ol0s  0.075
0.631 o038 0.075
0.874 0265 0452
o049 0.038  0.03
013s 0530 0.489
0097 o o.se
o000 o.03 0.038
o0.631 0227 0.678
oloss ol o.se
oloes  ol03  o0.03
v T c » o
TeTcTCcae A ¢ Geaccac ©
ACAGAGGCG ¢ G cateaTe ¢
ceoemaat B aacrar ¢ A Toe ©
0.000 0.4 0.038
om0 olois  o.07s
o6 0.076 0151
o000 olox  o.03
0.389 e} 1laas
ols26  o0.ass 11355
o085 0.038  0.03
0.29 0,341 0715
o089 o089 0.1s1
aaee 3523 s.0m
sle6s 1139 e.als
a2 o2 22032
o000 01303 0339
160659 e.esa 404
o.00  oloxs  oose
2.088 6550 20037
6265 389 0.979
6071 2060 2.899
0000 o152 0151
alos0 2,690 1.002
o037 o227 0.075
o000 o227 0.075
20428 a1 20259
20768 161064 s.68s
0437 345 olaes
12051 16329 s
3510391 390393 162,764 mir_t96
o 038 X
0971 0.227 0.791
aam 329 2.6
o089 o0.0%  o.use
a8 3410 4lae0
0534 o076 o527
o000 o076 0151
o6 o0l 0151
o000 0227 0.075
o089 0l03  0.03
0263 o1 0.151
0263 oes  0.075
o000 o8 0.075
o000 0.3 o0.038
om0 ol0is  0.07s
0lom 0833 1208
0154 o o
ose 079 11393
0383 o0l 0.264
6557 174 233
1020 5607 0.151
0243 0.076  o.1se
0097 o0.03  0.03
o089 007 0.075
0251 178 1318
0.097 0152 o
0.037 o265 ol
RIRNA: miR_£98,miR_t20 chromosome 6 Start: 6776059 End: 6776276 Condition: HSH
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0.523 0,758 10355
0777 0114 0.075
9,859 8.221 6,702
10408 2006 0.264
0.389 0.227 0,075
0.000 0.0 0,038
9.228 20046 20824
200253 22,133 27.560 miR_t1l0
185 0.379 0.5
0.243 02075 0.075
11457 0.113 0.113
0.089 0,038 0.075
o - mer oo
accee ceaA GG A
cacee ceer e/
ATCCGACGTATGCAAGTCCGGGTGTCAGETCRECAG, a e -
0.000 0.076 0.075
0.194 02076 02075
0.145 0.152 0,151
02097 0.076 0.075
0.097 02075 0.075
0.000 0.076 0.188
0.680 0.303 2071
0.000 03 o3
0.194 0.076 0,301
0.000 0.038 0.038
0.097 0,075 0,075
0.000 0.038 0.038
asm 0.227 0.753
0,437 0,606 0.339
0.680 0.417 0,301
0.000 0.038 0,038
0.049 0.038 0.075




0.000 0.038 0,038
0.000 0.075 0,075
0.000 0.038 0,038
0.000 0.038 0.038
0.000 0.038 0.038
131 0.188 0.188
2,234 10099 1468
02523 0.076 0.753
131 0.076 0.075
0.194 0.038 0.038
0.145 0.038 0.188
ez a4 5.309
0777 0.152 0.226
20477 0.076 0.1s1
RURNR: BiR_£112,miR_£56,miR_t4 chromosone 5 Start: 3227662 End: 3227766 Condition: HSWY
0089 0417 0.264
0000 0.3 0.038
1997 0303 0.1
20080 0268 0.264
L33 0,909 1202
250361 220420 3568
D94 oo o.03
e 136 30w
o049 ooz 0l03
IR 17 o7
0291 oloss 0,075
45800 18526 221929
0380 0076 0.0
0085 0227 o.s21
522/545 1180125 106,627 miR_t112
0360 2s.005  3e.17e
0045 o.07 0.07
COGGTAAGOTGTGARARGTGCGGAGAGCGGGTCTTCCGTCGTCG  /
TeGeeAces ccc
0151 0.151
0.0 o.226
o8y 001
ol076 0.0
os2 oL@
oes ol
o0las3 1200
0303 0.1
880653 150,904 miR_ts6
0.0 o151
0.606 0521
sses  9.60
os2 0133
0530 11920
om0l
0303 ol
1480 20188 mir_elize
o568 0,339
o.682 11130
013 ouny
0075 0,075
o3 oun
0.7 0.3
0as2 ols1
oo ol
1l061 2071 mir e
.58 1130
o8y olsd0
013 ol
0.7 0.038
0.0 0.0
oast ous1
0.568 1167
oio8s 01339
oasi olsn
ose on
oo o0l07s
om3 ol
RIRNR: RIR_£117 chromosome 5 Start: 1813891 End: 1814320 Condition: NS
0.000  0.07%  0.188
0,631 015 0038
o045 o003 0.038
o000 o341 0l1s3
000 0075 0.075
e olses 01979
Pt os2  olors
o0 o0l3  0.075
0.097 11393 11393
20088 0.7 s.848
0.4 0.03  0.03
26,845 1070 3238
0.000 o003 0.03
0069 0.2 339
a4l266 49744 362088 miR €117
029 o003 o.szr
olo0  olas:  olsy
GCTGCA  TCG GCT CAC GOTIG €
CGACGT  ACGT CGG_GTG_CCGAC  /
y G c oG am
0.000  o0.038  0.03
o000 0076 0.075
o0 o003 0.0
oloés  ols:0 o
ol ola onsy
oloes o075 0.075
o000 o3 o3
RIRNA: RiR_£123 chromosome_10 Start: 459852 End: 4598811 Condition: HSM
0.923 0871 2,861
5,828 5308 14119
0,089 0.152 0038
0.389 0.347 1sas
0.000 0.038 0.038
31 5302 0.828
0.049 0.265 0.188
0.0. 0.30 0.226
Se3l012 1908360 2627577 min_t123
2019 42,54 143
0.000 02038 0,151
0.000 0,417 0.753
. X
1771517 18530387 2094.289
e s
0.049 0.038 0.038
0.146 0.530 0.640
0.000 0.038 0.075
et 143 20749
0.146 0.662 0,168
0.000 0.493 0.866
0.000 0.075 0.075
0.097 0.152 0.226
0.000 0.075 0.075
0.097 0.341 0,301
20283 7,278 4593
02097 0.2 0.038
02097 0.227 0,268
2020 1102 1519
0.243 1170 0.038
0.000 0114 0,188
0.000 0.038 02038
0.000 0.038 0.038
0.000 0.227 0.226
0.000 0.075 0,075
0.000 0.038 0.038
0243 o.6as 0.4s2
0.049 0.303 0.226
0.097 1478 10883
0.146 0.227 02038
0.000 0.038 0,151
0,089 0.265 0,188
0.089 0.644 0.038
0,049 0.038 0.038
0.146 0.530 0.640
0.000 o417 0.753
0194 1e9s 2372
0.000 0.038 0.075
0.019 1410 20749
0.146 0.682 0.188
0.000 0.493 0.866
0.000 0.075 0.075
0.000 0.075 0.075




2289 7278 459

0243 174 0.038
0.097 0301 0,301
2020 mlozs 161
02097 .18 0.038
0.000 0.075 0.075
0.097 0.227 0.264
0.000 0.038 0.038
0.000 0.075 0.075
0.000 0.038 0,038
0.000 o018 0,188
0.000 0.227 0.226
0.000 0.038 0.038
0.000 0.038 0.151
02049 0.303 0.226
0.146 0.227 0.038
0.243 ol6ad 0.452
0.097 1,478 10883
0,049 0.265 0,188
0,049 0.038 02038
0.145 02530 0.640
0.000 0417 0.753
0.049 0.6as 0.038
0194 1e9s 2372
02000 0.038 0,075
02049 1ean 2740
0.146 o.682 0.188
0.000 0.493 0.866
TGAGAAGCTTGGCGGGCTGAGACATACCTGGGAGCGCGATAATGS G C 3 c ACCTGGGAGCGCGATGATSGATS Ta
AT AGAAG 'AGAAGCTTGGCGGGCTGARGACA A AGCT €
16 TeTIC TCTTCGAACCGCCCGACTICIGT T 106G/
6 T a T - ca a
0.000 0.038 0.038
110656 178 1995
et 0.796 1202
0.729 0.038 02075
0.000 0.075 02075
0,049 0.038 0,188
0194 0.076 0151
0.000 0.075 0.075
0.486 17099 0.226
0.097 0.038 0.038
0.000 o1e 0.075
0.000 0.076 0.075
0243 0.038 0.151
0.000 0.038 0.038
11166 0,385 0.602
0.971 0.833 0.602
350958 15079 12500
0,878 2,088 1732
0437 0.289 0.452
0.389 0.606 0.339
0.097 0.038 0.038
02097 0.18 0.151
223 0.227 0.188
o.4s6 0.152 0.3
0.000 0.075 02075
110656 1174 10995
6.4 0.796 1242
0.729 0.038 0.075
96.262 6479 12.462
0.7 0.076 013
0.486 0.152 0.075
2.380 0.265 0.075
0291 0.038 0.038
0.194 0.455 0.678
381952 6.024 7,869
0.146 0.038 02075
19,767 aan 10,467
0.000 0.038 038
RiRNA: miR_£125 chromosome 12 Start: 600837 End: 601216 Condition: HSW
0.000 0.3  0.03
caceacecesere  ca a aamazccce G T e - A TCGCCCCGGATCGTGRICGGCTGEATE A
Arcea 66 GeTTecaTeA TC CCGTICTGAC GGAA CCCGTTCCAGS G GCTGGA CC G
I 6 T - A A - e -
0380 0758 0.678
0000 o038 0.03
1020 20387 s.6l0
0000 0189 o489
o194 ol o0l
o000 ols olsy
foeety s 2076
oloa  ols30 071
0000 ol 0.038
20331 7312 asie
0.085 “038 L038
190184 se.648 93223 miR_e125
0,523 136 o.ess
SiRNA: miR_£127 chromosome S Start: 2264251 End: 2264412 Condition: HSH
0.000 0.075 0.075
0.097 013 03
0.000 0.038 0.0
0.194 02038 0.151
10846 0.417 0.565
0,486 0.189 0,715
0.097 189 0113
260664 25.156 34,865 miR_t127
1.9 1061 5,045
0.000 0.075 .05
o 6 A o -mrer
ACGGAAACTCACGCACTITGT CACCCTG GT GAAC AGTC G/
A G - am  cormr
0.000 0.075 0.075

miRihs identified in TAP and HS-N :

SiRMA: miR_£90 chromosoms 16 Start: 185086 End: 185184 Condition: TaP
Te.az6

267 Lo
0.0 0.000 0.000
0.14 0.000 0.000
0.486 02076 0,188
0,049 02000 0.000
0,049 02000 0.000
1020 0118 0.188
0.049 0.000 0.000
0,049 0.000 0.000
0294 0.000 0.000
5.003 0,385 1202
0.7 0,341 0.226
11457 0.530 0377
02097 02000 01000 miR_t90+
0.291 0.189 0.
ali20 1,47 20537
0.089 0.075 0075

- e

ACGGTATCCAGCAAGEAACATCCACTAAGCCGGGGTTGRTAG T

TGCCATAGGTCGTTCGTTGTAGGIGTATICCGCCCCARCCATE G
0.049 0.000 0.000
0.097 0.000 0.000
110705 2251 10995
30,501 il
102770 seleas 186,560
0.049 .07 3
0.486 0.568 0.602
0.097 0.000 0.000
64304 azies0  57.756
.04 0.000 000
0.389 0.000 0.000

46290810 846,944 1017.513
0. 0. 188

8917591 7059466 13144.240 miR_£90
1372 3340913 a5
2380 1061 0.s27
6.362 5.153 4330
0,049 0.000 0.000
s.245 s.001 30389
174m 0.152 0152
“oas 0.000 0.000
220536 1,288 1581
3is9e 0.152 0,678
0.1 0114




0,486 1288 1,288
0.389 0.076 03
0.243 0.000 0.000

aislass  osio 720478

3020385 72817 a0
13 50683 7,831
02097 0.000 02000
0.389 0113 0113
6751 10364 10092
0,049 0.038 0.038

miRihs identified in ALl conditions

RIRNA: miR_L76,miR_t5 chromosone 14 Start: 3218700 End: 3218925 Condition: TAP

0.089  0.000  0.000
0.049 0000 0.000
00583 0000 0.0
3102 10061 20146 min_e76
0.097 0.0 0.000
o437 o ol
0097 ol o013
0290 oloo 0000
0045 oloo  olo00
0291 o9 olors
o9 oloo  olo0o
0.049 0000 0.000
- c — - A e c c-c 3
CAGGTGCA CCGG AGGTGC  CGG AGC erac GCCG G € GGTaCTGCT ¢
GICCACGT GGee TCCACG GCC 1¢G caace CGGC € G CCACGACGG C
TGGACAGGGGCAGGGACGTCGECCA ¢ s A A a ¢ ¢ A o
046 007 0.301
o045 ol 0.3
o6 om9 olo7s
008 ol olu13
0.049 0075 0075
30355 541367 391420 miR_t5
0045 0.000 0000
o186 003 0,038
0097 000 0.000
o085 o ol
0045 oloo 0000
0037 oloo  olo00
olea0 o076 .07
0089 0lo00 0000
RIRNR: RIR_t44,niR_t7 chronosone_17 Start: 6144109 End: 6144230 Condition: TAP
0.045 0.038 0.038
0.291 0.038 0,038
0.680 02568 0,565
0.049 0.076 0.076
0.049 0.000 0.000
0.097 0.000 0.000
20419 161329 8.208 min_£7+
0.040 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
16.756 50645 a9
11462 641 4119
0,049 0.000 0.000
“oas 000 0.000
4831205 1000529 35.881 min_tdd
X Joo0 0.000
0437 0.076 0.038
0.049 0.303 0,303
7,577 foest 1515
42.206 3502 191650
0.049 02000 0.000
0.291 02000 02000
7,479 1061 0,188
02680 0.189 0.226
0,049 0.000 0.000
0.243 0.038 0,038
1700 014 0.226
0.049 0.000 0.000
o.680 0,379 0.075
0.097 0.000 0.000
0.194 02000 0.000
0.049 0.038 0.075
1.263 0.152 0113
2137 0.076 0,038
7722 0.568 0,452
azms 0.227 0.151
1603 0.076 0,075
a22s 0.455 0.1s1
CCGTCGT TCGUTCGCCTTGICTGTTTATGTGGAGCAGEGCAGGECGE AR A
GGEAGTA AGCCAGCGGAACAGACAARTACACCTCGTCCCGTCCGGCG 17/
- ¢ -
0.486 0.076 0113
0,049 0.000 0.000
0,145 0.075 0,075
1as7 o4 0.151
0.049 0.000 0.000
02040 0.076 0,076 min_taar
1 a2 357
9141976 478.122 1037995 mir_t7
0.097 0.000 0.000
0.729 0,547 10506
76301 51070 61860
sls26 63573 117.508
131599 ERITI
0.076 0.0
0437 0,493 3l389
0.526 0,433 1807
0.009 02075 0.075
2,720 0,455 3.087
0.291 0.038 0,075
0.097 0118 0.264
02097 0.000 0.000
RiRNA: miR_£9 chromosome 6 Start: 7063790 End: 7063888 Condition: TAP
0.085  0.000  0.000 miR 5+
GCAGTTCTOTCGCGTGGAAGAATTGCGGGAAGCCACGGACGRAC T
™~
023 o1 0.226
007 o000 0.000
o045 0.07%  0.076
20286 01909 1130
261 47282 891007 miReo
o800l .00
023 o0la  o.am
0.0 0000 0000
o146 0.000  0.000

RIRNA: MiR_£13,miR_t109 chromosome 10 Start: 33997¢3 Bad: 3400006

0.53 0.265 0.188 nir_£109+
0,049 0.000 0.000
0.389 0114 0,301
0.097 0.038 0.0
.53 0.076 0.076
3 i a8
0.019 0.000 02000
9.179 .48 8.697
2137 7539 17432
02523 0268 10355
0,049 0.075 0,075
0,049 0.000 0.000
0,049 0.000 0.000
0.389 0.227 0.
150153 20425 30383
1603 0.30 1sa1
el 9alen es.0
0.106 0.265 1054
0.146 02076 0.113
0,049 0,417 0,301
0,097 0.03 0,038
0,049 02076 0.527
0,049 0.038 0.038
0534 0.265 0.602
0,049 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
0291 0.151 0.1s1

‘213 0.038 0.038

43557005 34052.471 45756.810 miR_t13

66 0.000 0.000
10020 0,833 0.640
107,578 0.000 0.000




RRNA: miR_€54,miR_t50,miR t15 chromosons 5 Start: 935240 End: 935510 Condition: TAP

c a c ac
TCG TTGGCAAGR GTCC CT

A a A
ANT CG GACGTCTG

co c
GGTTA GC CTGCAGACG CT T™AGCRS G
T occ o ce T

AGC AACCGTICT CAGG GA
PN A coa

sin_tsa

sin_ts0

9
miR_£500

o
miR_£109



RIRNA: miR_£98,miR_£20 chromosome 6 Start: 6776059 End: 6776262 Condition: HS-

reTCTTTATGCCCAGETTATACET . -

RIRNA: RiR_£97,miR_t26 chromosome 8 Start: 121853 End: 121958 Condition: TAP

0.000
0.000
0.000



0,049 0.038 0.038
o340 180 0.828
o083 0l000 0.000
o083 oo 0.038
o043 olo00 0.000
6.16 0.98 0.
1283074 1190947 89948 mir_t97
10,734 L35 EX
19.282 15,53 405
o6 0.s2 0.152
0.729 0.038 0.226
0.146 0.076 0.076
o043 0l000 0.000
ol0ss  olo3 0.038
0291 0.038 0.038
o0l089 0038 0.038
0.194 0.000 0.000
2234 11326 0113
0.631 1212 0.038

CAGCTTAGTGGCTTTCGTCOGTCCTAGGCGECGCETGTGGCECE G
GICGAATCACCGARAGCAGCCAGGATCCGOCGCGEACACGEGEEE A
accacte aan

c m
\TTAGTGCCAGCGCG TCTCGGCCAAGICTGECAG GCGG A
GITANTCACGGTCGCGE AGAGCCGGTTCAGACCRTC CGCC /
caee A @ o

0203 0.07%  0.0%6
o146 3410 11385
0.0 0.07%  0.03
o583 120995 9.337
o146 oasz 0.0
2,040 1970 0l07
o037 0.7 0.0
oloes 0000 0.000

1lese 4l

oo 0967 olass

oles 007  0.0%6

ol 0.038  0.03

oss o3 o3

0,065 0.038 03

0437 0,076 0.038 miR 29+
0.4 0.000  0.00

oloés o3 on

RIRNA: BiR_£37,miR_t39 chromosome 10 Start: 6282475 End: 6282576 Condition: S

0291 0.6 0.038
oot o075 0.075
ols26 013 0.3
150785 3675 1,054
o046  o.a11  0.03
0,07  0.075

153,728 272013 90.324 miR_t37
o. 089 0,075
3491 20766 1208
166 0909 olses
oot o227 0.038

- B ces
CIC CGGTCATCAATTGTCT TCTGATGAGCGATGCCGTGACCT €
GAG GCCAGTAGTTACGAGA AGACTACTCGCTACGGCACCGGA €
oG T T cec

. 038

1000663 57,756 min €39
Lol 301
0265 0075
o003 ol
20993 2.82
20955 2.033
0493 0,339
o114 0.151
7805 2,749
089 oum
007 0075
o003 0.0
o 0.075

RRNA: miR_t4) chromosoms 7 Start: 2713436 End: 2713688 Condition: TAD

o.as6  0.682 0.489

o437 ol 0.18s

2380 2.3 e

131231 3100325 170.106 miR_t4l

258 ven 2.78

0037 olom  0.000

0.097 0000 0l000

oloés  olomo  0.000

160 3ls99 11393

o2 sl 61

12 slen 233
crrercaacs a A e ar A o A coon
'ATGCGGT TGGAACTCCCATGTGUTGCG GATGCA  GGCCAGGGCCATT  GACAC AGTAACGATAT CATTACTTCGACGCGGTGATGGGCCTGUTCCGTCACAGGAC GGG €
TACGCTA GTCTTGAGGGTACACGACGC CTACGT  CCGGTCCCGGTAM  TTGTG TCGITGCTGTA GTANTGAAGCTGCGCCATTATCCGGACCAGGCAGTGICCTG  CCC /
a o A o cca aman

0.097 0.227 0.038

olom 0227 0151

oloés  olom  0.000

o089 0l000  0.000

174 3296 0264

o069 0000 0.000 miR_ta1r

RIRNA: RiR_£40,miR_t42 chromosome 13 Start: 1950047 End: 1950359 Conditior

0.085 0.07%  0.075



0,146 oles 0.1
o0l04s  oloo  0l000
0,049 0000 0.000
0,146 os2 ol
0.049 0000 0000
0.874 o ol
00534 0221 0339
0,085 0000 0.000
5.811 L34 11920
3990443 221 61.672 miR_edo
0.72 007 o013
0,045 0000 0.000
0,097 0000 0.000
0,049 0000 0.000
0.971 0720 0loa1
0.243 o152 olis2
0.243 0038 0.03
0,145 0038 0.038
0,380 0221 o.as2
0,085 0000 0.000
0,085 0000 0.000
0,146 o038 0.226
20417 1 000
2574 sa0 323
Weoe 23 3%
0.291 o018y 0035
0.437 o ol
0,089 0000 0.000
0.874 0.265 1017
0.085 0038 0.03
0,085 o038 0.0
o6 o3 ol
o6 oo o0l0n
0,045 0000 0.000
0,049 os2 o2
02971 17 o3
0.243 o ols
0,085 0000  0.000
0.085 0038 0.03
0,085 0000 0.000
0.085 0000 0.000
GGGGTTTTIGIAMCGACGEGARAAGRECCGECCTIC AT A mce A e
aanrr e Gt
I e
0.089 0.000  0.000
0,045 o662 0.866
0,085 10893 10995
0.085 0265 0113
0,097 0265 0.1
0,097 0038 0.0
o6 o7 0l03
0,045 007 0.0
0,146 0000 0.000
0.049 0038 o113
0.049 0075 0.075
0.045 o 0l07s
0,097 0265 0.188
0.097 10326 oy
30175 30,385 33133 miR_ea2
0291 019 0.2
0,729 0076 oist
0,049 o35 033
0,049 003 0.0
0.049 0000 0.000
0.049 0076 olist
100296 2086 2,297
0.243 0000 0.000
miRNA: miR_t43 chromosome 17 Start: 6144113 End: 6134215 Condition: TAP
0.089  0.075  0.075
o4 o0l000  0.000
olés o000 0.000
o6 o000 0.000
2137 olo7e oo
o089 0.3 0.075
0194 0.000  0.000
o680 0375 0.075
0.057 0.0 0.000
0.4 0000 0.000
0.6 0000 0.000
L0 ol 0.226
023 o3 o0.03
o4  o0loo0  0.000
7.479 1lo61 0188
o680 0.8 0.226
0291 0.000  0.000
4831205 100,929 35.881 miR_tes
0.4y 0,07 0.0
7577 1515 1515
0057 o0.000  0.000
a2i206 33802 19654
oloes 003 0.303
olés o000 0.000
45 0000 olo00
a6 6Ll 4179
16756 s.eds a9
0,065 0.000  0.000
0,049 000 0.000
20415 16329 8,208
oy
T TCGGTCGCCTIGICTGTTTATGIGEAGCAGGGCAGGCCGE G
A AGCCAGCGGAACAGACARATACACCTCGTCCCGTCCGECG G
cence G cce
0.291 0.038  0.075
o.826 0,493 1.807
o085 0.075  0.075
0.1 0.000  0.000
76301 51070 61,860
0729 o947 11506
5537 0.6 0.866
o037 o015 0.075
oles  olooo  0.000
oloes o076 01076 mir_tar
0069 0.000  0.000
15T o o.151
RIRNA: miR_£46 chromosone 2 Start: 9101099 End: 9101289 Condition: TAP
0.089 0.152 0.152
117 0.152 0,151
1457 0,547 0.226
0.049 013 o3
0.097 0,076 0,076
6.265 0,947 1202
0l631 0.227 0o11s
0.049 0.152 0,152
0.243 0.455 0,678
0,097 0,038 .13
1.263 2389 4,108
0.049 1402 20523
0.049 0.075 0,075
0.049 o o
0.243 0.303 0.188
0.097 0,227 0,227
02049 0.000 0.000
150105 14058 5.045
02097 0.000 0.000
0.437 0,303 0.602
0,049 0.000 0,000
1360 0,379 0.1s1
o m ca
wcer
ccc 6 a
0.049 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
12360 0,720 0,791
5,828 a258 4593
0,16 0.076 o1
0.049 0.000 0.000
e 0.076 0,075
7180080 976.211  865.630 min_tds
[194 3.860 262
0.049 0.076 0.076
3545 37280 250339
210856 9,244 5,497
0,146 0.871 0.941




RRNA: miR_t49 chromosoms L7 Start: 5152778 Snd: 5152924 Condition: TAP

RRNA: miR_£51,miR_t12 chromosome 5 Start.

935250 End:

935514 Condition:

e

0.303
0.000
0.038
0,076

o
iR _es1
)



al0m 17 11280
0037 o0 0.000
o0 03 0.075
ols 003 0.075
1408 1esr 026
o6 0227 0038
16,853 10722 3381
100782 11,783 3878
0146 0.37 0.379
0.6 0.000  0.000
o6 0000 0.000
o3 0000 0.000
oloés  olo00  0.000
oloes 007 0.0
0l0es 1osl  ol4es
0263 3123 1167
o6 o036 0.038
0097 0.7 0.075
0231 0.3 0377
0037 o o3
071 olass 0.6z
s0.822  23z.ess 174,700
Lelses 16,973 ‘205
0138 ols: 0152
42837 105740 9alags
0.09 0.9 0.602
ol9a  oloss .03
147 s 0.3
6022 12616 11787
o8 ousz oz
ol06s 0000 0.000
o4 0000 0.000
oloés o000 0.000
0389 0341 0.264
o6 o000 0.000
0057 o000 o.000
o6 olze 0,075
0097 0,000 0000

c -1 A T A a c a
GACGTCTGCGCCGCACATGTCTCAGGAGGA ATCG CC TA TAGCAAGCT CT  AGGGTATCTCGGTCAGCATITCG TTGGCAAGATGTCCGCTTC GGTAC CGCCGOTCA GCGATGA C
CTGCAGACGTGGCGTGTACAGAGTCCTTCT TAGE GG AT ATCGITCGA GA TCCCATAGAGCCAGTCGTAGAGS AACCGTTCTGCAGGTGAGG CCATG GCGGCGAGT CGOTACT /
aeccearTaTcer c© ac ¢ ¢ cc T c ¢ A @
0.0 0.03  0.03
1aoe ol o1
o291 ol 0.075
0085 0000 0000
1943 0227 01264
0,057 003 0.03
0.4 0000 0.000
1603 0227 ouz21
silz ee19 9.0
046 0.0 o.0m
olses o003 0.0
1263 o8 o0l
0.6 0000 0000
0085 0l00 0.0
sie31 2,203 1318
0.5 0.000  0.000
0.6 0000  0.000
1020 o058 01504
0.626 1856 0.640
olés  olo00  0.000
26 olse 1l0sa
olsm o1 oo
ola26 o ol
0385 0303 01339
o046 0000 0.000
0.0 0.038  0.03
o ol 0871
0194 140 olom
0291 vs 2w
0.069 10z 10z
ol 0.7 0.0
0l049 o0 02000
200675 238,000 185807
o.146 0.000  0.000
0085 0000 0.000
1,068 341 o113
5585 192,196 1.6
780 auses  o0.2z6
6945 188,067 1iess
0146 1288 0.0
0263 22 om
oloes oz olom
0los7 ol 0.038
11068 1583 1017
0085 o.il o114
0085 0000 0.000
0087 0.075  0.075
o6 osz 0.0
030 oasz  ose
300695 ouses  7.493
o5 o000 0.000
oloés  o0lo00  0.000
olo¢s  olon0  0.000
oloes o000 0.000
0085 oloss  0.038
0097 o038 0.0
0,065 0000  0.000
0146 0.000  0.000
046 o268 013
o4 003 0.0
089 o1 0.3
046 0303 0lses
oloes o000 0.000
046 0433 01377 min_esie
o9 o7 0181
0097 o130l
0.097 0303 0.339
0437 o8 o.ise
a7 705 9.977
0ss 007 0.0%6
ol o000 0.000
oloés o000 0.000
olos7 o003 oo
0los7 oo o.000
0.6 0000 0.000
0085 000 0.000
1218 0lses 1.958
023 oy 0.301
51826 5910 26,694
sias0 25687 23.979
a7ee ees7 sz
oloes 003 o.03
2037 9lam o.188
oloes o0 0.000

752467 1662.972 2815566 miR_t12

0.085 0038  0.07
0.1 o018 o0.301

miRNA: miR_£88,niR_t5] chromosome 2 Start: 9173113 End: 9173421 Condition: TAP
0291 0.038 0.339
0251 0.038 0.4s2
o0l043  0l000 0.000
o043 olles T
200772 372 1less
0.097 0.038 0.038
470305 12957 23,871 min_tes
0243 0.303 0.5
0089 0.000 0.000

c

0.097 0.038 0.038
0089 0038 0.038
0971 0.152 0.678
2817 0,871 11335
190670 15117 10,354 min_teer
o583 0.038 0.03
0194 0152 0.075
089  oas o1
0243 0.076 0151
o046 o265 0.264
0.097 0.000 0.000
o008 0038 0.075
0,089 0.000 0.000
0,089 0.000 0.000
0291 0.075 0.075




o046 003 o1
128 122 161

2086 0509 1280

sises 4l 170

o083 0000 0.000

0089 0.000 0.000

0971 0.114 .44

2768 o682 1431
130461 183725 116303 miR_ts3
130551 10326 16

RRNA: miR_€60,miR t113 chromosome 13 Start: 2001058 Snd: 2001210 Condition: TaP

0.049 0.265 0.377
0.040 0,341 o.4s2
0198 20993 0,753
0.049 o o.is
11991 30902 2,97
160610 500692 76958
o. 0,30 0,03
3.885 5.153 6,099
0.049 0,341 0,381
0.049 0.000 0.000
0.243 e 0,979
0294 1326 1468
0.049 0.038 0.339
0.04 0.189 0,188
0.049 02000 0.000
0.049 02000 0.000
0,045 02000 0.000
150736 3.220 5,346
0.0 0.000 0.000
0.729 0.000 0.000
5634 978 20537
0.300 Laa 20673
3740 as0  1sles
0.16 00758 0254
0.097 0.000 0.000
0.049 02000 02000
0,14 0.076 0113
0.198 0.038 0,038
0.097 0.189 10355
: 0.03 0,075
w6 se0r
0. 0.1 0,03
0.16 0.265 0,753
g6 T A T T e
< e c
G o/
arema ¢ o ™ o o
0.089 0.000 0.000
0.097 0.075 0.075
0.049 0.000 0.000
0.243 0.303 0.753
0.826 0.0 0.527
00583 0.076 02301
20623 4887 50535
0,194 02000 0.000
240430 13222 10520
5 357 3878
10 4887 70154
1606833 2599.440  3533.718 miR_t60
0.3 “o00 “000
0.097 0.076 03
0177 0.227 0,301
13 0,30 0,301
22081 sies 720282
5,44 0.076 0.452
0,194 0113 0113
0,045 0118 0,038
0194 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
11 0.000 0.000
0,049 0.000 0.000
0,049 0.000 0.000
0,040 0.000 0.000
0.43 0.189 0.189
0.243 02038 0.038
5.003 3.408 3927
0.089 0.076 0.076
0.389 0.038 0,038
2518 357 2,487
0.523 3.296 20523
0,300 0.0 0.0
X oot 0.4s2
3008 0091 6739
0.04 o 0.000
011274 1091491 3.893 mir_t113
0.049 0.076 0.
100636 2,04 0,753
0.389 0,152 0,038
0,049 0.455 0.188
20088 0.871 02504
0.097 0.189 0,189
0.097 0.000 0.000
0.874 20993 0.941
0.019 0.000 0.000
11020 0.038 0.038
0.049 0.038 0,038
0.0 0.0 0.000
0.291 0,381 0,381
0,049 0.227 0.227
SiRNA: miR_t6) chromosoms 17 Start: 3137537 End: 3137719 Condition: TAP
o069 .07
ols ol
0037 olono
0.0 .00
0631 14
0.085 0,07
0.6 0.000
o069 01303
ol0ss  oi221
oes o264
olss  o0la1r
oloes  ol03
636 750810
o0 ol03s
0.6 01530
2918 31980
oses 0.120
0138 01303
o6 oizz1
0389 o0l01
ol0es o000
o7 ol
o3 olors
0.0 0l000
ol069 .03
0.065 0,000
0.065  0.000
121 030
o065 0000
T o a
arcerer ‘rearaaTes e mac T
0.146 0.0 0.000
0,057 0.03  0.03
0.5 0000 0.000
o251 ol03  ous1
0.5 0.0 0.000
007 o000 0.000
oloes o 0.9
oloes o003 0.0
olos7 o221 0.2z
0.146 1212 ol
0.6 0.038  0.03
023 o8y 0.03
0134 0000 0.000
0777 100343 e
ol0és 0.0 0.000
0097 0,000 0.000 miR 61+
ol 0000 0.000
oloés  o0lo00  0.000
oloes o0 0.000
o6 0.0%  0.075
21137 1as0 0226
0437 o265 0.03

RRNA: RIR_£66,miR_t65 chroosome 1l Start: 1442246 End: 1442394 Conditior

0.089 0.000  0.000




5.003 0,455 1167
0,049 o3 0.0
20428 o 0am
02097 o3 oo
0.194 13 0am
0.049 0000 0000
1214 0.720 1.280
00534 o1s 0.1ss
0,085 0000 0.000
0,097 0000 0.000
0.291 0221 0226
0,146 ol ot
0,045 o221 o2z
0,291 98 3l978
826 s7s eile2r
0.049 0000 0.000
2270835 102,974 106.589 miR_t66
0,874 san 1,92
0,089 0000 0.000
B0l 16897 8,660
1020 o olens
0,097 ol o0
0.583 o olses
0,049 o000 0l000
1408 olanr 1n8
o026 2.6 4706
0,049 o ol
0,049 0000 0.000
0,049 0000 0.000
0,097 0000 0.000
0.097 0455 0339
00523 o585 0.l
0,045 o3 0226
20234 220239 10.994
02049 006 0.0%6
1408 12 olrss
0.049 o oo
0.049 0000 0.000
02000 0038 0.03
canacaceacarcee o ac 1
0,534 .00 0.226
50585 0.909 11393
0,049 0038 003
20768 1815 20334 min_t66r
0,085 0.000 00
0,089 0.000
0.045 0,038
0.389 0.000
0777 0,606
0,291 1023
0,049 0.1z
0.389 0.227
0.243 0.26
7338 40,803
02571 151
0,089 0.000
0.437 0.152
0,089 0.000
5.1
993l048 593,713
3 0.
0,097 0.000
20526 52001
0,049 0.000
3.303 0,833
0,089 0.000
00194 0.076
0,389 0,189
0,049 0.227
4225 7767
1lssd 10039
.43 ola17
0.089 0.189
0,049 0.000
RIRNA: RAR_£77,niR_t58 chromosome 3 Start: 6573885 End: 6573999 Condition: TAP
0085 0.000  0.000
0097 o3 0.03
357 1781 1
oloes o ol
0243 olooo 0.0
20231 01493 0.377 mix_esar
0060 o o
o098 0265 0,075
0583 0227 0.038
0.0 0.038 0.0
0085 000 0.000
0263 000 0000
0085 ol7s 0075
0097 olo0  ol000
c T
0.085  0.000  0.000
Boes 0417 o0.s27
1700 ol olae
0037 oloo  olo00
o046 olo0  0l000
0,243 3i258 1200
0045 o.03  0.038
053 096 0565
o 5 o

0085 0. “o00
oss o 5
1950955 269.787 202,336 miR_e77
“0ss Lo7 76
o045 oloo  olo00
o045 olma ol264
0037 olo0  0l000
o089 0227 0l221
0360 0152 0640
0085 o052 0,075
o046 0000 o
301457 141435 22,402 miR 56
0. o ol
7,082 6486 11145
0045 oma o0
0037 oloo  ol000
o053 4205 alaan
o971 09 olas2
0085 0.0 0075
o146 o189 01264
0,24 0758 0.038
0085 0000 0.000
0085 ol 0.3
0097 olo0  0.000
0340 o o226
0291 olrs  ol07s
16 o o2z
RIRNR: RiR_£21,miR_t80 chromosone 2 Start: 9129505 End: 9129606 Condition: TAP
0.049 07 0.038
0.4 o1 0264
0.291 00152 10355
0,085 0000 0.000
slazs e 25527
6897 32,620 3003
380757 60.163 109,802 mir_t21
0,583 oz o
10 2l 3ls02
0.097 0038 o113
0,049 0.000 0.0
0,146 0.566 01452 min_ts0+
0,085 2008 0.50
ac
AGACGGCTAGAGGGCGCAAGCACGCARGGAGGGGATGACGAGE A
TCTGCCGATCTCCCGCGTICGTGEGTICCTCCCOTACTGETCG |
aactaccen =
0.089 0.00 0.000
0,049 0038 003
0,049 0000 0.000
6.07 31031 X




0,291 o5 0l07s
2234 0221 0339
0204 0000 0l000
i 20ss 1l958
0o631 o003 0.0
ala20 12z oo
0.097 0076 0.0%6
2,186 0,985 1,208
0,583 0493 0151
0,145 0076 0.03
0,146 osz olse
00194 o5l ols
0.194 003 0.0
RiRNA: miR_t82 chromosoms L1 Start: 1713197 End: 1713520 Condition: TAP
0.089 0.038 0.038
0.089 0.038 0.038
0.049 0.075 02075
0.097 0.000 0.000
0.097 0.038 0.038
0,049 0.000 0.000
0.049 o4 013
0.049 0.000 0.000
0.049 0.038 0.038
02097 0.000 0.000
0146 0.038 0.038
0.049 0.000 0.000
0.146 0.075 0.075
0,049 0.000 0.000
10,005 6.25 2033
a5 2389 1m.ezs
06n1 0.152 02678
0.049 o 0113
0.680 0.152 0.565
0.097 0.000 0.000
02049 0.076 0.076
0.146 0.264 0.264
0.097 0.075 02075
0.243 0417 0,826
0,089 0.188 0,188
8.888 2,008 8133
0.049 0.000 0.000
0.049 0.076 0.076
0.097 0.075 0.075
02097 o1 013
0.049 0.076 0.038
0.146 0114 00791
0.243 0.265 0,489
1.360 1,061 2,861
0.243 0.265 0113
1846 2.766 5.196
0.146 0.000 0.000
0.146 0.000 0.000
1 e se-  aaac ac
CCACCOAAGTCGARCGTTGTCGCGT B » o om-
0.089 0.000 0.000
0,089 0.493 0.753
0,049 0.000 0.000
0.340 0.530 02527
0.049 0.000 0.000
0.049 0.075 0.075
0.049 0.000 0.000
0291 0.264 0.264
0.097 0.169 0.979
0.049 0.000 0.000
2234 4395 11,709
0.291 2197 als1e
0.049 02076 0.188
0.049 0.000 0.000
a2 9509 35957
0.049 0.000 0.000
0,389 0.265 0,301
02049 0152 0.226
0.29 0.152 0.226
0.146 0.038 0.038
0.146 0.000 02000
0,089 0.000 0.000
0,089 0,188 0,188
0,049 0.000 0.000
2.3m 0.000 0.000
0.097 0.000 0.000
11506 0.152 0.339
0.097 0.000 0.000
0.019 0.000 0.000
0.049 0.038 0.038
0.146 0.301 0,301
0.097 0.075 0.075
0.486 0.379 0.41s
120968 a2 8.208
0971 a7 7,794
0.049 0.000 0.000
0194 0.075 0.075
0,340 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
an 3069 30,347
0.097 02038 0.038
129 0,417 0,579
316,713 556,395 2457.318 miR_ta2
6,945 97 .21
0.145 0152 0151
o.631 1250 2.786
0203 0.000 0.000
02097 0.000 0.000
RIRNR: niR_£87 chromosone L1 Start: 2856059 End: 2056444 Condition: TAP
0.0 0.000  0.000
97 022 1.205
0.6 0000 0.000
o251 o3 osi
17 oo oo
o4 o000 0.000
0134 o.000  olono
o037 o3 oo
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0037 o3 oo
o046 0.000  0.000
023 ol03  o0.03
olés o007 o.03m
007 oo o0.000
olse3 oles  0.226
0971 ois9 01151
0,065 0.000  0.000
- ] crooa- T
e a1
en 1A
B ) e cacam A
0134 0.152 0.152
ol0v7 o227 0227
0243 0.3 0.03
o089 o011 0.114
6217 1.5 12092
3205 sl s
0037 0.3 o3
601079 431971 81,326 miR 67
o049 o0.075  0.075
o6 o003 1092
o4 olo7e  0.075
oloes oo 0.000
o069 0.03  0.03
0.097  o0.038  0.226
RRNA: miR_£9] chromosone 9 Start: 6365919 End: 6366048 Condition: TAP
0.631 3.1 1544
0,089 0,038 0,038
0.291 1.250 0,565
0.146 1743 1732
10506 3296 alsse
0,049 0,038 0.038
02049 00833 0.264
0.049 0.000 0.000
0.243 10364 0.038
0,085 0,455 0,151
02097 02000 0.000




0,380 1480 151
0.534 1532 o1
0,243 1061 o.828
186 738 2046
0,049 0.038 0.038
0.049 0.000 0.000
3.205 30107 1468
02971 0,189 0,489
0,089 0,038 0,038
0.089 0.000 0.000
0,045 0.152 0.152
91340 667127 4546
02680 W 27
.43 00947 0.979
0,097 0.265 0.038
0.049 0.000 0.000
0,049 20511 16
85431 74219 14,609
110155 390970 26,732
X 9,964 5,610
0.049 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
0,049 o o1
0,203 1 1619
20817 0,758 0.301
02097 0.303 0.038
0,049 0.076 0.076
19.379 4l357 31803
0,089 0.000 0.000
02097 0,758 0,753
0,089 o0o1s 0.188
0,146 o o1
0,045 0.000 0,000
0340 2l 0.226
a2 602 90337
0,146 0,303 00303
0.04 0.189 0.038
0.049 0.038 0.038
4128 0.530 0.501
0,089 0.000 0.000
0.291 0.000 0.000
o A o
earrrrc ‘ccee Tearaccar T
aracace cece acTacceca A
0.971 0.455 0.075
0,089 0,038 0.038
1511 0,152 0.226
02097 0.227 0.226
0,049 0.000 0.000
0.097 0,152 0.152
260033 s0.964  60.543
19 l00d0 4.7
0,049 0.000 0.000
00194 0.000 0.000
0.874 0,493 0,452
0,089 0.000 0.000
0,089 0.000 0.000
0,380 0o1s o113
0,089 0.000 0.000
9.471 s 2749
0.049 0.000 02000
0,049 0.000 0.000
2477 orees 1l995
0,049 0.000 0.000
02097 0.076 0.076
0.097 0.379 0.4
0,486 2080 20447
0,097 0.417 0.417
0.389 0.000 0.000
0.4 11820 o.m1s
3902312 6200058  8357.126 miR_t91
045 0.000 ~000
0.s34 7,160 51986
0,300 0.000 0.000
20331 6527 7.380
0,486 7,842 50991
0,049 0.265 226
52065 65164 172,704
o 0.000 000
0.049 0.000 0.000
0,049 0,038 0,038
0,049 0.000 0.000
0.049 0,000 0.000
e ey oo
02097 0.000 0.000
RIRNA: RiR_£94 chromosone 2 Start: 739300 End: 739394 Condition: TAP
0.065  0.a17 003
o069 o014 oo
0.6 0000 0.000
060 o221 o.227
20063 a0 1isa1
0138 olon 0.038
2661834 694,869 427.826 miR_e9d
1 ou1s 0.075
22081 2.463 1544
0,069 0.000  0.000
o065 ou13 s
6995 13,450 16,604
17 ooo0  0.000
023 o000 0.000
ol o000 0.000
ol 007  0.076
G ARATGOCCGTACTACTATTGICATGTCTGACTGCATCATG T
C TETACCGGCATGATGGTAACAGTACAGACTGACGTAGTAC /
aactr T B
053 0720 0.8
olés o8 0189
o4 0000 0.000
o6 003 0.0
oloes  olon0  0.000
olo¢s o000 0.000
RURNR: RiR_£97,niR_t26 chromosome § Start: 121853 End: 121958 Condition: TA?
0.146  0.076 0.038
0089 0.038 0.038
0.340 e 0,828
0.089 0.000 0.000
0.049 0.038 0.038
0.049 0.000 0.000
6168 0,985 s
1203074 1190947 891948 min 97
5 2.955 2937
190282 150533 405
o 0.152 0.152
0129 0.038 0.226
o045 0.076 0.076
0.049 0.000 0.000
0.049 0.038 0.038
0291 0.038 0.038
02049 0.038 0.038
0134 0.000 0.000
223 1326 013
ol631 1212 0.038
- anc
CAGCTTAGTGGCTTTCGTCGOTCCTAGGCGGCGCGTGTGGCECG G
GICGAATCACCGANAGCAGCCAGGATCCGCCGCGCACACGCGER A
reen an
0.291 0.038 0113
0194 0.076 0.076
o043 0l000 0.000
0.097 0.076 0.076
0.097 0.000 0.000
5.780 1.250 1l017
1554 0.606 02606
L 0.417 a7
7alaee 0801 12,274
4160035 198409 104,594 miR_t26
0.389 .64 0.301
331 20652 .34
0097 0152 0.075
3lon 521 20071
11603 0.000 0.000
0,08 0.076 0.076
0.097 1.326 0.151
o089 0.227 0.075




2.m 3.486 a2
0.049 0.379 0.038
0291 0.000 0.000
0063 olo00 0.000
e 0.038 0.038
RIRNA: MiR_t99,miR_t104 chromosome 4 Start: 3100617 End: 3100762 Conditions TAP
0.089 0.000 0.000
0777 10364 0,791
0,049 0.076 0.076
0.145 0.000 0.000
0.29 0.60 02606
a0z 1731 1zlen
100345 alzs 306
157 0230 0.s6s
110996 170655 00113
a06.a18 303543 142.772
2761936 1042322 467322
o. 0,03 038
0.097 0.076 0.038
0.049 0.000 0.000
0.049 0.038 0.038
0.486 0,493 0113
0.097 0.000 0.000
0.146 0.152 0.075
0.089 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
0.049 0.000 02000
0,089 0.000 0.000
0,089 0.000 0.000
0,049 0.038 0,188
0.340 0.038 02527
0.486 0.000 0.000
a2 0.038 0.038
101296 0.188 0.188
1l020 1174 1saa
0.203 0.265 02640
0.049 0.038 0.038
9. 130677 3
2910020 65.202  105.046
130738 1532 3
0.049 0.000 Jo00
183530426 6066.283  5658.240 miR_t99
froees) (26 6.258
0,300 0.000 0.000
0.874 0,94 7
24991367 1005.421  1328.283
G oeassi enres
6931893 118356 175.340
X 1159 se1
0.049 0.000 0.000
0.049 0.038 0.038
0.049 0.000 0.000
o © ™ 3 6
COTTTACTCGGTAGCGTANTG TAGTCACGATG CGTT ATGTTCCGCC GTACTICCAGCTAG C
ey ™ A Iy cc
0.089 0.000 0.000
0291 0.076 0.038
1,088 0.64s 02508
0.049 0.000 0.000
1o 707 6.062
2671 1326 ety
o. T 0.076
.23 117030 87,764
0.116 0.000 0.000
0.146 0.000 02000 miR_t99+
0.146 0.227 0,151
0,049 0.000 0.000
o422 16291 10,203
11506 3l4ss 2537
0.049 0.000 0.000
0.049 0.79 0.3a1
s.s85 s.30 4066
0.049 0.000 0.000
0.097 0.301 038
117 0.662 0.339
0,04 0.152 0.152
0.146 0.455 0151
0.049 0.000 0.000
0.049 0.000 0.000
0.097 0.000 0.000
0291 0.455 0.264
0.097 0.000 0.000
02049 0.000 0.000
0.089 0.000 0.000
0.04 0114 038
0.389 0.000 0.000
0.097 0.227 0.227
2,088 0.720 0715
0198 0151 0,151
0.389 0.000 0.000
3303 10705 1807
500 100532 0.038
0.049 0.152 o3
11991 2.500 10883
0.049 0.000 0.000
120085 4167 3.276
1800556 75.886 65,437 miR_£104
0,049 0.000 0.000
11166 2,593 20593
.91 23376 2.6l
s.aa0 32,48 260025
1220877 aslen1 4073
X 0.000 0.000
3010 523 2221
5.585 11591 o.is2
0.9 6.25 3
330732 1600637 148.984
o. et ¥
0.049 0.075 02075
0,486 0152 0377
SiRNA: miR_£108 chromosome 6 Start: 3067345 End: 3067479 Condition: HSH
.98 1023 0.527
383 0.947 0.541
0.000 0.038 0.038
G a cc ccora x
CCTGAC CCACTGCGGCCGE GG CTARMFTACTACAACACG CG CC GG CCCGAGSG A
GGACTG GGTGGCGCTGGCG CC GATTTGATGATGTTGIGE GC GG CC GGGCTCCe /
meer 6 T c Toarocoa cc
0.097 0.038 0.038
30208 174 3l0s0
0.000 03 o
11603 02303 0.828
0.486 02076 02075
0,194 0.227 0,188
0.e37 0.152 0.075
0.097 02038 0.038
178 1.402 0,489
20563 0.568 167
amlon enrs 126021
0. T80 “301
100 02
149370093 7820.560  8621.623 min_t108
K 87
3.400 1402 1.205
‘263 243 50535
43035 1220599 136.740
0. 0,03 0,038
SiRNA: miR_£109 chromosome 10 Start: 3399870 End: 3400011 Condition: HSH
0.000 0.038 0.0
0.000 o003 oo
0.000 o5 olors
00194 0076 0904
0,049 L0368 ‘s
25207 16,367 27.749
0.000 038 03
0,089 0075 0.07s
0.826 oe 2.0
0,097 o1 041
0.000 os  olors
0,049 o5 olors
0.000 o ol
9.179 3las 8697
00923 0.682 11385
2137 753 17.432
3837 1sas 36,785
0,000 0.076 151




0.389 o 0an

0.000 0268 0.268
0ls34 0.265 00188 mir_c109+
c
Geace A cc
0.186 0.07% 0.0
0,243 007 0.075
00583 o.682 1883
151590 10705 s.271
0,583 0076 0.0
0.437 oses  0.ses
72318 16788 781991
00534 0189 0226
0.04 0.03 0.113
220001 a2 s7.a17
1,79 1040 .48
318 1
6230912 369,200 671992
s e 154
13431493 2005.841  3034.317
2300456 104073 53088
5039 sis69 11069
188.209 170,260 342.698
019 0.1 0151
2 90,472 e
30466.541 27971867 39875.597 miR_£109
‘0 1.250 2.560
150816 11366 17.206
0,146 o011 0.as2
0.000 o ol
4l505 o7 olies
s o7 olis
02097 o ol
RIRNR: RIR_E111 chromosome 12 Start: 6402204 End: 6402332 Condition: HS-)
0.000  0.038 0.0
0000 0.7 0076
0000 0076 0076
0045 o3 003
0.000 1so1 olors
0534 ole 0264
o000 ol ol03s
- B cr s s
GCAGTGTICC GCTGCAGTACACCTGGTCCCGCTATITGART  CGCTGATCG CACCAT G
CGTCACAAGG CGACGTCATGTGGACCAGGGCGATGGACTTA GCGACTAGT GTGGTG G
caac c EN I
0.680 015 0.264
ole6  os2  ollsz
o000 ol o038
aoes 030 1002
o000 0227 o221
oo 0227 ollas
0000 0l03 0.0
ole6 0417 ola1r
1358
6352.765  3761.937  1514.918 miR_t11l
a2 579
6071 8,71 a7
os 0227 ol
o000 ooz ollee
0037 oles 01339
11068 1061 a3t
0.5 0.7 01075
131228 400955 56.476
125306 41713 36,634
. 0.03 0,301
o000 o3 0.03
111802 11553 11
0.0 oo ol
wie o olsz
0720 oloz6 0226
o045 olwes o0l
000 o1 ol
0085 0265 0.075
0097 0152 0.264
os6 0as2 0,038
RiRNA: miR_£122 chromosome 9 Start: 6518807 End: 6519095 Condition: TAP
0.089 0000 0.000
o046 olo0 0000
o6 oloo  0l000
0,045 0000 0.000
0.340 0000 0.000
0.097 0.000  0.000
0,045 0185 0.189
0.583 o606 0.628
oss o 0.7
1700 olses 1393
0.437 221 om
6as47 80,394 6568
130356 20080 6.6
014 0221 0.075
0.291 0000 0.000
0.437 11856 11385
0.089 sz 003
752 766 779
1240383 eeazz 72779
26080 13828 16,190
0,19 0000 o000
24 1000 1303
1293506 670,077 922,972 miR_e122
o0es 0303 ey
1166 351 e
120968 19.095 15211
0.146 0.000 0.0
0.826 3.334 11468
s34 sieol 50,753
0,389 3085 o.as
0097 o3 0.3
0045 olo0  0l000
osa ol ol0n
1ee6 ok ol
131696 olse  9.e27
00194 0076 o113
00194 0.758 151
0,085 0303 o.188
0,097 0305 o0sm
0.389 760 4029
0085 000 0.000
A - o c e A Gc et e a1 1
‘accaca Trec 3 GAGCCTGTG G CTGA  GACGCT T GAAGAC 1 2CC A
T66TCC 266G B CICGGACAT C GACT  TTGIGG AG CTITIG AG AGS /
c e c T e N -c cm  sc -
0.089 0.000 0.0
0,085 0000 0.000
0085 000 0.000
0085 000 0.000
0523 ol09  0l03
12 ol2es  0l03
0037 ol ol03
0049 oloo  ol0n0
0.049 0000 0.000
0.049 0075 0075
0.049 o5z o3
0,085 0038 0.038
0,243 0000 0.000
0085 000 0.000
0097 olo0 0.0
1au o oled
o9 ol ol03
oea0 o076 0.03
0,049 o000 0.000
0.486 o ol
0.340 0000 0.000
0,085 0038 0.03
1.263 ol os
0085 003 0.038
0045 000 0000
2623 olee2 1130
0097 olrs  ol07s
o045 oloo  olo00
20234 s alw
02009 0038 003
0.049 o ol
00534 0221 0301
0,146 0375 0.640
0291 0265 0226




ae a
CGAGTTGGGCCGCGTTGTAAGATIGCCGTA | AG T
GCTCAACCCGCCGCAACATICTAACGECAT 1€ G
ceane e o

GCTCARCCCGCCGTAR

miRNAS identifiod in Chavez-Hontes et al.

RRNA: RiR_£2,MiR_£38 chromosone 15 Start: 110001 End:

10

RURNA: miR_£124 chromosome 6 Start: 2201619 End: 2201697 Condition: TAP
z 0.000  0.000

415 Conditic

3
6331588 min_124
o

4
161524 min 1260
e}

on: Nutrient-replete

518
min_t2
s



0.220 02500 1386
051 12300 1z
0.220 0.200 0,082
0073 0,100 0.082
168 7,802 20035
0.147 12700 1223
02073 12300 0.489
02073 0.200 0.326
0073 0.000 0,000
0.808 0.800 20691 min_t38
0247 0.100 0.163
0073 0.100 0.000
0073 0.100 0,163
ATGCAGAR GA ATCTC ‘ccacr. o
TACGTCTT TT TAGAG corea c
GGaTOTTCRAG Y Ar ¢ A ac ) ac Iy
0.073 0.000 0.000
0247 0.300 0.326
0.294 0.300 0.s71
0073 0.100 00163 min_t36e
0073 0.000 0.000
0073 0.000 0.000
0.291 0.300 0.000
0.073 0.000 0.000
0.147 1.200 0,897
0147 0.200 0.326
0073 0.000 0.082
0073 0.000 0.000
0073 0.100 0.000
0.367 0.600 1223
0073 0.000 0,000
0247 0.000 0,082
3308 al001 s.463
0.220 0.100 0.571
02073 02000 0.000
0.661 3,801 10957
0,147 02000 02000
0073 0.000 0.000
0073 0.000 0.000
0073 0.300 0,815
0.073 0.200 0,082
0073 0.000 0.163
0073 0.000 0.000
0147 0.700 0.082
0.147 12300 0.163
0,073 02000 0.245
17309 42001 7,338
0073 0.000 0.000
0247 0.200 0.000
0.220 0.200 0.245
0073 0.000 0.000
0247 0.000 0.000
RIRNA: miR_£112,miR_t56,miR_t4 chromosone 5 Start: 3227662 End: 3227766 Condition: Nutrient-replete
0220 0.000  0.000
0073 0.00 0.0
047 000 0.000
0s7  olo0  0.000
os7  oloo  0.000
1505 0200 olae9
0734 oloo  oloez
s ola00 11060
1aes o0 olesz
16174 602 4403 mir_e112
047 0l00 0,000
o514 000 0082
o047 000 0.000
3010 0400 1223
0220 0400 o.283
0073 oloo 0.0
acr
GCCCATTCCACACTRTTCACGECTCTCGOCCAGRAGGEAGEAGE €
COGGTAAGOTGTGARAAGTGCGGAGAGCGGGTCTICCGTCRTCS  /
meGeeAces g
0100 0.000
0200 o489
0200 o815
0200 o082
0300 olals
0700 olere
000 0laz
olooo  oloa2
0.000 0082
0100 01000
0100 0l163
1302 15,085 miR_56
0500 o489
0.0 o.082
o.000  ol000
o400 ol2es
000 olsn
o0 olate
o0 olos2
30801 11793
12.605 11578
2,00 154
200 4566
0000 o.000
266,654 244,942 miR_cl12+
0,616 48,108
1.200 1957
asor 30
o0 oles
0.000 La0s
7701556 12591199 min_ta
7,401 7,991
66,313 10991
4301 X
0200 olesz
o.00  ol000
ol00  oloo0
olo0  olooo
0300 ole7e
0.800 168
0300 o652
0100 0.000
0.000  0.000
0.000  0.000
0.0 o082
SiRNA: miR_£18,miR_t40,miR_72,mi%_t42 chromosome 14 Start: 1950055 End: 1950359 Condition: Nutrient-replete
0,147 0.200 0,571
101 0,600 0.082
0.220 0.000 0.082
0147 0.100 0.163
0.954 0.500 10366
0.294 0.500 0.489
0.073 0.000 0.000
0.073 0.000 0.000
0.073 0.000 0.082
01147 0.000 0.000
0073 0.000 0.082
2017 301 1asn
0.220 0.200 0.245
0.073 0.000 0.000
0.073 0.000 0.000
0514 0.700 0,815
0.220 0.000 0.000
1238 17000 02578
0147 0.400 0.082
0.073 0.200 0.000
0.073 0.000 0.000
0147 0.200 0.000
0073 0.200 0.25
0147 0.100 0.082
0.808 0.300 0.08:
8.590 9002 10.111
0.367 0.800 0,326
0,294 0.200 0.000 miR_ts2e
16731176 232,563 2450.640 miR_t1
It 20,60 8,108
92289 1m3.837  1s6.880
360930 36,007  ds.e2s
2790 6.001 420
0.073 0.500 0us71
0.073 0.000 0.163
0.220 0.200 0.082
0.734 0.500 1468
112138 1,400 272




2
1325 15,200 6.768 miR_t40
0s2

TGTARCGACGGGARAAGGCCCGECETTC A A mec B e
ar

© coc- © B

202
iR t72
2

63
00




0073 ol00
047 ol
0073 olooo
0220 ol00
0367 0.0
9521 7.a01
321 17108
5.3 s.o02
0,51 0.300
0073 o000
0073 o000
Lo 0.200
121 30.908
0073 ol20
6094 8502
0093 o100
0147 “000
0295 01500
20496 10600
0147 ola00
0220 ol000
n233 s
7951950 757,953
1210364 60.012
sise0 2,600
30 17103
5580 6.d02
0.220 1.200
0073 o100
0235 0,200
0247 ol
T A e 3 ©
GcaA TACAAGGCGG. a
0.0 0.000
0587 0400
0147 0000
0073 o000
0247 ol000
0231 ol00
0238 ol
1268 olso0
0073 o0l00
10909 11500
0734 01800
5080 3501
sl 73815
10028 1.500
sle7e 36907
0.0 0.00
007 o200
o olaoo
oles 2.0
0147 01200
0,73 2.501
103 a0z
2203 a0
0073 o.200
0235 ol000
2066 sl
200 2.0
o7 0l
0073 olo0
a6 2l000
0147 o0l100
0.073 0000
0147 0.000
0073 o000
073 0la00
20078 13303
2200 ol
o ol200
ol olan0
o7 ol
s297 301
6461 6101
12.230 67514
Las1 00
1820.163 1283359
1230 .
37 oo
aiess  saau
ol80s 0.4
321 6513
1990136 1480130
6755 s.a01
0147 0.000
0.07 0.000
0958 0,700
0073 o000
0073 o000
047 olaoo
0073 olooo
007 olono
RIRNR: BiR_£124 chromosome 6 Start: 2201613 End: 2201694 Condition: Nutrient-replete
z -~ GTAAGATTGCGGT- - oo 0.000  0.000
0956 0.000  0.000
1248 0000  0.000
0073 0.0 0.000
10032 0000 0.000
0013 o000 0.000
7563 0000 0000
1l olooo  olooo
1836 o000 0000
0294 0.000  0.000
0.3 0.000  0.000
12188 0,000 0.000
a2se4 o000 0.082
22613 0000 0.000
23841473 0,000 0.163 miR_£124
0147 o0l00  0.000
073 olooo  olo00
20017 0000 0l000
029 0000 olo00
6681 0.000  0.000
o.881 0.000  0.000
0,661 0.000  0.000
0.3 0.000  0.000
0073 0.0 0.000
sncare
AGCGAGTTGGGCGGCGTTGTAGATTGEGETA €
TCGCTCAACCCGCCGCAACATICTARCGCCAT /
TCAACCCGCCGEARCATTC. 0.3 0.000  0.000
TCAACCCGCCGEARCATICT - 0.661 01000 0.000 miR_124+

RRNA: MiR_£98,niR_t20 chromosome 6 Start: 6775868 End: 6776242 Condition: Phosphate

-doprivation

3
iR £99

miR_t99+

5
miR_£104
6




3
min_t9s
5

2
RiR_t20



0.073 0.100 0.285

0000 0.000 0263
miRMA: miR_t3 chromosome ¢ Start: 3694784 End: 3694900 Condition: Sulfur-deprivation
461 L0 326
122 000 0l3¢
0073 o0 0.0z
0.367 0400 0489
0.000 0100 0.000
0073 o000 0.0z
o000 o000 0.000
0073 oo olosz
1322 30 0.978
o013 ol one
s223  27.205 12063
1762 6001 20601
0000 0300 0.163
0147 o.00  o.2a5
27 1200 4566
3891 8,802 4240
22 3501 0,578
426068 1111425 426.202 miR 3
0147 0.200 189
o044 1200 ols7s
1o a0 1l060
ole61 o600 013z
5201 7.001 7.828
0.000  0.300  0.000
0.22 0700 o245
3598 4801 112
am2 9,302 2935
0147 o000 o0.408
o000 o200 0.0z
01147 o000 ol0s2
o000 oo o0.000
0147 0200 olo0o
0147 000 ol163
cateraaTee Ac a c
ARMATGGTAACTTAGTC TC CAAGGCGTGTATCACCC TGFTACGGG A
CCCTTTTACCATIGAMTCAG AG GTTCCGCACTAGTGGG ACATGTCC /
c ¢ -
0147 0200 o.082
o000 ol o0.000
0073 e olsn
01147 10 olew
0000 0100 0.000
0.073 0.0 0.000
0.294 0100 0.245
0073 0.0 0.489
0073 o000 0.000
1322 801 .20 mir_t3¢
0147 0600 0163
0147 0300 o6
0147 0200 olzas
003 ohoe 0.6
RIRNR: BiR_£61 chromosone 17 Start: 3137408 End: 3137970 Condition: Sulfur-deprivation
0.073 0.600 0.652
0000 0200 0.163
0000 0100 0.000
0000 0100 0.000
0734 300 10357
0147 0.300 0.082
122 2200 272
0294 30 1798
0000 0100 0.000
0000 0100 0.000
0.000 0300 0.000
0000  4.501 1468
0.367 2,400 1712
s 3o laes
100866 4l708  53.897
0073 0,80 0.815
0000 0200 0.000
0147 0.700 1223
0073 0.200 o571
0000 0200 0.082
0.294 0.400 0.815
0.147 0.200 0.489
0000 0100 0.163
0.073 0.200 0.245
0.441 0.800 0571
0073 0.200 0.082
0147 0.200 0.978
0000 0200 0.000
1689 160 et}
2020772 19940 651,493 min_t6l
0.220 0100 0.978
2.863 1.900 6.686
117 11100 2,406
s 0300 1557
o518 0.200 0.652
0147 0.200 0263
0073 0.200 0.000
0220 01300 0.408
0000 0200 0163
0.808 0.300 a2
0.073 0.300 02978
0000 0,100 0.000
0000 0,100 0.000
0.367 0.200 0.408
0147 0.600 0734
0073 0.300 0263
0000 01100 0.000
0000 0100 0.000
2050 601 113
o000 0l100 0.000
0.073 0.200 0.408
0000 0100 0.245
0000 0,100 0.000
0000 0,100 0.000
3 A
cercerer ‘T6crcerce e mac T
reacaach accaceace cce e ¢
o A o e ¢ oc
0.000  0.101 0.000
0000  0.100 0.000
0000 0100 02000
0147 0.200 2.202
0,298 0.100 0,897
0000 0100 0,082
.44 0.700 5.300
0000 0100 0.000
0073 0.200 0.4
0.367 0.200 20520
o000 0100 0.163
0.073 0.300 0.163
0000 0100 0.163
0000  0.200 0.082
0.073 1.300 0,163
0000 0200 0.000
0000 0100 0.082
o000 0200 0.000
0073 0.200 0.263
0073 0.200 0.082
0.s81 0.800 1esn
0000 0100 0.000
0147 0.100 0.082
0000 0,100 0.000
0000 0,100 0.25
0000 0.100 0,489
0000 0100 0.000
0000 0100 0.000
0073 0.400 0.326
0000 0200 0.082
o000 0300 0263
0.147 0.3 1.06
27067 34807 217871
0.073 1:200 1631
0147 0.500 o571
0.367 11900 30995
0000 0300 0.082
SiRMA: miR_t9) chromosoms 9 Start: 6365819 End: 6366106 Condition: Sulfur-deprivation
0.000 0.100 0.000
0,07 0,100 0.0z
0.000 0.200 0.245
0,073 0.100 0.000
0.000 0.100 0.000
1962 10,602 20935
0.881 6,401 1468

2775 1300726 331105



0.220 0.100 0.000
165 nlee 272
0.000 0,200 0.000
0.367 0,100 0.734
5,066 6501 13200
02000 0.100 005
0.147 0.400 0.245
0,481 0.400 10631
0,294 0.200 0,408
0.000 0,100 0.000
10509 1.200 7,420
0.000 0.200 00163
20863 10800 e
1762 10300 12
0,367 0,800 1549
0.000 0.200 0.082
13216 s.a01 18102
0,147 0.100 0.245
0.000 0.100 0.000
0,073 0,100 0.000
0.587 1,200 0.815
190970 17404 19732
o514 12000 040
e ey 3l262
10395 10 25
000 0.100 0.082
02000 0.100 0.082
02000 0.200 0.245
0.294 0.100 0.326
0147 0.100 0,082
0,073 0,100 0,163
0.881 10000 0.652
5.3 1002 131535
0,000 0,100 0,32
GGTGCCATCOTC CCGGTCT 7C  CCAGGCMAC  AGGGAAGAC GG TCCATTITG Gee Teatscear T
CCACGGTAGCAG GGCCAGA AG  GGTCCGTIG  TCCCTTCTG  CC AGGTAGAGG CCGG AGTACGCCA A
GGGACCTCGGTTGCTGCCA ¢ o cerre ‘Trcce e c ) o o ¢ A
0.220 0.400 0.082
1582 2400 2528
0.000 0,100 0,082
2,349 0,600 3l425
0,300 1
205l664  7ams 278372
0.100 326
6.975 2200 10,029
9.765 s200 1263
0,294 0,400 122
0.000 0.100 0.000
20863 o600 2283
0.000 0,100 0,000
40699 10500 30751
0.147 0.100 00326
0.000 0.200 0.000
0.000 0.200 0.082
0.147 0.800 112
0.000 0.100 0,082
0,073 0,600 0.2¢5
0.000 0.100 0,082
0.000 0,300 0,082
0.000 0.100 0.000
0.073 0,100 0.000
0147 0.200 0,082
0.220 0,300 0.815
20790 8302 34
50580 7.802 8,506
9 1370 905
1480.595 2683942 2318.548 miR_t91
49 840 302
0,073 040 0,082
a5 T 561995
0. 0.200 0.2
.07 0.100 0,082
0731 10500 10305
0.147 1600 0.245
0207 0.200 0.163
02000 0.100 0.000
0.000 0.100 0.082
0.661 1,700 0,733
0.000 0,300 0,082
0.000 0,100 0.082
0.4a1 10000 0,489
0.220 0.200 0,408
0.000 0,100 0.000
0,367 0,300 0.408
1762 0.400 0.652
02000 0.100 0.000
0.000 0.100 0.082
0.25. 0.300 0.245
RiRNA: miR_£77,niR_t58 chromosome 3 Start: 6573885 End: 6574012 Condition: Nutrient-replete
o.661 6501 0.326
013 o0 0.000
0013 oo o0.000
0013 oo o0.000
1208 000 olo00
0.3 0.000  0.000
0147 0.000  0.000
0,073 0.000  0.000
0,073 0000 0.000
0220 o000 0.000
00713 o000 0.000
0134 o000 0.000
o047 o000 olono
047 oo 0l000
27 200 0.245
128 o0 o082
o.661 1500 0.000
s.e8s 6,801 0.082
ez 2,60 0.408
siess sl 0.326
8150 1e.104 0163
0013 000  0.000
RSTRE Y 0.326
4210389 2091360 27.560
X 2000 o013z
aless  2.901 0.245
6681 62901 o.652
0.8 0300 0.000
0147 o100 0.000
0073 o000 0.000
0073 0.0 0.000
0461 oo o6
013 o0 0.000
o047 0300 olono
0013 oo 0.000
G
B
GeacerTeeATae T
0220 o0.000  0.000
047 o0 0.000
013 oo 0.000
o047 olooo  0.000
0073 oo 0.000
0.3 0.000  0.000
0220 0.200  0.000
028 0100 0.000
0073 o000 0.000
0.4l o000 0.000
0013 o000 0.000
32 2550 0.408
102 0200  oloo0
0367 olomo  o.oa2
0073 o200  o0.000
3891 2501 0.408
0367 0.000  0.082
10026 3.000 0.408
0147 0.200  0.000
15,271 5.801 2,365
087 0200 0.000
0147 0000 0.000
alses 25005 3343
0734 0200 ol000
o4l oo ol000
22 olso  olies
200337 s302 e
0367 o0.000  0.082
0073 o.00  0.000
0147 0000 0.000




013 o000 0.000
013 o0  0.000
308 o0 olie
0073 oo o0.000
152 olso0  0l000

267,764 85,917 15.085 miR_t77
0,461 0500 0163
s os00  0.082
0220 0200 0.000
oleEl 0200 0.0z
0013 o000 0.000
3l08 1a0  0l245
0220 o0 0l000
001! 0000 olooo
1 130903 146

2386.896  758.653  158.429
0,073 0.0 X
1210 a0 1.223
10026 8,202 0,978
1730 2200 01326
63655 22,405 5218
101 1000 0.000
20,481 610 1lase
olesl o200 0.1
0013 oo 0.000
.85 0.000 0205
20,044 2.200  2.038
30 50, L35

14646.553 5386188 970.227 miR_t58
10, 001 11223

202, 5,813 20,783

336,882 01582 238.626
X o000 0l000
0294 o000 olooo
0013 oo o0.000
0.07. 0.000  ol000
0.3 0.000  0.000
0073 000 0.000
0367 0.000  0.000
0956 0200 0.000
0073 0000 0.000
047 o0l000  0.000
0134 0200  0.000
o047 o000 oloe2
0013 oo o0.000
047 olooo  0.000
101 0.800 0000
0147 0.000  0.000
0.29 0500 0.000
0236 o000 0.000
0073 0.0 0.000
0220 o000 0.000
T 4w 14z
0013 o000 0.000
13656 20400  ol408
0.1 0100 olooo
0.3 0.000  0.000
0587 0100 0.000
0220 0200 0.000

RIRNA: RiR_£10,niR_£90 chromosome 16 Start: 185024 Bnd: 185180 Condition: Sulfur-deprivation

0,451 2,801
o661 1000
181208 120,028
0147 1
0,367 lso1
168y se.an Leoo
0.073 0.700
6241 96.820
0.220 a5
0.000 11400
0.000 11100
2349 33707
0000 2.0
0.000 1l000
0.220 also1
0.220 3ls01
0.000 0.000
0.000 0.000
0.000 0.100
0.000 02000
0,481 10400
0.220 0,400
0147 0,500 652
101279 9202 21445 mir el
ACGGTATCCAGCAAGCAACATCCACATAAGECGGGGTTGOTAG  ©
TGCCATAGGTCGTTCGTTGTAGGTGTATTCGGCCCCARCCATC T
1
0,147 0.200  0.265
0.000 0000 ol0s2
0,734 0500 0.4
0073 o000 oloe2
0.220 0200 032
0,073 0.000 Joaz
49338 74915 1151205
0.661 0.900 5
0.073 0000 0.082
405 a0 1ve2
151857 1470630 237196
1836 2601 892
0.294 0500 0.4
0073 000 ol2es
0.000 o000 oloe2
170694 200204 38323 mir_e90
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Figure S1. Secondary structure plots of predicted miRNA precursor loci and frequency of reads
from the Chlamydomonas AGO3-associated sRNA libraries or from the total sSRNA libraries
prepared by Chavez Montes et al.”>. For AGO3-associated sRNAs, the first column indicates read
abundance (Counts Per Million mapped reads) in libraries prepared from cells grown mixotrophically
(TAP), the second column indicates read abundance in libraries prepared from cells grown
photoautotrophically in nitrogen depleted minimal medium (HS-N) and the third column indicates read
abundance in libraries prepared from cells grown photoautotrophically in nutrient replete minimal
medium (HS+N). For the miRNAs identified in the libraries prepared by Chavez Montes et al.*, the first
column indicates read abundance (CPM) in the libraries from cells grown in nutrient replete medium, the
second column indicates read abundance in the libraries from cells grown in sulfur deprived medium and
the third column indicates read abundance in the libraries from cells grown in phosphate deprived
medium. Mature miRNAs are indicated in red and passenger strands (miRNA*), when detected, are
indicated in blue. Each plot is annotated with the locus ID (miR_t#), the chromosome, the chromosomal
position (start and end), and the trophic condition(s) under which the miRNA was preferentially
identified. Loci with long hairpins may code for more than one candidate miRNA. Additionally, some
loci code for more than one hairpin in a tandem arrangement (clustered miRNA precursor loci) and, in
these cases, the folding of each hairpin is shown separately.
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Figure S2. U6 small nuclear RNA abundance in Chlamydomonas cells grown under the denoted
trophic conditions. Transcript abundance was examined by semi-quantitative RT-PCR. The panels show
representative reverse images of agarose resolved RT-PCR products stained with ethidium bromide. CC-
124, wild type strain (mt’); Maa7-IR44s, CC-124 containing a transgene expressing FLAG-tagged AGO3;
Mut-20, TSNI deletion mutant, in the Maa7-IR44s background, defective in sRNA biogenesis”.
Amplification of the mRNA corresponding to ACT (encoding actin) was used as a control for equivalent
amounts of input RNA and for the efficiency of the RT-PCRs [Msanne, J. et al. Phytochemistry 75, 50-59
(2012)].
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Figure S3. Northern blot analysis of miRNA expression in Chlamydomonas cells grown under the
denoted trophic conditions. (A) Small RNAs were detected with probes specific for the indicated
miRNAs. The same filters were reprobed with the U6 small nuclear RNA sequence as a control for lane
loading. CC-124, wild type strain (mt’); CC-125, wild type strain (mt"); Maa7-IR44s, CC-124 containing
a transgene expressing FLAG-tagged AGO3; Mut-20, TSN/ deletion mutant, in the Maa7-IR44s
background, defective in SRNA biogenesis'®. (B) Relative miRNA levels in the indicated strains under the
different trophic conditions. Values shown are the average of two independent experiments and are
normalized to those of the CC-124 strain (the CC-125 strain for read counts) grown mixotrophically in
nutrient replete medium (TAP). The relative standard deviation, as percentage of the mean, was in no case
higher than 34.7%. Data corresponds to phosphorimager measurements of SRNA signals on northern blots
(gray bars) or normalized read counts from the total SRNA libraries prepared by Chavez Montes et al.”
(white bars).
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Figure S4. Gene expression in Chlamydomonas cells grown under the denoted trophic conditions.
Transcript abundance was examined by semi-quantitative RT-PCR. The panels show representative
reverse images of agarose resolved RT-PCR products stained with ethidium bromide. CC-124, wild type
strain (mt"); Maa7-1R44s, CC-124 containing a transgene expressing FLAG-tagged AGO3; Mut-20, TSN/
deletion mutant, in the Maa7-IR44s background, defective in sRNA biogenesis'*. Examined genes
included PHOS5, encoding a phosphate-repressible alkaline phosphatase, SLT! (SACI-LIKE
TRANSPORTERI), encoding a sodium/sulfate cotransporter, and the U6 small nuclear RNA.
Amplification of the mRNA corresponding to CBLP (also known as RECEPTOR OF ACTIVATED
PROTEIN KINASE C1, RCKI) was used as a control for equivalent amounts of input RNA and for the
efficiency of the RT-PCRs [Aksoy, M. et al. Plant Physiol 162, 195-211 (2013)].
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Figure S5. Quantitative RT-PCR analysis of predicted miRNA-target transcript abundance. (A)
Relative transcript levels of Cre04.g227600 (target of c12364), Cre06.g249550 (target of c18100a) and
Crel2.g552950 (target of miR _t70) in the indicated strains. Maa7-IR44s, CC-124 strain containing a
transgene expressing FLAG-tagged AGO3; Mut-20, 7SN/ deletion mutant, in the Maa7-IR44s
background, defective in SRNA biogenesis'*; Gluc(1x), wild type strain derived from CC-124; ago3-1,
AGO3 disrupted mutant, in the Gluc(1x) background, defective in RNAi**. Values, normalized to those in
the wild type strains, are means = SD of three independent experiments. (B) Diagram of the
Crel2.g552950 gene (from Phytozome v11, coding region shown in orange), indicating the binding sites
for miR t70 and two putative, perfectly complementary, siRNAs.
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Figure S6. Relationship between miRNA expression level and number of predicted targets in C.
reinhardtii. The expression level and the number of predicted targets (blue diamonds for cleavage targets
and orange squares for translational repression targets) are plotted for each miRNA identified in the
AGO3-pulldown libraries from C. reinhardtii.
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