
A 
Hvpp                    HVTKVRSCGGGKKTPMDGYRWRKYGQKFIKNNPHPRSYYKCTSARCSAKKHVEKSTDDPEMLIVTYEGSHLHGPQ-----210 

HvWRKY36                HVTKVRSCGGGKKTPMDGYRWRKYGQKFIKNNPHPRSYYKCTSARCSAKKHVEKSTDDPEMLIVTYEGSHLHGPQ-----96 

TaWRKY49                HTTKVRGCGGGK-TPMDGYRWRKYGQKFIKNNPHPRSYYKCTSARCSAKKHVEKSTDDPEMLIVTYEGSHLHGPQ-----210 

TuWRKY49                HTTKVRSCGGGK-TPMDGYRWRKYGQKFIKNNPHPRSYYKCTSARCSAKKHVEKSTEDPEMLIVTYEGSHLHGPQ-----200 

OsI_04396               YTSKVRSCGGKM—PADGYKWRKYGQKSIKNNPHPRSYYKCTSSRCSAKKHVEKSTDDPEMLIVTYEGSHHHGPQPLLPP209 

SbSORBIDRAFT_03g039550  YTTKVRSCGGKT—PSDGYKWRKYGQKSIKNNPHPRSYYKCTSSRCGAKKHVEKSTEDPEMLMVTYEGPHLHGPQP----222 

GhWRKY21                YTLKVRSCGNGM—ADDGYKWRKYGQKSIKNSPNPRSYYKCTNPRCNAKKQVEKSRDEADTLIITYEGLHLHFVDP----174 

GhWRKY98                YTLKVRSCGNGM—ADDGYKWRIYGQKSIKNSPNPRSYYKCTNPRCNAKKQVEKSRDEADTLIITYEGLHLHFVDP----174 

TcWRKY49                YTLKIKCCGNGM—ADDGYKWRKYGQKSIKNSPNPRSYYKCTNPRCSAKKQVERSRDDPDTLIITYEGLHLHFPYP----273 

PtPOPTR_0006s08730g     YTLKLKRCGDGM—ADDGYKWRKYGQKSIKNSPHPRSYYRCTNARCSAKKQVERCSEDPDTLVITYEGLHLHYTYP----175 

 

 

 

B 
OsWRKY64 ----DSVSLETPVPHYDGHQWRKYGQKHINNSKHPRSYYRCTYRQEEKCKATKTVQQREDLHDHPVMYTVVYYGQHTCCKGPVAS-ADDHVVVEASQ--233  

Os12g0116700 DSVSLETPVPHYDGHQWRKYGQKHINNSKHPRYVIRHS---------------------------------------------------------172 

OsWRKY40    -----------HYDGHQWRKYGQKHIKNSKHPRSYYRCTYRQEEKCKATKTVQQREDLHNGDHPIMYTVVYYGQHTCCKGPAAL-ADDHVVVEA- 232  

TaWRKY62     DSVALETPVPHYDGHQWRKYGQKIINHTKHPRSYYKCTYKQDQDCRATKTVQQQQQDAVGDDDPAMYTVVYYGQHTCKPG----QTDAAVVETA 163 

OsWRKY     --HTGSTVAQAPHNDGHQWRKYGQKWISRAKHSRSYYRCANSKVQGCPATKTVQQDSSG------SKLFNVDYYDQHTCRGDG----IADPYVVD- 183  

OsJWRKY      HTGSTVAQAPHNDGHQWRKYGQKWISRAKHSRSYYRCANSKVQGCPATKTVQQMDSSG-----SKLFNVDYYGQHTCRGDG---IANPYVVDTA137  

TcWRKY70    ------------DDGHAWRKYGQKVILNAKHPRNYYRCTHKHDQGCQATKQVQQIEDD------PPKYGTTYYGHHTCKNLLKASQLILDS-TSK 204  

MeWRKY18    -----------------WRKYGQKVILNAKHPRNYFRCTHKFDQGCQATKQVQRIEDE—----PPMYRTTYYGHHTCKNLVKPCHLFLDASDDA 221 

MtWRKY     ------------------WRKYGQKKILHTDFPRNYYRCTHKHDQGCKATKQVQQIQED------PPLYKTTYYAHHTCR-ILQSSEIIMDSPCDQ 210  

AetWRKY55  ----RSLVTNVPHYDGHQWRKYGQKNINGRQHARSYYRCTYT-ERNCSATKTVQQQDQDGGSSIYSADAGEDQGAKYTVVYYGDHTCKASDN—IS 270 

 

 

 

 


