
1 10 20 30 40 50 60 70
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - s x x x x s s t p e m l e - p e x x q

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M S L S S V F S C P Y S L A L P E Q H D
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M D F D V K S P C I S S Q E A P E Q Q Q
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M E D T A A T P E L L Q L P I L E E
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M G D S I S P S E L L P G H A G E E
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M S G E T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M V N S T P E D A N I G S G S N
- - - - - - - - - - - M K A S V Q D F A L A P A S A E S N S L G S A G T S Q Q R S G P K L A L T S Q P S L S M L T A S N T P A E L E I G E K - Q
M S T S P V S D - A F H N N S T K E F S L S F G S H A S G S Q S E S G I S Q R L D G T H - N F A T S S I L S F D V L P T T G V M A D - - H K S Q
M S T S P V S D T C Q H H N S I K D F S L S F G S R G S G S Q S E S G I S Q R L E G P H - T F A T S S L L S F E T G S T T A A M T E - - Q K S L
- - - - - M S A Y A P P A L S S A N S P L L P P S L E G Q R L G D Y G I - - - - - G Q R V N N N T S S T P S A T P S P S A P D M F H A T A A A A

80 90 100 110 120 130 140
p p k e x x x q x x x q x a t x x p x s x x x s x x a s - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - a x p - e - a x v k N q l Q R R N V Y x S G

R Q K Q Q E Q Q L E Q Q Y H N H Q Q Q Q Q Q Q Q E P V A S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S T P L P T K E V Q N S L Q R R N V Y V S G
H Q N Q E D P Q L L L D Q Q Q Q P E T Q H V K D S S A V N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A A P - S V K E T G N S L Q R R N V Y V S G
Q Q T H L Q Q Q A Q T Q P A E E E P L T Q Q Q T R F G L - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E A S K N L Q R R N V Y V S G
H F L S L E E G T T P Q V H R Q E V T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D A M T N L Q R R N V Y V S G
T P M E T Q P H L L L D E T T N S S L W S G T S S P S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - N P S L S R A E L V S A I Q R R N V Y V S G
T P K P I K Y T N G E V L G R L T I S P D A N M Q A S Y G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A A P - - - - H S I S T L Q Q R N V Y I S G
P P K E P K A A T A A V A A T A A P V S H N A S L A A S I G K S K P P Q Q P S P L Q - - - - - - - - A D A V E T A K V K N Q N V R R N V Y I S G
P P D A V L T A A A A M K A T P Q A P S K K G G K S V G R S A S T T A G G S P V I D Q V P - - - - - T P P A E P V K V K N Q N V R R N V Y I S G
P L D A P L A S A S S A K P T V P T A S K K A G K S A S R A A A S T P G G S P P T V G E A - - - - - A P P G E P G K V K N Q N V R R N V Y I S G
A P L E I D T R V H E T A A M A A P N S R P S S L A A S T G R S T P P P S S P P L H V V D V P H G G A A A A D S A K N R N E N V R R N V Y I S G

150 160 170 180 190 200 210
L P e T Y R x e x F R q L C Q q F G R V E A S K L C V D n k c r P T K G Y G F A L F x x E E s A A k C I r G L N G s - f L x G R c L Q A R L A D

L P E T Y R A A D F R E L C Q E F G R V E A S K L C V D S K C R P T K G Y G F A L F Y D E A D A A W C I K N L N G R - W I G G R S L Q A R - - -
L P E T F R A A E F R E M C Q A F G R V E A S K L C I D T K C R P M K G Y G F A L F F E E E A A V K C I K H L H G H - W L G G R T L Q A R L A D
L P E T Y R A S E F R D L C Q A F G R V E A S K L C I E G K C R P L K G Y G F A L F F E E E D A N K C I N G L N G L V L A G G R P L Q A R L A D
L P E T Y R A S E F R D L C Q S F G R V E A S K L C V D S K C R P A K G Y G F A L F F E E E D A L K C I E G L N G R V L M G G R P L Q A R I A D
L P E T F S A A D F R Q L C Q K F G R V E A S K L C V D G K C R P T K G Y G F A L F F E E V G A M K C I Q G L N G H P L N S G R P L Q A R L A D
L P A Y F K S H D F R E M C Q Q Y G R I E A S K L C I D G N T S P T K G Y G F A L F Y D E V C A A A C I Q G L N G T - F L S G R R L Q A R Y A D
I P P V Y R S E E F R Q L C M Q F G R V E A A K L C V D N R N A P T K A Y G F A L Y Y S E E S A A A A I R G L N G S - F L Q G R C V Q A R L A D
V P P T Y R S E D F R Q L C Q Q F G R V E A A K L C V D N R N A P T K A Y G F A L Y Y S E E S A A S C I R G L N G S - F L Q G R C V Q A R L A D
V P P T Y R S E D F R Q L C Q Q F G R V E A A K L C V D N R N A P T K A Y G F A L Y Y S E E S A A S C I R G L N G S - F L Q G R C V Q A R L A D
I P P A F R S E E F R H L C M Q F G R V E A A K L C V D N R N A P T K A Y G F A L Y F S E E S A A A C I R G L N G S - F L Q G R C V Q A R L A D

220 230 240 250 260 270 280
s x A T P q P L g D p g S A - - - - - - h P P i x R - - - d R r x x r x - h R g x g g S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A A A T P V P L - D P S S A - - - - - - H P P I S R - - - A R P P S K G - H R H L N S S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
P A A T P A P L - D P T S A - - - - - - H P P I S R - - - I R T G V R N - H R Y P N A S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A A A A P A P L - D P S I A - - - - - - H P P I S R - - - T R Q G M K S H H R Q L G A S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
H A A T P A P L - D P T S A - - - - - - H P P I S R - - - V R A A G S G R W P S R P G S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
V T A T P Q P V G D Q A S V - - - - - - H P P I Q R D V E R R N I S R Q H R R G G G G P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
S H A T P Q P L G D E G S A A N T T I P P P S H H Q - - - H R Y D Q R E - G R G N S G S Q R K G R N S N N - - - - - - - - N R R G V S P A N A G
S H A T P Q P L G D A G A A I N T T L P P P S M Q R - - - D R R D N T N R S R R S G G S R R - - - - - - - - - - - - - - - G S Q G R R A V N N S
S H A T P Q P L G D A G A A I N T T L P L P P P Q R - - - D R R E G N S R I R R T D D S R R - - - - - - - - - - - - - - - G L Q G R R S L T G S
S H A T P Q P L G E E G S A A N T T I P P P P H Q Q - - - N R F E Q R D G G R G S T G A H R K G R S A T S T R N A S A G G S R R G V S P V S P G

RNP2

RNP1

Tcr
Tco
Tbr
Tv

Ble
Lsey
Lmj
End
Cri

Cons

Tcr
Tgr

Tco
Tbr
Tv

Ble
Lsey
Lmj
End
Cri

Cons

Tcr
Tgr

Tco
Tbr
Tv

Ble
Lsey
Lmj
End
Cri

Tcr - T. cruzi -TCSYLVIO_000120 
Tgr - Trypanosoma grayi - Tgr.602.1000 (partial sequence)

Tco - T. congolense - TcIL3000_8_2670
Tbr - T. brucei - Tb927.8.2780
Tv - T. vivax TvY486_0802280

Ble - Blechomonas ayalai - Baya_116_0210
Lsey - Leptomonas seymori - Lsey_0070_0140
Lmj - Leishmania major - LmjF.23.0730
End - Endotrypanum monterogeii - EMOLV88_230013800
Cri - Crithidia fasciculata - CFAC1_150018500

Cons

Cons

A. Sequence alignment

290 300 310 320 330 340 350
Cons - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - m s l x g s a - - p - - x l l t x s p l x x

Tcr - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M Q L T N G Y A D V P L P F T S S I S I S P
Tco - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I N S A G S - - - - - - A L D G S V L L G Q
Tbr - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I S S G S G - - - - - - P L D S S I V L G R
Tv - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - V S L G N S G - - - - - A L L D A S F L R A

Ble - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C S P S Q G I T P V E Q G L T Q M S P G M P
A V S S P G M Q S G L P T P P Y T A I P A G A A L L T P V G E A V A T P V T A I P A D M S A Y Y P F M F V I P S T T T P P S Q S L T A T P T V T

Lmj
Lsey

S I S G A A V G N S G V P I Q M P Y N P M G M A A A M P S G - - - - - - - G A M P M T M P Q Y F P F M A P A G G A V - P A T T A L T A S A V D G
End A M P G P A L L S N A M S I Q V P F S P M A M A A T A R H G - - - - - - - G A M P M P V A Q C F P L M T T T G S A V P P P T T T S T V S P L D A
Cri V L S S P G M Q S G M P T P P Y T A L P G S P V M I S P T E P - - - - - - T A V P L D V T A Y M Q L M S L M Q S A S P P - - Q Q Q Q Q T Q Q M T

Acidic
Polar
Aromatic

Cons = consensus Non-polar

Basic

Tcr
Tgr

Tco
Tbr
Tv

Ble
Lsey
Lmj
End
Cri



370 380 390 400 410 420 430
s M s x s x x p d l t p - q f t v x P - - x s - - - - - d - g f g a a g T P l h x p L s p g - - - - - - - - - - - - - - - - - - l s P a s m x l

S S S Q E Q T P P L T P P Q I S L T P T L V S H S D L G G G N S H N G S N N S N A S V A T G - - - - - - - - - - - - - - - - - - A Q P I F Y H H
S M S F S S R D D L T D S Q L G I A S A L L P - - - - - - - G G S A A P T P L H T P L Q P S - - - - - - - - - - - - - - - - - - L H P A G V T Q
S M S F S S R D D L T G S Q L G L A T A L I P - - - - - G T G T P S A P T A L H A P M Q A P - - - - - - - - - - - - - - - - - - I H G A G V T Q
S N M S I S R E D M S P H Q F S V A P I M V Q - - - - - - - - P T T A P A S V H S P L T Q S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - H A Q
M M M P P A G Y Q V M P T P S T M S P M V V S - - - - - - - - - - - - - - P T A S S L D P S - - - - - - - - - - - - - - - - S G V S P M S M P M
P P L A S T S A T P A T N T R N V S P - - S N G S H G T D G G F G A V G T P I T N Y L S A G G A A G Q P A T H T T A P V - - - - I S P A S M T L
H M A V N T S P S T A - - F F T V T P - - A S C S P R T D C G F G A A G T P L P G P L T P G G S A T N G A P R G G A P A A M S A L S P G S M V L
Q M T L G T S P S T T - - F F T V T P - - A S C S P Q T D C T F G A A G T P L V T P L S P G G S A N N G A Q H G G V P A P G S T L S P A S M A L
M M A A A A P P P Q R N T T R T F S P P V A A A A A G N D G G F G A V G T P I T G A L S S T - - - - - - - - - - - - P Y G T S A L S P A S M A L

440 450 460 470 480 490 500
s P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - t a x G y - - - - - - - - - - s x s P F P x p - a g

V P M - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D Q Q M G H - - - - - - - - - - P M T S F S T Q - P G
P P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G A V G Y - - - - - - - - - - S I A P F P V P - G G
P P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G A V G Y - - - - - - - - - - S L A P F P V P - G G
T P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D Q G T P V G Y - - - - - - - - - - S L S P F P P A - A G
M P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A N A G A - - - - - - - - - - N M V Y Y N P Q - A Q
S P P L A S S Q P T D S C G S L S L N A S L A A T A N A A T A T T T L P G Q Q D M Q Q H A A T T T P Y - - - - - - - - - - H I S F Q P Q P - Q S
S P P L D S L H S S D S C S S L G - S A K A A T R G N T N G G P R D A V G N - - - - - - - N A N S Q A - - - - - - - - - - A V S P F N F P F P N
T P P L I S S H S S E T C S S I A - S P S A A T A V N T N G G T H D A L G N N G N S E - - A T A S S F - - - - - - - - - - P L - P F P F Q - S I
S P P L L S P H S T D S C A S T S P N A S R A T A V H A H R Q Q Q Q Q Q Q Q Q Q Q Q R G G G I H S G A A A L V A A G Q H P H M Q P Y P T A - A A

440 450 460 470 480 490 500

510 520 530 540 550 560 570
y m P x p x x f i P Q q m v g x P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - v Y x p v P x x - - - - - - - - - - - - - - - - x

Y L S V P S T F I P S P M M G M P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M Y V T V P P S - - - - - - - - - - - - - - - T N
Y M P I G P S F I P Q Q A V G M P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L F V T M P P S - - - - - - - - - - - - - - - T P
Y M P V G H S F I P Q Q T V G M P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L F V T M P Q T - - - - - - - - - - - - - - - A P
C M P L A T Q Y V A Q Q P M G V P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I F V A V P P S - - - - - - - - - - - - - - - - -
P M F L P Q Q S M P Q Q Y M Y V P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - V Y M P - P T G - - - - - - - - - - - - - - - Q M
Q S P Q Q A Q K H Q P V L P G S P - - - - - - - - - - - - - G Q V A I M A G A G A E G T Q T F V Y Y P V P T S N S A E T F A A T A T G - - - N G
M A P M M P A G S A Q M M V T T T - - - - - - - A V N G A N G A T S T E W V A P P A A T A A F V Y Y P L P T G G Y G A F P T T A A T A N G V S A
G S S M M T A G S P Q M M V T S A T A A T T V S S S N G P N P T E W A A A A P A T S T A P A F V Y Y P L P N G G Y G A F A T T A A P A N G A N T
A A P Y P V S Y L P P P Q H P S Q - - - - - - M L S A A P A G Q M A F M T G T A V D G T P T V M Y Y P I P S G - - - - - - - - - - - - - - - - M

510 520 530 540 550 560 570

580 590 600 610 620 630 640
v P s x x p Q q g v v p a t - m v A a n g y - - - - - - - - - - m p q l x x s v x y f P m g - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Tcr M P P G S Q Q Q F V L P A T - M M A S G G Y - - - - - - - - - - P Q Q L Y P P V V F S P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Tco V S G T A P Q Q L V V P T T - V V A A N G Y - - - - - - - - - - T P Q L C S S V L Y S S L R V D- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Tbr V S T T V A Q Q V V V P T T A I V A P N G Y - - - - - - - - - - T P Q L C S S L V Y P P V R M E- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Tv V P S N M T Q Q L V M P A T - M V T Q S N Y - - - - - - - - - - M P H L H Q S V M Y T P S G H M E - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Ble M P S F Y P M S G M M D G A D A Q V V N S G - - - - - - - - - - E E A R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Lsey V P Q A P L Q G M A V P A M P M A N A T G G R L P G S L M Y F A M P Q G A G A S I L P Q I P Q Q M P V T P Q P T F L P M P P S P P P V A A I A Q
Lmj Y P G S S S P S G L P A A T - - - A T A N P - - - - - - - - - - M A N G T A P L T Y F P M G T V P - M N S T A T G M P A L P P Y L P S A P V N A
End
Cri

F P S S A Q Q S G L S A L P - - - A G A N S - - - - - - - - - - L P S G A V P F T C F P M G S A L P M G S S P A G M S S L P P Y L P P P P V N T
Cri Q Q A G M P G I Q L T A A A P A M A A K P T - - - - - - - - - - A G P L P G S V M Y F P M P Q Q Q Q Q A A Y M Q M A P P L P P P Q M Q A T T P -

650 660 670 680
Cons- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

Lsey - - - - - - - - N G L P T N Y V M F D N N N A G M Q F Q I L R Q A
Lmj S N G G A E G F S G L P P S V V M M D N - G M G L Q L Q M L H - -
End A N S G T E C F S G I P A N V V M M D N - G M G L Q L Q M L R - -
Cri - - - - - - - P A M P A N Y V M L D N H N L G M Q L Q F L R Q S

Tcr
Tco
Tbr
Tv

Ble

Lmj
Lsey

End
Cri

Tcr
Tco
Tbr
Tv

Ble

Lmj
Lsey

End
Cri

Cons

Cons

Cons

Tcr
Tco
Tbr
Tv

Ble
Lsey
Lmj
End
Cri

Cons

440 450 460 470 480 490 500

510 520 530 540 550 560 570

Tgr0.169
Tcr0.171

0.022

Tbr0.140
Tco0.143

0.056

Cri0.134
End0.073

Lmj0.060
0.034

Lsey0.097
0.032

0.149

Ble0.254

0.055

Tv0.185

0.025

0.1

B. Tree


